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La resistencia a los antibióticos (AbR, por sus siglas en inglés) constituye actualmente una 

de las mayores amenazas para la salud mundial, causando estancias hospitalarias más 

extensas, un incremento en los costos médicos y un aumento en la mortalidad. Los 

principales vectores responsables de su diseminación entre bacterias, especialmente dentro 

de las Enterobacterias, son los plásmidos, elementos genéticos extracromosomales que 

poseen la habilidad de adquirir y diseminar genes que confieren AbR, favoreciendo el 

desarrollo de bacterias multiresistentes. Los factores que permiten que este tipo de plásmidos 

permanezcan estables y que diseminen exitosamente estos genes de AbR en las poblaciones 

bacterianas están poco claros. Sin embargo, además de los sistemas de resolución de 

multímeros y sistemas de partición plasmidial, se le ha atribuido esta responsabilidad a los 

sistemas Toxina-Antitoxina (TA) y a su función en la mantención plasmidial. 

Los sistemas TA corresponden a elementos genéticos (cromosomales o plasmidiales) 

compuestos por genes codificantes para una proteína tóxica (toxina) y una antitoxina que 

puede ser tanto una proteína o un RNA.  

La diversidad y contribución real de los sistemas TA a la diseminación exitosa de la AbR no 

se ha analizado exhaustivamente. Actualmente no se sabe si existen sistemas TA específicos 

asociados con un tipo particular de plásmidos AbR. Sin embargo, se reconoce que los 

sistemas TA se pueden utilizar para el desarrollo de nuevas estrategias antimicrobianas, tales 

como la generación de plásmidos probióticos que está llevando a cabo nuestro grupo de 

investigación. 

El objetivo principal de este trabajo es dilucidar la diversidad de sistemas TA codificados en 

plásmidos de AbR en Escherichia coli y Klebsiella pneumoniae. Como parte de este trabajo se 

ha identificado nuevos y novedosos sistemas TA. En particular se ha identificado y 

caracterizado un sistema TA en un plásmido presente en una E. coli ST131, uno de los clones 

más exitosos en la diseminación de AbR. Este sistema parece ser específico para un tipo de 

plásmido y posee novedosas características no presentes en otros sistemas TA. 

En general, nuestros resultados muestran que los plásmidos que confieren AbR contienen 

una diversidad mucho mayor de sistemas TA que la reconocida hasta hoy en día y que 

incluso pueden ser una fuente para el descubrimiento de nuevos y novedosos sistemas TA. 

 

 


