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XXIX Congreso Chileno de Microbiologia

IV Congreso Chileno de Microbiologia e Higiene de los Alimentos

O900-11:00

13- 13:00

12:00-13:10

13:10-15:00

15:00-17:00

LUNES 3 DICIEMBRE

INSCRIPCIONES

CAFE Y VISITAS A STANDS
Salén Vergara A

SIMPOSIO 1 (SOMICH y SOCHMHA:
Salén Vergara BC

Enfermedades transmitidas por alimentos (E TA)
Coordinadora: Dra. Vivian Luchsinger {Universidad de Chile)

Participantes:

Dr. Aldo Gaggero (Universidad de Chile}: Virus.

Dr. Benjamin Sudrez {Universidad de Chile): Floraciones algales nocivas recientes v hiotoxinas
marinas en Chile.

Dra. Valeria Prado { Universidad de Chile): Bacterias.

Dra. Andrea Olea (Ministerio de Salud): Las enfermedades transmitidas por alimentos.

Dra. QF Eliana Marambio (SOCHMHA & Qué sucede cuando ocurre un brote de ETA?

FOTO OFICIAL CONGRESO DE MICROBIOLOGIA 2007
Receso para Almorzar

SIMPOSIO 2
Salén Vergara C

Bacterial catabolism of environmental pollutants
Coordinador: Dr. Bernardo Genzélez (P. Universidad Catdlica de Chile)

Participantes:

Dr. Bernardo Gonzilez {P. Universidad Catdlica de Chile, N. Milenio EMBA): Expression of the
herbicide degradation fd genes: from cells to the ervironment.

Dr. Dietmar Pieper (Helmholtz Centre for Infection Research. Alemaniay: Catabolic gene diversity
in polluted environments.

Dr. Susann Miiller iHelmholtz-Zentrum fiir Umweltforschung. Alemania}: Combining flow
cytometry and proteome analysis - Study of the physiological heteregeneity of Cupriavidus necaror.
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PROGRAMA

SIMPOSIO 3
Salon Bombal A

Aspectos relevantes al estudio de determinantes de virulencia en enteropatigenos
Coordinadora: Dra. Inés Contreras { Universidad de Chilel

Participantes:

Dr. Guide Mora iUniversidad Andrés Bello): ;Son las regiones gendmicas exclusivas de
Salnonella enterica serovar Tvphi las que determinan su especiticidad de hospedera?

Dr. Roberto Vidal iUniversidad de Chilel: Polimorfismos en la isla de patogenicidad LEE ilocus
enterocvte effacement) de cepas de Escherichia celi productoras de Shigs toxing.

Dra. Cecilia Toro {Universidad de Chilel: Asociacidn de la isla de patogenicidad ske de Shigella
flexneri 2a y la severidad del cuadro clinico de shigellosis.

Dra. Inés Contreras {Universidad de Chilei: El lipopolisacdride de Skigello Hexneri 2a: una

:

ia sorprendente.

maiéc

CONFERENCIAS SOCHMHA
Salén Vergara B

Revisiin de patégenos emergentes ¥ metaholitos tdxicos

Coordinadores:

Dira. Ximenz Torres {Seremi Salud RM, SOCHMHA)

Sr. Eugerio Reyes (SOCHMHA

Dr. QF Luis Lipez (Universidad de Chilel: Listeria monseyiogenes.

Dr. Heriberto Fernandez { Universidad Austral de Chilel: Campylobacter fefuri.
Dr. Romilio Espejo (Universidad de Chiley: Vibrio paraiaemolviicus.

Lic. TM Manuel Henriquez { SOCHMHA ) Enterobacter sakazakis.

Dr. Mario Vega i Universidad de Concepeidnl: Micoroxings.

CAFE Y VISITAS A STANDS
Salon Vergara A

SESION DE POSTERS 1
Salén Bombal B

P-001 EFECTO DE LA ALIMENTACION DE CO; Y O; EN LA BIOLIXIVIACION CONTINUA DE UN

CONCENTRADO DE CALCOPIRITA CON 5. metallicus. (Effect of the CO; and 0 feed rate on
the bisleaching of 2 chalcopyrite concentrate using 5. wefallicis}

Cautive D.. Gentira J.C. Escuela de Ingenieria Bioguimica. Pontificia Universidad Catdlica de
Valparaiso. Valparaiso. Chile. dina.cautivo s@mail.ucv.cl

P-002 EL SUBSISTEMA DE HOMEOSTASIS DE HIERRO: ESTUDIOS DE EXPRESION EN EL

ACIDOFILO EXTREMO. Acidithiobacillus ferrooxidans. {The iron homeostasis subsystem:
expression studies in the extreme acidophile acidithiobacillus ferrooxidais.)

1Brave V.. Uedlicki E.. *Holmes D.S., *Quatrini R. 'ICBM, Universidad de Chile, Center for
Bioinformatics and Genome Biclogy. Fundacién Ciencia para la Vida, MIFAB and Universidad
Nacional Andrés Bello. Santiago, Chile. requatrini @ gmail ¢l

P-003 EL COMPONENTE E3 DEL COMPLEJO PIRUVATO DESHIDROGENASA DE Aeromonas sp.

CATALIZA LA REDUCCION in vitro DE TELURITO DE POTASIO (K:TeO;)
DEPENDIENTE DE NADH. {E3 component of pyruvate dehydrogenase complex from Aeromongs
sp. catalyzes the in vitra, NADH-dependent, reduction of potassivm teliurite (K-TeOs)1.

Castro M.. Molina R.. Diaz W, Visguez C.C. Laboratorio de Microbiologia Maolecular, Facultad de
Quimica v Biologia. USACH. meastror@usach cl
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P-004 CARACTERIZACION DE LAS COMUNIDADES BACTERIANAS EN SUELOS AGRICOLAS

IMPACTADOS POR COBRE. (Characterization of bacterial communities in copper-affected
agricufturzl soilsy.
Yiiez C.. Seeger M. Laboratorio de Microbiologia Molecular v Biotecnologin Ambiental,
Departamento de Quimica. Nicleo Milenio de Ecologia Microbiana, Microhiologia v Biotecnologia
Ambiental EMBA, Universidad Técnica Federico Santa Mariz. Valparaiso. Chile.
carofina. yaner@usm.cl

P-015 NITRIFICACION-DESNITRIFICACION SIMULTANEA EN REACTOR DE BIOPELICULA.
(Simultaneous nitrification-denitrification in a biefilm reactor).
Ciudad G.. Flores M., Jaramille F.. Bornhasdt C.. Antileo C. Universidad de La Frontera.
geindad @ ufro.cl

P-006 EFECTO DE BIOCIDAS EN BIOPELICULAS DE Psendomonas syringae. {Effect of biocide in
Psewdamenas Svringae biofilm}.
Circamo G., Lobos P Sossa K. Urratia H. Laboratorio Biopeliculas v Microbiologia Ambiental.
Centro de Biotecnelogia. Universidad de Concepeidn, gecarcamo@ udec.cl

P-007 EVALUACION DE LA SUSCEPTIBILIDAD A ANTIBIOTICOS DE Aggregatibacter
actinomycetemcomitans, PATOGENO INVOLUCRADO EN PERIODONTITIS AGRESIVA.
(Evaluation of the antibiotic susceptibility of Aggregatibacier actinomveetemcomitans, pathogen
involved in aggressive periodontitis).
Delgado J.M."2, Machuca P.°3, Bittner M., 'Universidad Andrés Bello. Facultad de Ciencias de la
Salud. Departamente de Ciencias Biolégicas. Laboratorio de Microbiologia, Santiago, Chile.
*Universidad Andrés Bello, Facultad de Ciencias de la Salud, Escuela de Quimica v Farmacia,
Santiage, Chile. *Universidad de Santiago de Chile, Facultad de Quimica v Biclogia.
mbittner @unab cl

P-008 DETECCION DE VIRUS RESPIRATORIOS EN NINOS Y ADULTOS CON INFECCION

RESPIRATORIA AGUDA BAJA (IRAB) MEDIANTE DIVERSOS METODOS. (Detection of
respiratory viruses in children and adults with acute lower respiratory infection by different
methods},
Luchsinger ¥.!. Martinez M.A *, Luco M.", Ruiz M.?, Zunine E#, Machade C.5, Fonck C.5, Aguad
LA, Chivez F*, Ulloa M. T2, Fasce R.®, Avendafio L.F'. 'Programa Virologia, ICBM, Facultad de
Medicina, U. Chile, Santiago, Chile. *Programa Microbiologia, ICBM, Facultad de Medicina, U,
Chile: *Dpto. Medicina Hospital Clinico U. Chile; *Hospital de Infecciosos Dr. L. Cérdova: ‘Depte.
Microbiologia, ICEM II U. Sio Paule, *Instituto de Salud Piblica. viuchsin@ med.uchile <l

P-009 ANALISIS FILOGENETICO DEL CIRCOVIRUS PORCINO TIPO 2 (PCV-2) EN CHILE.
(Phylogenetic analysis of Porcine Circovirus tvpe 2 {PCV-2) in Chile).
Noriega J., Reves P., Diaz 1.. Sdenz L.. Bucarey S. Centra Biotecnolégico Veterinario Biovetec,
Departamento de Ciencizs Bioldgicas Animales. Facultad de Ciencias Veterinarias ¥y Pecuarias,
Universidad de Chile. Departamento Fomento de la Produccidn Arimal, Facultad de Ciencias
Veterinarias v Pecearias, Universidad de Chile. shucarev@uchile.cl

P-010 INMOVILIZACION DE CELULAS DE P. stutzeri Y R. rhodochrous METABOLITAMENTE
ACTIVAS SOBRE MATERIALES MESOPOROS0OS PARA PROCESOS DE
BIODESULFURACION (BDS} (Adsorption of P. stuizeri and R. rhodochrous cells metabofically
actives on mesoporous materials for BDS processes.)

Ojeda J.. Dinamarca M.A_, Ibacache C. Laboratorio de Biotecnologia Microbiana. Facultad de
Farmacia. Universidad de Valparaiso, Av. Gran Bretafia 1092, Playa Ancha, Valparaiso.
juan.ojeda@ny ok

P-011 ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA DE MIELES CHILENAS PRODUCIDAS EN AREAS
CONTAMINADAS CON COBRE. i Antibacterial activity of Chilean honevs produced in cupper
polluted areas).

Mejias E., Salas F.. Montenegro G. Facultad de Agronomiz e Ingenieria Forestal. Pontificia
Universidad Catdlica de Chile. egmejias@uc.cl
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P-012 INFECCION POR EL VIRUS RESPIRATORIO SINCICIAL (VRS) Y VARIANTES GENETICAS DE
HOSPEDERO. (Respiratory syncytial virus infection, RSV, and host genetic variants).
Ampuero 8.', Villarroel R.7, Elgueta A.', Tapia L.', Luchsinger ¥.', Carrién F.2, Larrafiaga C.".
Wirolegia, ICBM, Facultad de Medicina. Universidad de Chile. *Inmunologia, Facultad de
Medicina, Universidad de Los Andes. sampuero@ med.uchile.cl

P-013 VARIANTES GENOMICAS DE BACTERIOFAGOS LITICOS DE Salmonella enterica SEROVAR
ENTERITIDIS. (Genomic variants of Iytic bacteriephages of Salmonella enterica serovar
Enteritidis).
Retamales J.!', Borie C.2, Robeson 1.7 Laboeratorio de Bacteriologia, Institeto de Biologia, Pontificia
Universidad Catdlica de Valparaiso!. Laboratorio de Microbiologia. Facultad de Ciencias
Veterinarias v Pecuarias, Universidad de Chile?. jrobesen@ucy ¢l

P-014 ESTUDIO DE PRODUCTOS CON ACTIVIDAD FUNGICIDA PARA EL CONTROL DE
SAPROLEGNIA EN ACUICULTURA. (Study of products with fungicide activity for Saprolegiia
contrel in aguaculture}.

Sepiilveda P.. Lapez L., Romero J. Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas, Universidad de
Chile. pabsepulveda @ gmail.com

P-015 EVALUACION DE INMUNIDAD HUMORAL DE EQUINOS INMUNIZADOS CON VACUNA
ANTITETANICA. (Evaluating humoral immunity in vaccinated equines with antitetanus vaccine).
Orellana L., Gonzdilez P.. Herndndez G., Riveros B., Visguez A. Unidad de Biotecnologia e
Inmunobioldgicos. Departamente de Salud Ambiental. Instituto de Salud Piblica de Chile.
avasquez@ispch.cl

P-016 UNION DE GRUPO HEMO AL REGULADOR TRANSCRIPCIONAL FUR (FERRIC UPTAKE
REGULATOR) DE Acidithiobacillus ferrooxidans. (Heme binding to the transcriptional regulator
Fur of Acidithivhacillus ferrapxidans).
"Herrera J.. “Quatrini R.. 'Lefimil C., *Holmes D.S.. 'Jedlicki E. "ICBM., Universidad de Chile.
ICBGB. Fundacidn Ciencia para la Vida, MIFAB y Universidad Nacional Andrés Bello, Santiago.
Chile. ejedlicki® med.uchile.cl

P-017 DEGRADACION DE MEZCLAS DE COMPUESTOS AROMATICOS POR Cupriavidus necator.
(Degradation of mixtures of aromatic compounds by Cupriavidus necator].
Godoy M., Genzdlez B. Pontificia Universidad Catélica de Chile, Facultad de Ciencias Bieldgicas,
Dpta. de Genética Molecular v Microbielogia. Nicleo Milenio en Ecelogia Microbiana v
Microhiologia v Biotecnologia Ambiental. mvgodoy@uc cl

P-018 RECONSTRUCCION DE REDES METABOLICAS A GRAN ESCALA A PARTIR DE
INFORMACION GENOMICA. (Large Scale Reconstruction Of Metabolic Networks From
Genemic Data).
IUgarte J., *Pedrose 1., *Lazo F., ®Rivera G., *Guerrero L., *Holmes D.S., *Quatrini R.
IDepartamento de Ingenierfa Quimica v Biotecnologia. Universidad de Chile, Center for
Bioinformatics and Genome Biology, Fundaciéa Ciencia para fa Vida-MIFAB-Usiversidad Nacienal
Andrés Bello, *Departamente de Ingenieria Informdtica. USACH, Santiago. Chile. “Departamento de
Ciencias de 1z Computacion, Universidad de Chile. requatrini @ gmail .com

P-019 OCURRENCIA DE Enterococcus spp. RESISTENTES A LOS ANTIBIOTICOS EN DISTINTOS
COMPARTIMIENTOS ECOLOGICOS EN EL CUSCO. {Ocurrence of antibiotic resistant
Enteracoccus spp in different ecolegical compartiment in Cusco).
Flores D!, Espineza H.', Silva 1.7 'Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad Nacional de San
Antonic Abad de Cusce. Peri. *Laboratorio de Microbielogia Ambiental, Universidad de
Antofagasta. darielaflores@hotmail com

P-020 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION MOLECULAR DE MUTANTES RUGOSAS DE Brucella
abortus QUE PRESENTAN DELECIONES EN ISLAS GENOMICAS. (Isolation and molecular
characterization of Brucella aborius roungh mutants which display genomic islands deletions).
Mancilla ML, Orto B 2, Saldias M _E.2. Zdrraga A M.". 'Laboratorio de Gendmica v Biotecnologia,
Instituto de Bioguimica. Universidad Austral de Chile, casilla 567, Valdivia. Chile. *Servicio
Agricola ¥y Ganadero, SAG. JInstituto de Microbiologia. Universidad Austral de Chile.
marcosmancilla@uach.cl
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P-021 ESTUDIO DE TRANSPORTE in vifro DE LAS PORINAS OmpD, OmpL y OmpW DE Salmonella
enterica SEROVAR TYPHIMURIUM. {In vifre transport study of Salmonella enterica serovar
Typhimurizm OmpD, OmpL and OmpW porins).
Villarreal J.M.Y, Gutiérrez 1!, Collao B.', Aspée A2, Saavedra C.!. 'Laboratorio de Microbiologia
Molecular. Departamento de Ciencias Biolégicas, Facultad de Ciencias de la Salud. UNAB. 2
Laboratorio de Fotoguimica, USACH. csaavedra@unab.cl

P02 MICROORGANISMO AISLADO DEL DESIERTO DE ATACAMA: EXTREMA RESISTENCIA A
ELEVADAS CONCENTRACIONES DE ARSENITO. (Isclated microorganism from Atacama
Desert: extreme resistance to elevated arsenite concentrations),
Sarmiento F.'2, Roa A."2, Guzmin-Martinez L.'2, Boehmwald F.!2, Blamey J.M.'. 'Fundacidn
Cientifica ¥ Cultural Biociencia, *Universidad de Santiago de Chile. fsarmiento@bioscience cl

P-023 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION DE UN BACTERIOFAGO ESPECIFICO DEL
PERIODONTOPATOGENO Fusobacterium nucleatum. (Isolation and characterization of a
specific bacteriophage of Fusebacteriwm nucleatum).

Machuca P.'2, Berrocal L.!, Daille L.°, Bittner M.'. 'Universidad Andrés Bello. Facultad de
Ciencias de la Salud, Departamento de Ciencias Bioldgicas. Laboratorio de Microbiologia. Santiago,
Chile. *Universidad de Santiago de Chile, Facultad de Quimica v Biologia. mbittner@unab ¢l

P-024 CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA DE UN FILTRO DE BIOGOTEO DE DOS ETAPAS
PARA LA REMOCION DE SULFURO DE HIDROGENO {HS) Y DIMETIL SULFURO
(DMS). (Microbiological characterization of a two-stage biotrickﬁng filter removing hydrogen
suffide and dimethvl sulfide).
Aroca G.'. Ciceres M.', Campos V.2, Mackenzie R.2, Urrutia H®. 'Facultad de Ingenieria. “Facultad
de Ciencias Bidsicas y Matemdticas, P. Universidad Catdlica de Valparaiso. *Facultad de Ciencias
Bioldgicas/Centre de Biotecnalogia, Universidad de Concepcidn, Chile. r.mackenzie.c@gmail .com

P-025 ESTUDIOS DE MINERALIZACION DE s-TRIAZINAS EN SUELO AGRICOLA CON LA BACTERIA
NATIVA Pseudomonas sp. MHP41. (s-Triazine mineralization studies in agricultural soil with
native bacteria Pseudomanas sp. MHP41 1.
Miralles P., Morgante V., Flores C.. Gonzilez M., Seeger M. Laboratorio de Microbiologia
Molecular v Biotecnologia Ambiental, Departamento de Quimica ¥ Nicleo Milenio de Ecologia
Microbiana, Microbiologia v Biotecnologia Ambiental. Universidad Técnica Federico Santa Maria.
WValparaiso, Chile. pola_mirailes@ vahoo.es

P-026 ESTUDIO DE CIANOBACTERIAS QUE COLONIZAN HALITAS EN EL DESIERTO DE
ATACAMA. (Cyanchacteria that colonize halites at the Atacama Desert].
Olivares H., Gémez-Silva B., De Los Rios A, Ascase C., Wierzchos J. Unidad de Bioguim:ica, Fac.
Cs. de la Salud, Universidad de Antofagasta. holivares@antof.cl

P-027 LA EXPRESION DE hiyE DE SALMONELLA ENTERICA SEROVAR TYPHI ESTA MODULADA
POR EL REGULADOR GLOBAL RpoS Y POR CONDICIONES AMBIENTALES
ASOCIADAS A VIRULENCIA. (The Salmonelia enterica serovar Tvphi AlvE gene expression is
modulated by the RpoS global regulator and environmental factors asociated to viralence).
Jofré M., Fuentes J., Mora G.C. Laberztorio de Microbiclogia, Departamento de Ciencias
Biolégicas, Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad Andrés Bello. m jofre@uandresbello.edu

P-028 EVALUACION DE LA PATOGENICIDAD Y CAPACIDAD DE TRANSMISION DEL AISLADO
CHILENO DEL VIRUS DEL SINDROME RESPIRATORIO Y REPRODUCTIVO PORCINO.
[Evaluation of the pathogenicity and transmissibility of a Chilean isolate of porcine reproductive and
respiratory syndrome virus).
Ramirez E.!, Lecocq C.2, Moreno V.2, Neira V.', Ruiz A.'. Quezada M.!. 'Facultad de Ciencias
Veterinarias, Universidad de Concepcidn. Av. Vicente Méndez 595. Chillin (Chile}, “Servicio
Agricola y Ganadero. Santiago, Chile. esramire@udec.cl
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P-029 CARACTERIZACION DE CELULAS B-1b COMO CELULAS PRESENTADORAS DE ANTIGENO
EN L4 RESPUESTA INMUNE FRENTE A PROTEINAS DE Brucella abortus in vitro EN
RATONES. (Characterization of B-1h cells as antigen presenting cells in the response to Brucella
ahorius protein in vitra iIn mouse}.
Aburto E.. Cahrera A., Céspedes S., Ofate A. Laboratorie de Inmunclogia Maolecular,
Departamento de Microbologia, Facoltad de Ciencias Biologicas, Universidad de Concepcion.
Concepcidn. Chile. evaburto@udec <l

P-030 PREDICCION DE PROTEINAS CON SENAL DE EXPORTACION EN Acidithiobacillus ferrooxidans
ATCC 23270, (Prediction of proteins with export signal from Acidithiobacillus ferrooxidans ATCC
23270).
Pagliai F., Valenzuela L. Jerez C.A. Laboratorio de Microbiologia Mofecular y Biotecnologia,

Departamento de Bielogia, Faculiad de Ciencias e Instituto ICDB. Universidad de Chile.
fpagliai @ gmail .com

P-031 MICRODIVERSIDAD DEL DESIERTO DE ATACAMA. (Microdiversity in the Atacama Deserth.
Echeverria A., Demergasse C. Biotecnor Lda.-Centro de Biotecnologia, Universidad Catdlica del
Nerte. aecheverri@ucn.cl

P-032 TOLERANCIA DE BACTERIAS PSICROFILAS AEROBICAS HETEROTROFICAS A
COMPUESTOS HALOFENOLICOS. (Tolerance te halophenols compounds by psicrophilic
gerohic heterotrophic bacterial.

Jiménez A., Silva J.. Martinez M. Laboratorio de Micrebiclogia Bdsica v Biorremediacion del
epartamento de Microbiologia de la Universidad de Concepeian; Concepcidgn. Casilla [60-C.
angelap.jimenez @ gmail.com

P-033 RECONSTRUCCION DE REDES DE REGULACION HIERRO DEPENDIENTES EN BACTERIAS
BIOLIXIVIANTES DEL GENERO Aecidithiobacillus. (Reconstruction of iron dependent
regulatory networks in bioleaching bacteria of the genus Acidithiobacillus).

Osorio H.. Martiner V.. Veloso F.A., Holmes D.S.. Quatrini R. Center for Bivinformatics &
Genome Biology. Fund.zumn Ciencia para la Vida, MIFAB-UNAB. Santiago. Chile.
rquatrini@hbionovi.cl

P-034 LA EXPRESION HETEROLOGA DE Ssej en Salmonella TYPHI IMPIDE LA MIGRACION
TRANSEPITELIAL DE LA BACTERIA EN LA LINEA CELULAR HUMANA HT29, (The
heterologous expression of Ssej in Salmaonella Typhi prevent the transepithelial migration of the
bacterium through the human cell line HT29).

Trombert A.. Bittner M., Mora G.C. Laboratorio de Microbiologia, Departamento de Ciencias
Biolégicas. Universidad Andrés Bello. atrombert@u: andreshelloedu

P-035 AISLAMIENTO DE UNA BACTERIA TERMOFILA DEL CAMPO GEOTERMICO DEL TATIO, 11
REGION, CHILE. {Isolation of a thermophile bacterium from El Tatio geothermical fieid, H
Region, Chile}.
Valenzuela B.. Arayva R, Zamoerano P. Facultad Ciencias de la Salud, *Facaltad de Recursos del
Mar, L-nncrm{l.:d de Antofagasta. zamorano@ uantof .ol

P-036 FSTANDARIZACION DE LA TOMA DE MUESTRA PARA DETECTAR Y GENOTIPIFICAR
Helicobacter pylori EN DEPOSICIONES. (Faecal sample collection standardization for
Helicobacrer pylori detection and genotyping).
Muiioz B.. Madrid V.. Trabal N Gutiérrez A., Pérez L., Burgos R, Garcia A. Facultad de Ciencias
Biolégicas, Universidad de Concepeidn, Clinica Dr. Relande Burgos M. y Cia. Lida. Concepeidn.
ricamuno@ndec.cl

P-037 BACTERIAS AISLADAS EN PENINSULA FILDES (ISLA REY JORGE) ¥ RESPUESTA A

AGENTES ANTIBACTERIANOS. {Bacteria 1selated in Fildes Peninsula (King George Island) and
response to antibacterial agents).
Sepdlveda J.I.'. Gonzalez-Rocha G', Gonzilez M2, Dominguez M.'. 'Departamento de
Microbiologia. Facultad de Ciencias Bioldgicus. Universidad de C(}-m_epcu}n Barrio Universitario
sin. Concepeitn. Chile. *Departamento Cientifico. Instituto Antdrtico Chileno. Punta Arenas.
Chile. jusepulvedaj@udec.cl
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P-038 sirP PARTICIPA EN LA PROLIFERACION DE Salmonella TYPHI Y Salmonella TYPHIMURIUM
EN LA LINEA CELULAR HUMANA HEp-2. {s{rP participates ir the profiferation of Saimoneila
Typhi and Salmenelia Typhimurium whitie the human cell line HEp-21.
Quinteros H.'2, Trombert A, Mera G.C.2. 'Facultad de Quimica v Biologia, Universidad de
Santiago de Chile, ‘Laboratorio de Microbiologia, Departamento de Ciencias Bioldgicas. Facultad
de Ciencias de la Salud. Universidad Andrés Bello. hector.quinteros @ gmail .com

P-039 DETECCION DE LA Musca domestica COMO YVECTOR DE Helicobacter pylori. (Detection of Musca
domestica as a vector of Helicobacrer pyloris.
Moreno-Herndndez J., Lizama M., Paredes E., Visquez D., Barra M., Garcia A. Facultad de
Ciencias Bioldgicas, Universidad de Concepcidn. Facultad de Medicina, Universidad Catélica de la
5.C. jemoreno@udec.cl

P-040 COMUNIDADES MICROBIANAS UNICAS EN SISTEMAS ACUATICOS CONTRASTANTES DEL
ALTIPLANO ANDINO (NORTE DE CHILE}. {Unique microbial communities in contrasting
aquatic environments of the high altitnde Andean Altiplano (northern Chile)).

Dorador C., Vila 1.. Witzel K-P.. Imhoff JH. Centro de Biotecnologia, Universidad Catdlica del
Morte, Antofagasta. cdorader @ mpil-ploen.mpg.de

P-041 CARACTERIZACION GENOTIPICA DE CEPAS DE Campylobacter jejuni AISLADAS DE POLLOS
BROILER MEDIANTE LAS TECNICAS PCR-RFLP Y PFGE. (PCR-RFLP and PFGE genotvpic
characterization of C. jejuni strains isolated from poultry),

Tore M., Rivas P., Decap. S.. Troncoso M., Figueroa G. Lab. Microbiologia v Probidticos, INTA,
L. Chile. Santiago. Chile. mtoro@inta.cl

P-042 SINTESIS Y PURIFICACION DE DOMINIOS DE LA GLICOPROTEINA Ge DEL VIRUS HANTA
ANDES. (Synthesis and purification of hantavirus Andes Ge domains).
¥idal 8., Tischler N.D. Fundacién Ciencia para la Vida e Instituto MIFAB. simon.vidal @ gmail .com

P-043 PREVALENCIA DE LA INFECCION POR Helicobacter pylori EN NINOS DEL SUR DE CHILE Y
DETECCION DE LA FRECUENCIA DE RESISTENCIA A DIVERSOS ANTIBACTERIANOS
EN LOS AISLADOS CLINICOS. (Prevalence of Helicobacter pvlori infection in children from the
south of Chife and detection of resistance frequency toward varicus antibiotics of clinical isolates).
Garcia A1, Trabal N.*~, Venegas G2, Errdruriz G.%, Hebel E4, Delgado C.5, Retamal C.7, Gonzilez
C.'. 'Departamento de Microbiologiz. Facultad de Ciencias Biolégicas. *Departamento de Pediatria
¥ “Departamento de Especialidades, Facultad de Medicina, Universidad de Concepcidn. *Hospital
Base de Puerte Montt. ‘Hospital Regional de Temuco. apgarcia@udec cl

P-044 IDENTIFICACION DE LOS DOMINIOS PROTEICOS INVOLUCRADOS EN LA ViA DEL ¢-di-GMP

EN LAS SECUENCIAS NUCLEOTIDICAS DE GENOMAS DE BACTERIAS
BIOLIXIVIANTES. (Identification of the protein domains involved in ¢-di-GMP pathway in the
gepome sequence of bioleaching bacteria).
Castro M.' Ruiz L.. Holmes D.S2, Jerez C.A.', Guiliani N.!. ‘Bacterial Communication Unit.
Laboratory of Molecular Microbiology and Bietechnology. Department of Biology, Faculty of
Sciences and Institute for Cell Dynamics and Biotechnology, University of Chile, Santiago. Chile.
*Center for Bioinformatics and Genome Biology., FCV-MIFAB, Universidad Andrés Bello.
matiascastrog @ gmail.com

P-045 DETECCION DE QUORUM SENSING EN MICROCOMUNIDADES DE BACTERIAS Y
MICROALGAS. {Detection of quorum sensing in bacteria and microalgae microcommunities).
Rivas M., Vargas P., Riquelme C. CICITEM-Laboratorio de Ecologia Microbiana, Universidad de
Antofagasta. mariellarivas@ yahoo.com

P-046 ALTERORF: UNA PLATAFORMA PARA EL ANALISIS DE MARCOS DE LECTURA
ALTERNATIVOS. {AlterOrf: an analysis platform of alternate open reading frames).
!0ssandén F. J.. 'Pedroso I, 'Rivera G.. *Lara F., *Chacén M., 'Veloso F. A.. 'Holmes D.S.
‘Centra de Bicinformitica y Biologia Gendmica, Fundacién Ciencia para la Vida, MIFAB ¥
Universidad Nacional Andrés Bello, Santiago, Chile: *Depto. de Informdtica, Universidad de
Santiago. Santiage, Chile. dshelmes2000@& vahoo.com
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P-047 REGULACION TRANSCRIPCIONAL DE LOS GENES DE LA FORMA I DE LA RIBULOSA-1.5-

BISFOSFATO CARBOXILASA/OXIGENASA EN LA BACTERIA
{)EIM]OLITDAETCHTR(};TA Acidithiobaccillus ferrooxidans. {Transcriptional regulation of
genes for form 1 ribulose-1.5-biphosphate carboxyiase/oxigenase in the chemolithoautetrophic
bacterium Acidithiobaceilius ferrocxidans}.
I*Esparza M., Bowien B_, *Holmes D.S.. Jedlicki E. '"FCBM, Facultad de Medicina. Universidad
de Chile, Santiago. Chile. ZInstitute of Microbiology, University of Géttingen. Germany and *Center
for Bioinformatics and Genome Biology, Life Science Foundation. MIFAB and Uriversidad Andrés
Bello, Santiago, Chile. e jedlicki® yahoo .com

P-048 CARACTERIZACION BIOLOGICA EN MODELO ANIMAL DE VENENO ELECTROELUIDO DE
ARANA DE LOS RINCONES {Loxosceles laeta). (Biologic characterization of electrodiluted
brown spider { Loxesceles laeta) venom in an animal model}.

Acufia ML, Lapez C.!', Munizaga C.!, Riveros B.!, Sagua H.%, Araya J.LE2. Visquez A.'. Unidad de
Bictecnologia e Inmunohioldgicos, Instituto de Salud Piblica'. Unidad de Parasitologia Molecular.
Universidad de Antofagasta®. mnatalia.acuna@gmail .com

P-049 ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA IN VITRO DE COMPUESTOS DERIVADOS DE 1-
METILIMIDAZQL, {In vitre antibacterial activity of |-methylimidazole derived compound;.
Corsini G.!, Cortés-Cortés P!, Jiménez 1.!, Sepiilveda D.!. Pezoa J.7. 'Laboratorio de Bacteriologia
Molecular. Facultad de Ciencias de la Salud. Universidad Diego Portales. Departamento de
Quimica Orgdnica ¥ Fisicoguimica, Facultad de Ciencias Quimicas v Farmacéuticas. Universidad de
Chile. georsini@ prof udp.cl

P-050 ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA Y CITOXICIDAD DE COMPLEJOS DE HIERRO, COBRE Y
COBALTO. { Antibacterial activity and cytotoxicity of the iron, copper and cobalt complexes).
Corsini G.'. Cortés-Cortés P!, Morales K12, Soto M2, Sepidlveda D.'. Atria AM.2. 'Facultad de
Ciencias de la Salud, Universidad Diego Portales. *Facultad de Ciencias Quimicas ¥ Farmacéuticas,
Universidad de Chile. gino.corsini@prof.udp.cl

P-051 DIVERSIDAD DE PERFILES DE ADNr 165 OBTENIDOS DESDE DIFERENTES PROTOCOLOS DE
EXTRACCION DE ADN GENOMICO DESDE SEDIMENTOS MARINOS. (Diversity profile of
168 DN A from different marine sediment DNA extraction protocoels).
Abarzia L., Ruiz-Tagle M., Urrntia H., Gallardo A. Laboratorio de biopeliculas ¥ microbiologia
ambiental, Centre Biotecnologia Universidad de Concepcidn. leabarzu@udec ci

P-052 ACTIVIDAD DE EXTRACTOS METANOLICOS DE HONGOS SOBRE BACTERIAS GRAM

POSITIVAS Y GRAM NEGATIVAS. {Activity of methanolics extracts of fungi upon Gram
positive and negative bacteria}
Hermosilla ¥.2, Aguilera C.2, Arriagada C 2, Cabezas C.%, Martinez M7, Becerra J.A.', Becerra J.',
Gonzalez G2, Belle H.2, Silva M.!. 'Laboratorio de Quimica de Productos Naturales. Facultad de
Ciencias Maturales v Oceanogrificas. “Laboratorio de Antibidticos. Departamento de Microbiologia.
Facultad de Ciencias Bioldgicas. Universidad de Concepeidn. vhermosilla@udec.cl

P-053 EL OPERON MarT-FidL DE Salmonella enterica SEROVAR TYPHIMURIUM MODIFICA
FENOTIPOS ASOCIADOS A PATOGENICIDAD EN EL SEROVAR TYPHI. (The operon
MarT-FidL of Salmonella enferica serovar Typhimurium modifies pathogenicity associated
phenotypes in serovar Typhil.
Retamal P., Castillo M., Castro D.. Mora G.C. Lzboratoric Microbiologia, Dpto. Ciencias
Bioldgicas, Universidad Andrés Bello. piretama@uc .cl

P-054 EFECTOS MICROBIOLOGICOS DE UN EVENTO DE SURGENCIA: POSIBLE CONTROL VIRAL.
{Microbiological effects of an upwelling event: Possible viral control}.
Espinoza J.C.!', Paver C.', Egafia M.'. Avaria S.7, Kuznar I'. ‘Laboratorio de Bioguimica y
Viralogia, Facultad de Ciencias. Universidad de Valparaiso. *Laboratorio de Planctologia. Facultad
de Ciencias del Mar. Universidad de Valparaise. Juan Kuznar@uv .cl

P-055 PARTICIPACION DEL LIPOPOLISACARIDO DE Shigella flexneri 2457T EN LA RESISTENCIA AL
ACIDO. {Role of LPS in acid resistance of S. flexneri).
Alvarez S.A.. Martinic M., Carter J.A_, Zaldivar M., Contreras [. Facultad de Ciencias Quimicas y
Farmacéuticas. Urniversidad de Chile. salvarez@uchile.cl
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P-056 FAGOS DE Vibrio parahaemolyticus. (Vibrio parahaemalyiicus phagues).
Bastias R.. Higuera G.. Armijo L., Espejo R.T. INTA. Instituto de Nutricién v Tecnologia de los
Alimentos, Universidad de Chile. Santiage-Chile. robastias@ yahoo es

P-057 PRODUCCION Y PURIFICACION DE MANGANESO PEROXIDASA DEL HONGO DE PUDRICION
BLANCA Anthracophyllum discolor. (Production and purification of manganese peroxidase from
the white rot fungus Anthracophvilum discolor}.

'Acevedo F.. 'Rubilar O.. Liengueo M.E., *Diez M.C. "Programa Doctorado en Ciencias de
Recursos Naturales, U. La Frontera. Temuce. “Depto. Ingenieria Quimica, U. Chile. Santiago.
‘Depto. Ingenieria Quimica. U. La Frontera, Temuco. facevedo@ufro.cl

P-058 ACTIVIDAD DE AGENTES ANTIBACTERIANOS SOBRE CEPAS DE Vibrie parahaemolvticus.
i Antimicrobial agents activity against Vibrio parahaemolviicus strains).
Dauros P.I, Bello H.', Dominguez M.', Hormazdbal 1.C 2, Silva W 2, Maldonado A2, Gonzélez G.!.
'Laboratoric de Antibidticos, Depto. Microbiologia, Facultad de Ciencias Biclogicas, U. de
Concepcion. *Subdepto. Microbiologia Clinica. Institute de Salud Piblica de Chile.
pdauros@udec.cl

P-059 PRESENCIA DE Vibrio parahaemolyticus EN BIVALVOS DURANTE UN PROCESO DE COSECHA Y
SU DISTRIBUCION EN LAS COSTAS CHILENAS DURANTE EL VERANOQ DE 2007.
(Presence of Vibrio parahaemolyricus during a shellfish harvesting and its distribution in the Chilean
coast during summer 2007).
Sdez D.'. Araya A, Pérez AM.', Aveggio F.!, Delucchi D.!, Niedmann C.!, Espinosa N.!,
Herndndez M.C.', Faure!, Villalobos, Fuentes D.!. Diaz G.!. Rojas F.*, Vaguero A2, Cachicas V.
Red de Laboratorios ambientales chilenos!. Ministerio de Salud?®. Instituto de Salud Pablica de
Chile®. vcachica@ispch.cl

P-060 AISLAMIENTO DE BACTERIAS BIODEGRADADORAS DE HIDROCARBUROS DESDE AGUAS
EMPETROLADAS PROCEDENTES DE ENAP MAGALLANES. (Isolation of hydrocarbons
degrading bacteria from petroleum contaminated waters proceeding from ENAP Magallanes}.
Troncoso L.!, Tejos M, Zahr M.'. 'Laboratorio de Microbiclogia Molecular, ? Laboratorio de
Nanomateriales, Facultad de Ciencias, Universidad de Valparaiso, Valparaise, Chile.
marcela.zahr@uv ¢l

P-061 RELACION ENTRE LA CALIDAD MICROBIOLOGICA DE LECHE CRUDA Y EL NIVEL DE
CUMPLIMIENTO DE BPA EN PEQUENOS PRODUCTORES DE BOVINOS DE LECHE.
(Relationship between milk microbiological quality and GAP's accomplishment levels in
smallholder dairy cattie).

Lépez C., Figueroa A, Troncoso M.. Figueroa G. Laboratorio de Microbiologia, INTA, Universidad
de Chile, Santiago. Chile. clopez@inta.cl

P-062 ANALISIS PROTEOMICO DE DOS CEPAS TOXICAS DE LA ESPECIE Cylindrospermopsis
raciborskii, UNA PRODUCTORA DE SAXITOXINA Y LA OTRA DE
CILINDROSPERMOPSINA. (Proteomic analysis of two toxic strains of the species
Cylindrospermopsis raciborskii, one of them a productor of saxitoxin and the other of
cylindrospermopsin}.

Plominsky AM., Sote K., Visquez M. Facultad de Ciencias Bioldgicas, Pontificia Universidad
Catdlica de Chile. Aamunoz @ puc.cl

P-063 COMPOSICION DE LAS BACTERIAS DEL CICLO DEL NITROGENO EN EL SUELO SEMIARIDO
DEL MATORRAL ESCLEROFILO. {Composition of the nitrogen cycle bacteria of the semiarid
soil from the sclerophyllous matorral).

Zuiiiga C., Espinosa F.. Orlando J.. Bravo L., Caré M. Facultad de Ciencias. Universidad de Chile.
mcaru@uchile.cl

P-064 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION DE CEPAS DE Listeria spp. A PARTIR DE ALIMENTOS
DE CONSUMO FRECUENTE EN SANTIAGO. (Isolation and characterization of Listeria spp.
strains in frequently consumed food in Santiago).

Medina M., Farias L., Bodero M.. Figallo A., Riveros G., Fuentes D., Vidal M. Seccion
Microbiologia. Laboratorio de Salud Ambiental, SEREMI de SALUD, RM. maricef vidal @asrm.cl
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P-065 AISLAMIENTO, CARACTERIZACION 'Y ANALISIS FILOGENETICO DE ARQUEAS
HALOFILICAS EXTREMAS PROVENIENTES DEL SALAR DE ASCOTAN, NORTE DE
CHILE. {Isolation, characterization and phylogenetic analvsis of extreme halophific archaeas from
the Ascotan Saltern, Northern Chile).
Pinto E.'2, Amendbar M.'5. Boehmwald F.'-, Blamey I.M.'. 'Fundacidon Biociencia. Santiago
Chile. *Universidad de Chile, *Universidad de Santiago de Chile. epintof@bioscience cl

P-066 AUMENTO DE LA RESISTENCIA A ANTIBIOTICOS EN BACTERIAS AMBIENTALES DE UN
HUERTO TRATADO CON AGROQUIMICOS. iIncreased antibiotic resistance of environmental
bzcteria from an orchard that uses agrochemical compounds).

Morales M.}, Adriazola P.', Lopez L2, Troncese M.7, Figueroa A.%. Romero 1.2, Henriquez, J.L 7,
Figueroa G.'. INTA', Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas®, Facultad de Agronomia’,
Universidad de Chile. gliguero®@inta.cl

P-067 CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA Y FILOGENETICA DE BACTERIAS PSICROFILAS
HALOTOLERANTES DESDE AREAS PROTEGIDAS DE LA ANTARTICA. (Microbiclogical
and phylogenetic characterization of psychrophilic halotolerant bacteria from Antarctic protected
areas}.

Guzméin-Martinez L.12, Ortega R.'. Boehmwald F.'%, Sarmiente F.'2, Blamey J.M.!. "Fundacidn
Biociencia, *Universidad de Santiago de Chile. lguzman@hioscience cl

P-068 EVOLUCION DEL CLON PANDEMICO 03:K6 DE Vibrie parahaemelvticus EN LAS COSTAS
CHILENAS. iEvolution of Vibrie parahaemolvtices 03:K6 pandemic clone in the Chileans coasts).
ZFabala B., Espeio R, Instituto de Nutricidn v Tecnologia de los Alimentos, Universidad de Chile.
betrico@ gmatl.com

P-069 EXPRESION DE GENES PARA LA DEGRADACION DE COMPUESTOS {CLORO)} AROMATICOS
EN C. NECATOR JMP134 EN RESPUESTA A EXUDADOS DE ACACIA CAVENS. (Expression
of ichiorojzromatic compounds degradation genes in C. necator IMP134 in response to Acacia
caven exudates),

Serrano J.. Pérez-Pantoja D.. Gonzilez B. Depto. de Genética Molecular ¥ Microbiologia, Fac.
Ciencias Bioldgicas, Niclee Milenio en Ecologia Microbiana ¥ Microbiclogia ¥ Biotecnologia
Ambhientai, P. Universidad Catdlica de Chile. Santiago, Chile. jsserran@uc.cl

P-070 EL SEROTIPO DE Aggregatibacter actinomycetemcomitans ES DETERMINANTE EN LA
RESISTENCIA DE LA BACTERIA AL COMPLEMENTO. (The Aggregaribacrer
qetinomycetemeomitans serotype is determinant in the bacterial resistance to the complement}.
Irarrdzaval J.. Bittner M. Laboratorio de Microbiologia, Departamento de Ciencias Binldgicas,
Faceltad de Ciencias de la Salud Universidad Andrés Bello, Santiago. CHILE. mbittner@unab .ct

P-071 SINTESIS DE POLIHIDROXIALCANOATOS POR BACTERIAS PSICROFILAS.
{Polyhydroxyalkanoate synthesis by psicrophilic bacterial.
Araya C.. Martiner M. Universidad de Concepcidn, Facultad de Ciencias Bioldgicas. Departamento
de Microbiologia, Casilla 160-C, Concepcion. cester.araya®@ gmail.com

P-072 PERFIL DE EXPRESION DE CITOQUINAS EN CELULAS DENDRITICAS DE BOVINO, LUEGO
DE LA INTERACCION CON Brucelfa abortus CEPA S19 Y CEPA RBS51. iCytokines genes
expression pattern in bovine dendritic cells after interaction with Bruceila abortus strain 19 and
strzin RB31).

Bigueras S.. Céspedes S.. Andrews E., Ofiate, A. Laboratoric de Inmunoclogia Molecular,
Departamento de Microbiologia, Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad de Concepcion.
shigueras @ udec.cl

P-073 DETERMINACION DE LA CALIDAD BACTERIOLOGICA DEL OSTION DE ROCA (Crassostrea
iridescens | CONSUMIDO EN EL PUERTO VICENTE GUERRERO, GRO. (Determination of
the bacteriological quality of the ostion of rock {Crassostrea iridescens)y consumed in the Port
Vicente Guerrero, Gro).

Bahena-Diaz G., Guedea I, Sdnchez 1. Profesor-Investigador del Centro de Estudios Tecnoldgicos
del Mar N® 27 ubicado en Puerto Vicente Guerrero, Gro. Carretera Aca-Zihua Km 135,
bahenadiaz@hotmail .com
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P-074 EFECTO DEL ENRIQUECIMIENTO DEL AIRE CON CO_ EN LA BIOOXIDACION DE UN
CONCENTRADO REFRACTARIO DE ORO CON Sulfolobus metallicus ADAPTADO A
ALTAS DENSIDADES DE PULPA. (Effect of air enrichment with CO_ in the bicoxidation of a
refractory gold concentrate with a strain of Sulfolobus metallicus adapted to high pulp densities).
Astudillo C., Acevedo F. Escuela de Ingenieria Bioguimica, Pontificia Universidad Catdlica de
Valparaise. facevedo@ucv .cl

P-075 PROTEOMIC STUDIES IN Acidithiobacillus ferrooxidans CELLS INDUCE BY SYNTHETIC ACYL-
HOMOSERINE LACTONES.
Gonzilez A.', Gallardo M.', Frezza M2, Soulere L.2, Queneau Y.2, Doutheau A2, Jerer C.A.L
Guiliani N.'. 'Bacterial Communication Unit, Laboratory of Molecular Microbiology and
Biotechnology. Department of Biclegy. Faculty of Sciences and Institute for Cell Dynamics and
Biotechnology, University of Chile. Santiage, Chile. *Laboratoire de Chimie Organigue. UMR 5246-
ICBMS CNRS, Université Lyon 1, INSA, Lyon, France. nguilian@uchile cl

P-076 INTEGRACION DE REDES METABOLICAS EN TRES ACIDOFILOS EXTREMOS DEL GENERO
Acidithiobacillus DESDE LA VISION DE LA GENOMICA COMPARATIVA. {Metabolic
network integration in three extreme acidophiles of the Acidithiobacillus genus from a comparative
genomic view).

"Waldés J.. 'Pedroso 1., 'Quatrini R., *Hallberg K. B_, 'Holmes, D. S. 'Center for Bioinformatics and
Genome Biology. Life Science Foundation, MIFAB and Universidad Andrés Bello, Santiago. Chile
and *Biological Science. University of Wales. Bangor, UK. dsholmes2000@& vahoo.com

P-077 DETECCION DE Helicobacter pylori EN MUCOSA GASTRICA ¥ CAVIDAD ORAL. {Detection of
Helicobacter pylori in gastric mucous and oral cavity).
Sepilveda E.. Quilodrdn S., Moreno J., Brethauer U, Bricefio C.. Garcia A. Facultades de Ciencias
Bioldgicas. Odentologia ¥ Medicina. Universidad de Concepcidn. esepulve® udec.cl

P-078 PURIFICACION DE LA PROTEINA ENTEROTOXINA A RECOMBINANTE OBTENIDA DE
CEPAS DE Sraphylococcus aurens. (Purification of the recombinant enterotoxin a protein obtained
from a Staphylococcus aureus strain.

*Sanhueza M., *Maier L.. 'Riveros B.. 'Acufia N., 'Visquez A. 'Unidad de Biotecnologia e
Inmurobioldgicos Instituto de Salud Piblica de Chile. *Facultad Medicina Veterinaria. Universidad
Santo Tomds. mjsanhueza82 @ gmail.com

P-07%9 LA TRANSFERENCIA COMPLETA DE LA ISLA DE PATOGENICIDAD 3 (SPI-3) DE Salmonella
TYPHIMURIUM A Salmonella TYPHI MODIFICA FENOTIPOS ASOCIADOS A
PATOGENICIDAD. (Complete transfer of §. Typhimurium SPI-3 to §. Typhi modifies
pathogenicity phenotypes).

Castillo M.', Retamzl P2, Mora G.C. Labaoratorio Microbiologia, Dpto. Ciencias Bioldgicas,
Universidad Andrés Bello. mheastilr@ gmail .com

P-080 ESTUDIO DEL APAGAMIENTO DE LA TRADUCCION CELULAR PRODUCIDO POR LA
INFECCION DE IPNV. (Study of the shut-off of the host-cell translation produced by the IPNV
infection).

Cartagena J.. Reinoso C., Sandino A M. Laboratorio de Virologia, Facultad de Quimica v Biologia,
Universidad de Santiago de Chile. jeartage@usach.cl

P-081 COEFICIENTE DE DILUCION Y EFECTIVIDAD DE DESINFECTANTES. (Difution coefficient and
the effectiveness of disinfectants).
Romero J., Lépez L. Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas, Universidad de Chile.
joremero@uchile.cl
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P-082 ADAPTACION Y ESTANDARIZACION DEL KIT COMERCIAL PARA LEVADURAS API ID32C,

DIRIGIDO A LA EVALUACION RAPIDA DE PROPIEDADES BIOQUIMICAS Y
FISIOLOGICAS DE INTERES BIOTECNOLOGICO EN EL HONGO FILAMENTOSO
Aspergillus spp. {Adaptation and standardization of veast commercial kit. addressed to fast
evaluation of biochemical and physiological properties of biotechnological interest in filamentous
fungi Aspergillus spp.).
Oses R.12, Retamales P2, Urzia B.}, Morales 1.3, Cifuentes V.4, Castro, J.'%, Espinoza, 1.°. 'Centro
de Investigaciones en Biotecnologia Silvoagricola (CIBS) VI Regitn; *Institute de Investigaciones
Agropecuarias {INIA) CRI-Rayentué: ‘Facultad de Odontologia *Facultad de Ciencias, U. de Chile.
romulooses@ gmail.com

P-083 EFECTO DE LA ]?EL.-’ECI{’)N C."N-ND‘ EN BACTERIAS DESNITRIFICANTES Y ARCHAEAS
METANOGENICAS EN UN REACTOR TUBULAR ANAEROBIO DE LECHO FLJO. (C/N-
NO  effect on denitrifyers bacteria and methanogenic archaea in a fixed bed tubular anaerobic
reaé‘tor].
Andrades D.!, Ruiz-Tagle N2, Huilifiir C.*, Roeckel M.*, Marti M.}, Urrutia H*. 'Facultad de
Ciencias Naturales v Oceanogrificas, *Facultad de Ciencias Bioldgicas, *Facultad de Ingenieria
Departamento de Ingenieria Quimica. Universidad de Concepcidn. Casilla 160-C, Concepcidn,
Chile. daniandrades @ udec cl

P-084 ANALISIS FILOGENETICO DEL GEN E2 DE AISLADOS CHILENOS DEL VIRUS DIARREA
VIRAL BOVINA. (Phylogenetic analysis of the E2 gene of bovine viral diarrhoea viruses from
Chile).
Pizarro J.. Donoso A, Inostroza F.. Celeddn M.O. Unidad de Virologia. Facultad de Ciencias
Veterinarias ¥ Pecuarias. Universidad de Chile. Santiago. Chile. jpizarro@uchile.cl

P-085 CARACTERIZACION DE INTEGRONES CLASE 1 Y 2 DE ENTEROBACTERIAS AISLADAS
DESDE AVES ¥ CERDOS FAENADOS EN LA REGION METROPOLITANA DE CHILE.
{Characterization of class I and class 2 integrons from enterobacteria isolated from healthy poultry
and pigs}.

Leén L., Brave V., Lapierre L.. San Martin B.. Toro C.8. Laboratorio de Antibidticos, Programa de
Microbiologia v Micologia, ICBM. Facultad de Medicina, Universidad de Chile.
leondepica@ gmail .com

P-086 IDENTIFICACION ¥ ANALISIS DE GENES RELACIONADOS CON LA ADHESION Y
GERMINACION DE Botrysis cinerea. {Identification and analysis of adhesion and germination of
Batrvtis cinerea).
Silva E.!'. Aguayo C.', Riguelme J.'. Valenzuela P.D.T.'. 'Fundacidn Ciencia para La Vida ¥
MIFAB. 'Avenida Zafartu 1482, Nufioa, Santiago. Chile. evelyn_silva@bionova.cl

P-087 CARACTERIZACION DE ENDOSIMBIONTES DE Acacia caven CRECIDOS A ALTAS
CONCENTRACIONES DE COBRE. (Characterization of endesymbionts from Acacia caven
grown at high copper concentrations).

Gazitia M.C.., Contreras R.. Ginocchio R., Gonzilez B. Depto. de Genética Molecular v
Microbiclogia. Facultad de Ciencias Bioldgicas. P. Universidad Catdlica de Chile. Santiago, Chile.
megazite@uc.cl

P-088 ESPECTRO DE ACTIVIDAD MICOCIDA DE Xanthophyllomyces dendrorhous ¥ SU ASOCIACION
CON MOLECULAS DE dsRNA. (Spectrum of micocide activity of Xanthephvllomyees
dendrorhous and its association with dsRNA molecules).

Oviedo V.. Flores O.. Sanhueza M., Cifuentes V., Baeza M. Departamento de Ciencias Ecoldgicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile. eloytones @ gmail.com

P-089 DISENO DE UN TEST DE MICROPLACA PARA EL ESTUDIO DE COMPUESTOS QUE INHIBEN
LA FORMACION DE BIOPELICULAS DE Psendomonas syringae.
Villanueva J., Becerra 1., Sossa K., Urrutia H. Laboratorio de biopeliculas v microbiologia
ambiental, Centro Bictecnologia. Universidad de Concepeidn. jovillan@udec cl
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P-090 SINDROME DE DESMEDRO MULTISISTEMICO POSTDESTETE (PMWS) EN CERDOS EN
CHILE: LESIONES Y DETECCION DE CIRCOVIRUS PORCINO TIPO 2 (PCV2) POR
HIBRIDACION IN SITU. (Postweaning multisystemic wasting syndrome (PMWS} in pigs in
Chile: lesions and detection of porcine circovirus type 2 (PCV2) by in situ hibridization].

Gutiérrez C., Ramirez E., Rojas D., Brevis C.. Ruiz A.. Quezada M. Facultad de Ciencias
Veterinarias, Universidad de Concepcidn, Av. Vicente Méndez 595, Chilldn {Chile).
myuezad @ udec cl

P-091 AISLAMIENTO DEL CIRCOVIRUS PORCINO TIPO 2 (PCV¥-2) EN CHILE Y SU ASOCIACION
CON EL SINDROME DEL DESMEDRO MULTISISTEMICO POSTDESTETE EN CERDOS.
{Isolation of Porcine Circovirus type 2 {PCV-2} in Chile and association with Post-weaning
Multisystemic Wasting Syndrome (PMWS)].
Reves P., Noriega J.'. Diaz 1.2, Gonzilez C.2, Sdenz L., Bucarey S8.'. 'Centro Biotecnoldgico
Biovetec, Departamente de Ciencias BiolGgicas Animales. Facultad de Ciencias Veterinarias y
Pecuarias. Universidad de Chile. *Departamento Fomento de la Produccién Animal. Facultad de
Ciencias Veterinarias v Pecuarias, Universidad de Chile.? Departamente de Patologia, Facultad de

5

Ecelogia ¥ Recursos Naturales, Universidad Andrés Bello. shucarey@uchile cl

P-092 REGULACION TRANSCRIPCIONAL DE RUTAS CATABOLICAS DE XENOBIOTICOS DE
RECIENTE APARICION: CONTROL FISIOLOGICO EN LA RUTA DE DEGRADACION
DEL HERBICIDA ATRAZINA. [Transcriptionzl regulation in catabolic pathways of novel
xenobiotics: Physiclogical control in the atrazine degradation pathway).
Dinamarca M.A.', Seeger M2, ILaboratorio de Biotecnologia Microbiana, Facultad de Farmacia,
Universidad de Valparaise. *Niicleo Milenio de Ecologia Microbiana, Microbiclogia v Biotecnologia
Ambiental EMBA. JLaboratorio de Microbiolegia Molecular ¥ Biotecnologia Ambiental,
Departamento de Quimica. Universidad Técnica Federico Santa Maria. Valparaiso. Chile.
alejandro.dinamarca@uv cl

P-093 POSIBLE REGULACION DE UNA GLUTAMIL-tRNA SINTETASA DE Acidithiobacillus ferraoxidans
POR EL ESTADO REDOX. {Possihle regulation of a GluRS of Acidithiobacillus ferreoxidans by
the redox status}.

Katz A, Levicin G., de Armas M., Orellana O. Programa de Biologia Celular v Molecular, ICBM,
Facultad de Medicina, Universidad de Chile. oorellan@ med uchile cl

P-094 CARACTERIZACION DE Lactobacillus spp. AISLADOS DE BOCAS SIN CARIES Y SELECCION
DE CEPAS CON POTENCIAL ROL PROBIOTICO. (Characterization of Lactobacillus spp.
isolated from mouths without caries and selection of strain with potential probictic function).

Jara 8., San Martin D., Pardo K.. Salazar F., Castro E. Laboratorio Bacterias Lécticas.
Departamento Ingenieria Quimica. Universidad de Concepcidn. soljara@udec cl

P-095 CALCINEURINA B DEL PARASITO PROTOZOARIO HUMANO Trypanosoma cruzi ESTA
INVOLUCRADA EN LA INVASION CELULAR. (Calcineurin B of the human protozoan parasite
Trypanosoma cruzi is involved in cell invasion).
Orrego P., Sossa P., Olivares H., Neira 1., Sagua H., Gonzilez J., Araya ].E. Laboratorio de
Parasitologia Molecular, Universidad de Antefagasta. jearayar@uantof.cl

P-096 DESINFECTANTES. ;SON EFECTIVOS A LAS CONDICIONES DE USO QUE SE
RECOMIENDAN? (Disinfectants. Are they effective at the recommended use conditions?).
Lépez L., Romero J.. Arriagada T.. Gallardo D. Facultad de Ciencias Quimicas v Farmacéuticas,
Universidad de Chile. llopez@uchile.cl

P-097 DETECCION DE Salmonella spp- EN MUESTRAS DE AVE Y VACUNO MEDIANTE EL SISTEMA
BAX® PCR. (Detection of Salmanelia spp. from poultry and cattle samples with the automated
BAX® System PCR).
Astudillo F., Lopez C., Rivas P., Troncoso M., Figueroa G. Laboratorio de Microbiologia, INTA,
Universidad de Chile, Santiago, Chile. fernanda.astudillo@ gmail com
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P-098 REGULACION AMBIENTAL DE LA POLIMERIZACION DEL ANTIGENO O EN Salmonella Typhi:

EFECTO DE LA DISPONIBILIDAD DE OXIGENO Y PARTICIPACION DEL REGULADOR
GLOBAL HilA. iEnvironmental regulation of O-antigen polymerization in S. Typhi: effect of
onygen availability and role of the HilA global regulator).

Blondel C.J.. Silva C.A., Zamorano A., Alvarez S.A.. Contreras 1. Facultad de Ciencias Quimicas ¥
Farmacéuticas, Universidad de Chile, Santiago, Chile. chlondel@cig.uchile.cl

P-099 CRIOPRESERVACION DE LA CIANOBACTERIA TOXICA PRODUCTORA DE SAXITOXINA

Cylindrospermopsis raciborskii. {Criopreservation of toxic cyanobacterium producer of Saxitoxin
Cwlindrospermopsis raciborskit},

Delherbe N. v Visguer M. Facultad de Ciencias BiolGgicas. Pontificia Universidad Catdlica de
Chile. nadelher@puc.cl

P-100 PAPEL DE PEROXIDASAS EN LA DEGRADACION DE COMPUESTOS CLOROAROMATICOS

19:30-21:00

19:30-20:00

20:00-21:00

09:00-10:20

O:00

9:20

ER

POR PARTE DE CUPRIAVIDUS NECATOR JMP134. (Role of peroxidases in the degradation of
chlorearomatic compounds by Cupriavidus necator IMP134).

Kraiser T.. Ledger T.. Gonzilez B. Depto. Genética Molecular ¥y Microbiologia. Facultad de
Ciencias Biolégicas. Nicleo Milenio en Ecologia Microbiana ¥ Microbiologia y Biotecnologia
Ambiental. P. Universidad Catélica de Chile. Santiago. Chile. tdkraise@uc.cl

CEREMONIA INAUGURAL
Salén Vergara BC

BIENVENIDA

Dr. Michael Seeger Pieiffer, Presidente Comité Organizador y Presidente Sociedad de Microbiologia
de Chile.

Coro de Cimara de la Universidad Técnica Federico Santa Maria.

CONFERENCIA INAUGURAL (Patrocina American Society for Microbiology}

Presentador: Dr. Guido Mora Longa

Dr. Kenneth Nealson {University of Southern California, USAD: Extracellular Electron Transport
(EET) by Shewanella oneidensis MR-1: from solid metal oxide reduction to producing current and
cleaning water.

COCKTAIL DE BIENVENIDA. Café Journal de Vifia del Mar.

MARTES 4 DICIEMBRE

SESION DE INCORPORACIONES A SOMICH Sesidn 1
Saldn Bombal A

,-iguila P.. Costz M., Ciampi L. Instituto Produccién y Sanidad Vegetal, Universidad Austral de
Chile, Valdivia, Chile. patriciaaguilat@ gmail.com

Formulacién de biopesticidas para combatir las enfermedades de la papa producidas por
Rhizoctonia selani. (Formulation of biopesticides to biccontrol potate diseases caused by
Rhizocronia selani)

Cortés 1., Espinoza H., Arava J., Neira 1., Lizama C.. Silva J. Programa de Magister en Ciencias
Biomédicas y Depto. Tecnologiz Médica, Universidad de Antofagasta. ivania.cortés @ gmail .com
Factores ¥ genes de virulencia deromonas spp. aisladas del Rio Loa. iPathogenecity factors and
aenes of Aeromonas spp isolated from the Loa river).

Mancilla, M., Lépez-Gofii, [.%, Zdrraga, AM.-. 'Laboratorio de Genémica v Biotecnologia, Instituto
de Bioguimica. Facultad de Ciencias, Universidad Austral de Chile, casilla 567, Valdivia, Chile.
*Pepartamento de Microbiclogia v Parasitelogia, Universidad de Navarra, Pamplona, Espana.
mancilla.marcos @ gmail.com

Revisitando la disociacién en Brucella abortus: inestabilidad de islas gendmicas conduce a la
formacion de mutantes rugosas. {Revisiting the dissociation in Brucella aborius: Genomic islands
instability leads to the appearance of rough mutants].
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Ortega X., Valvano M.A. University of Western Ontarie, London, Ontario, Canadd.
xortega@uwo.ca

Lipopolisacdride de Burkholderia cenocepacia ¥ su relacion con la resistencia a polimixina-B.
(Lipopelysaccharide of B, cenocepacia and its relation to polymyxin-B resistance}

SESION DE INCORPORACIONES A SOMICH Sesidn 11
Salén Vergara C

¥inés E.D., Speziali C.D., Heinrichs D.E. University of Western Ontario, London, Ontario, Canadd.
Participacion de residuos bdsicos conservados en el transporte de hidroxamatos férricos por el
transportador tipo ABC FhuCBG en Staphylococeus auwrens. (Rele of coserved basic residues in
ferric hydroxamate transport by the ABC transporter FhuCBG in Staphviococcus aureus).

Ehrenfeld N.'. Levican G.', Gilvez §8'_, Assar R 2, Pacheco 1!, Aravena A%, Badilla R.'. Maass A2,
Parada P.'. 'Laboratoric de Referencia de Biotecnologia, BioSigma S.A. Loteo Los Libertadores,
Lote 106, Colina. Santiago. “Laboratorio de Bicinformdtica v Matemdticas del Genoma {LBMG) de
fa Facultad de Ciencias Fisicas ¥ Matemdticas de fa Universidad de Chile.

Estudio genémico y transcriptomico de una cepa nativa de A. ferrooxidans crecida en presencia
de distintes sustratos minerales,

Salazar J.C.'. Maturana C.', Orellana 0.2, 861l D 'Programa de Microbiologia v Micologia,
ICBM. Facultad ée Medicing. Universidad de Chile. “Programa de Biologia Celular ¥ Molecular,
ICBM. Facultad de Medicina. Universidad de Chile. ‘Department of Molecular Biophvsics and
Biechemistry, Yale University. USA. jesalazar@med. uchile.cl

Novedades en la formacidon del aminoacil-trna en bacterias: antiguos dominios, nuevas
funcienes (Novelties or aminoacyl-IRNA formation in bacteriaz old domains, new functions).

Tapia C.'. Fortes P. °, Alburguengue C.°, Salinas H., Sougarret A.5.%, Ma. Cristing Diaz 1.,
German Hermosilla D. ', cetapia@med.uchile.cl Programa de Micrebiologia y Micologia', ICBM,
Facultad de Medicina, Universidad de Chile. y Departamento de Obstetricia ¥ Ginecologia, Haspital
Clinice Universidad de Chile?.

Efecto del tratamiento tépico con clotrimazol en la resistencia a azoles v en la diversidad
genotipica de candida albicans en un modelo de candidiasis vulvovaginal ¥ embarazo. (Effect of
the topical treatment with clotrimazole on the resistence to azoles and on the genetic diversity of
Candida alfbicans isolated from vulvovaginal candidiasis {VVC) during pregnancy).

CONFERENCIAS SOCHMHA
Salém Vergara B

Tnocuidad Alimentaria Parte T
Coordinadera: Sra. Purificacion Pérez (SOCHMHA )

Dra. Silvia Baeza (Ministerio de Salud): Ministerio de Salud v la implementacién de la
modificacidn del articuio 69,

Dra. Silvia Baeza (Ministerio de Salued): Colaboracian al fortalecimiente del Programa Nacienal de
Inocuidad de los Alimentos.

Dra. Silvia Baeza {Ministerio de Salud): Implementacion de Programas de Auditorias,

CAFE Y VISITA A STANDS
Salén Vergara A
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SIMPOSIO 4
Salén Vergara C

Microorganismos de agua dulce y agua salada: desde la ecologia a la biotecnologia
Coordinadora: Dra. Ménica Vasquez (P. Universidad Catdlica de Chile)

Participantes:

Dr. Ramén Rosello-Mora (Instituto Mediterraneo de Estudios Avanzados, Espafa): Sedimentos
marinos: diversidad microbiana y biedegradacion.

Dr. Osvaldo Ulloa {Universidad de Concepcidn, Nicleo Milenio EMBA): Diversidad filogenétice v
funcional de microerganismos marinos en zonas deficientes de oxigeno.

Dra. Manica Vasquez (P. Universidad Catolica de Chile, Nicleo Milenioc EMBA): Las
ciznobacterias de agua dulce: un modele para entender fa biosintesis del Veneno Paralizante de
Mariscos.

Dr. Carlos Rigquelme {Universidad de Antofagasta): Aplicaciones biotecnoldgicas de la interaccidn
bacteria-microalga.

SIMPOSIO S
Salén Bombal A

Avances en virologia médica
Coordinador: Dr. Marcele Lopez-Lastra (P. Universidad Catdlica de Chile}

Participantes:

Dr. Marcelo Lopez-Lastra (P. Universidad Catdlica de Chile): Virus de Hepatitis C: identificacidn
de un posible blanco terapéutico.

Dr. Andrew Mouland (McGili AIDS Center. Canaddl: Virus-host interactions and HIV-1 RNA
trafficking. Potential targets for therapeutic intervention.

Dr. Eugenio Spencer {Universidad de Santiago de Chile): Ideas sobre la morfogénesis de rotavirus.

MESA REDONDA 1
Salon Vergara B

Politica de inocuidad alimentaria de Chile
Coordinador: Dr. Manue! Espinoza (SOCHMHA}.

Participantes:

Sr. César Ladron de Guevara (Agencia Chilena de [nocnidad Alimentaria, SEGPRES )
Dra. Silvia Baeza {Ministerio de Salud)

Dr. David Guerra (Servicio Agricola Ganadero}

Ing. Cecilia Solis {Servicio Nacional de Pesca)

Receso para Almorzar

CONFERENCIA
Salén Vergara C

Dr. Alejandro Venegas (P. Universidad Catdlica de Chile}: Helicobacrer pylori: patogénesis v
estrategias para control de la infeccidn.

CONFERENCIA
Saldn Bombal A

Dr. Edward Moore {CCUG, University of Goteborg, Suecia): Polyphasic phenotvpic and genotvpic
analyses for dizgnosing closely related clinically-relevant bacteria.
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CONFERENCIAS SOCHMHA
Salén Vergara B

Inocuidad alimentaria Pavte 2
Coordinador: Dr. José Rolando Silva (SOCHMHA

Dra. Enedina Lucas (Instituto de Salud Piblica): Fortalecimiento de la Red de Diagndstico de los
Servicios de Salud v del ISP.

Dra. Carmen Gloria Pifiones {Seremi Salud RM): Aplicacion del Art. 69 a nivel del Seremi de
Regitn Metropolitana.

CAFE Y VISITA A STANDS
Salén Vergara A

CONFERENCIAS SOCHMHA
Salon Vergara B

Inocuidad alimentaria Parte 2

Coordinador: Dr. José Rolando Silva (SOCHMHA )

Dr. Alejandro Bravo {Servicio Agricola Ganadero): Programa de Control de Patdgenos.

Lic. Ximena Fuentes {SOCHMHAj: 1SO-22000: Sistema de Gestién de 1z Inocuidad Alimentaria.

SESION DE POSTERS 2
Salin Bombal B

P-101 IDENTIFICACION DE GENES COP DE RESISTENCIA AL COBRE EN Sulfolobus metallicus.

{Identification of copper resistance genes {cop} in Sulfolobus merallicusy.

Orell A, Jerez C.A. Laberatorio de Microbiologia Molecular y Biotecnologia. Departamento de
Biologia e Instituto Milenie de Dindmica celular v Biotecnologia, Facultad de Ciencias. Universidad
de Chile. alvaroorell @ yahoo es

P-102 DIFERENCIAS EN LA SECUENCIA DE OmpF DE Serratia marcescens RESISTENTE A BROMURO

DE ETIDIO EXPLICAN EN PARTE REDUCCION EN PERMEABILIDAD DE LA
MEMBRANA EXTERNA DE ESTA CEPA FRENTE AL TOXICO. (Differences in OmpF
sequence from an ethidium bromide-resistant Serrafic marcescens strain explain in part outer
membrane permeability reduction to this toxic).

Mosqueira M., Bruce E.. Venegas A. Departamento de Genética Moelecular v Microbiologia.
Facultad de Ciencias Bioldgicas. Pontificia Universidad Catdlica de Chile. Alameda 340 Santiago.
mamosgue @uc.cl

P-103 COLONIZACION NASAL DE Staphylococeus aurens EN NINOS ESCOLARES. iNasal carriage of

Staphylececcus aurens in scholar children).
Silva J., Gahona J., Estrada J., Valenzuela N., Vergara V. Departamento de Tecnologia Médica,
Universidad de Antofagasta. jsilva@uantof cl

P-104 PREVALENCIA DE DERMATOFITOS EN PERROS Y GATOS EN LA CIUDAD DE TALCA.

(Prevalence of dermatophytes in dogs and cats in the city of Talca).
Gonzdlez M., Brevis P., Mora C.. Abaca P. Laboratorio de Micologia. Facultad de Ciencias de la
Salud, Universidad de Talca. nelipsycdp@ gmail .com

P-105 IDENTIFICACION DE UN NUEVO SISTEMA VIRAL DEL TIPO dsRNAs EN Xanthophyllomyces

dendrorhous. (Identification of a new dsRNA viral system in Xanthophyllomyces dendrorhous)|.
Sanhueza M., Oviedo V., Flores O., Niklitschek M., Cifuentes V.. Baeza M. Departamento de
Ciencias Ecoldgicas, Facultad de Ciencias. Universidad de Chile. mariosanhueza @ gmail .com
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P-106 DETERMINANTES DE RESISTENCIA AL COBRE EN Acidithiobacillus ferrooxidans. (Copper
resistance determinant in Acidithiobacillus ferrooxidans).
Navarro C.. Lages A, Jerez C.A. Laboratorio de Microbiolegia Molecular ¥ Biotecnologia,

Departamento de Biolegia e Instituto ICDB. Facultad de Ciencias, Universidad de Chile.
clravarro@vahoeo.com

P-107 DETECCION DE GENES DE VIRULENCIA CROMOSOMALES Y ANALISIS DEL CONTEXTO DE
GENES DE (RNA (tDNA), EN CEPAS CLINICAS DE Escherichia coli
ENTEROTOXIGENICA (ETEC) {Detection of chromosomal virulence genes and analysis of
tDINA context in clinical strzins of ETEC).

Del Cante F.'Z, Vzlenzuela P2, Prade V.5 Vidal R, 'Programa de Doctorado en Microbiolegia,
Universidad de Santiago de Chile. *Laboratorio de Enteropatdgenos, Programa de Microbiologia ¥
Micalogia, Facultad de Medicina, Universidad de Chile.

P-108 PARTICIPACION DE LOS COMPONENTES El, E2 Y E3 DEL COMPLEJO PIRUVATO
DESHIDROGENASA DE Aeromonas spp. EN LA RESISTENCIA A TELURITO DE
POTASIO (K,Te(;). {Participation of compenents E1, E2 and E3 of the pyruvate dehydrogenase
complex fram Aeromanas Spp. in resistance to potassium teliurite (K TeOs0).
Malina R.. Castre M., Visguer C.C. Laboratorio de Microbiologia Molecular, Facultad de Quimica
v Biologia, USACH. rmolinal 3@ yvahoo.es

P-109 EL ETANOL INDUCE LA EXPRESION DE LOS GENES DE CAROTENOGENESIS EN
Xanthophyllomyces dendrovhons. {Ethanol induces carotenoid gene expression in X, dendrarfions).
Wozniak A.. Carmona M., Barahona S., Niklitschek M., Baeza M., Cifuentes G. Laboratorio de
Genética. Faculitad de Ciencias, Uriversidad de Chile. aniela wozniak@ gmail.com

P-110 GENES DE VIRULENCIA ASOCIADOS A LA PRESENCIA DEL “LOCUS ENTEROCYTE
EFFACEMENT"” (LEE} EN CEPAS DE Escherichia coli PRODUCTORAS DE
SHIGATONXINA, AISLADAS DE CERDOS SANOS. i Virulence geres associated to LEE genomic
island in Shiga toxie producing £, coll. isolated from heaithy pig at slaugther).

Corvalan L.. Yalenzuela P.. Prade V.. Vidal R. Programa de Microbiologia y Micelogiz, Faculiad
de Medicina, Universidad de Chile. lauraandreacorvalan@ gmail.com

P-111 COMPORTAMIENTO DE LA BACTERIA Leptospirillum ferrooxidans CRECIENDO A ALTAS
CONCENTRACIONES DE FE {IIl), EN CULTIVO CONTINUO. (Behavior of the
Leptospivilfum ferrooyidens bacterium growing at high concentrations of Fe {1II}, in continuous
culture}.

Bastias. M., Gentina 1.C. Escuela de Ingenieria Bioquimica, Pontificia Universidad Catélica de
Valparaiso. marcela pazb@ gmail.com

P-112 RIESGOS MICROBIOLOGICOS EN SERVICIOS DE ALIMENTACION COLECTIVA UBICADOS
EN LA IV REGION Y RM. (Microbiological risks in collective food services of the IV and
Metropolitan Regions).
Troncoso M.. Figuerca A.. Morales ME., Adriazela P., Ayala P., Figueroa G. Laborztorio de
Microbiclogia, INTA. Universidad de Chile, Santiago. Chile. mtronco®inta.cl

P-113 LA LIBERACION DE TOXINAS PARALIZANTES INDUCIDA POR NaCl EN Cylindrospermopsis
raciborskii D9 ES NEUTRALIZADA POR LA ADICION DE LAS MISMAS AL MEDIO DE
CULTIVO.
Soto K.. Murillo A.. Ménder M.A.. Visgquez M. Laboratorie de Genética Molecular v
Microbiologia, Pontificia Universidad Catdlica de Chile. Chile. mvasquez @ bio.puc.cl

P-114 CARACTERIZACION DEL NUCLEO DE LA ISLA LEE EN CEPAS DE Escherichia coli
PRODUCTORAS DE SHIGATOXINA (STEC) 0157 Y NO 0157, (Characterization of LEE core
in 0157 and non-0157 Shiga-toxin producing E. coli (STEC) strains).

Pinchi M., Sobarze G.. Valenzuela P., Prado V.. Vidal R. Programa de Microbiologia v Micologia.
ICBM. Universidad de Chile. gsobarzo@ gmail.com
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P-115 CARACTERIZACION ESTRUCTURAL DEL GEN cagAd DE LA CEPA CHILENA CHCTX-1 DE
Helicobacter pylori. (Structural characterization of the cagd gene from the Helicobacter pyviori
CHCTX-1 Chilean strain).
Bustos P.. Olmos M., Venegas A. Laboratorio de Patogenicidad Microbiana v Vacunas.
Departamento de Genética Molecular ¥ Micrebiclogia, Facultad de Ciencias Bioldgicas. Pontificia
Universidad Catdlica de Chile. Alameda 340, Santiago. pvbustos@uc.cl

P-116 BACTERIAS MARINAS ASOCIADAS A ESTADOS LARVALES DE Concholepas conchoelepas
INHIBIDORAS DE Vibrio parahaemolyticus. iMarine hacteria in larval stages of Concholepas
carchelepas with inhibitery activity against Vibrio parahaemolvticns).

Leyton Y.!. Riguelme C2. 'Estudiante de Doctorado. Facultad de Recursos del Mar. Universidad de
Antofagasta. Antofagasta. Chile. “Unidad de Microbiologia Aplicada (UMA). Universidad de
Antofagasta. Antefagasta. Chile. yleyton@uantoef ¢l

P-117 ANALISIS MICROBIOLOGICO DE HUEVOS DE GALLINAS DE TRASPATIO
COMERCIALIZADOS EN EL MERCADO DE CHILLAN. (Microbiclogical analysis of hens
eggs for “traspatic” commercialized in the market of Chillan city).

Lépez J.. Junod T.. Paredes C., Vejar O. Facultad de Ciencias Veterinarias, Universidad de
Concepeidn. jlopez@udec.cl

P-118 DEGRADACION DE 246-TRIBROMOFENOL Y 246-TRICLOROFENOL POR UN CONSORCIO
BACTERIANO PSICROTOLERANTE. (246-Tribromophenal and 246-thrichlorophenol
degradation by a psycrotolerant bacterial consortiums.

Aguayo J.. Silva I., Martinez M. Laboratorie de Microbiologia Bisica % Biorremediacidn,
Departamento de Microbiologia, Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad de Concepcion.
Concepcidn, Chile. Casilla 160-C. joaguayo@udec .cl

P-119 PROTEINA SIP RECOMBINANTE DE Streptococcus agalactine, UNA ALTERNATIVA PARA EL
DESARROLLO DE INMUNOBIOLOGICOS. (Recombinant 5. agalactiae SIP protein: An
alternative in the development of immunchiclegicals).

'Soto D.. ‘Riveros B.. ‘Gonzilez P, 'Pérez F., *Maier L., "Wdsquez. A. 'Unidad de Biotecnologia e
Inmunobieldgicos. Departamente de Salud Ambiental. Institute de Szlud Piblica de Chile. *Facultad
Medicina Veterinaria. Universidad Sante Tomds. avasquer @ispch.cl

P-120 BACTERIOFAGOS COMO MEDIDA PROFILACTICA CONTRA Salmonella Enteritidis EN
POLLOS. (Bacteriophage as a prophylactic measure against Salmeneila Enteritidis in chickens).
'Borie C.. 'Sanchez M L., 'Navarro C.. ‘Rojas V.. 'Morzales M.A.. Retamales 1., *Robeson J.
‘Facultad Cs. Veterinarias y Pecuarias, Universidad de Chile. Instituto Biologia, U. Catélica
Valparaiso. chorie@uchile cl

P-121 PRODUCCION DE COMPUESTOS VOLATILES POR LEVADURAS VINICAS INDUSTRIALES.
(Production of velatile fermentation compounds by industrial wine Veasts).
Molina AM.!, Willmott R2, Varela C 2. Swiegers J.H 2, Pretorius 1.5.2, Agosin, E.7. IDepartamento
de Ingenieria Quimica y Bioprocesos. Escuela de Ingenieria. Pontificia Universidad Catélica de
Chile. Santiago. Chile. “The Australian Wine Research Institute. Adelaide. Australia.
emmolina@ing.puc.cl

P-122 ESTUDIO IN VITRO DE LA FORMACION DE BIOPELICULAS DE DIFERENTES CEPAS DE
Aggregatibacter actinomycetemcomitans. {In vitre studv of the biofilm formation of different
strains of Aggregatibacter actinomycetemcomitans).

Daille L.. Bittner M. Universidad Andrés Bello, Facultad de Ciencias de la Salud, Departamentoe de
Ciencias Bioldgicas, Laboratorio de Microbiologia, Santiago, Chile. mbittner@unab.cl

P-123 CARACTERIZACION DE LA CEPA FN-41, ARSENITO OXIDANTE, AISLADA DESDE
SEDIMENT(OS ENRIQUECIDOS CON AS (III). {Characterization of arsenite-oxidizing FN-41
strain, isolated from arsenic enriched sediments).

Concha D., Riquelme C.. Valenzuela C.. Yifiez 1. Campos V.L., Mondaca M.A. Depto.
Micrebielogiz. Fac. Ciencias Biolégicas, Universidad de Concepeidn. mmondaca @ udec ¢l
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P-124 MAPEO ESTRUCTURAL EN PROTEINAS MICROBIANAS EXTRACITOPLASMATICAS
ACIDOFILICAS. iStructural mapping of extracytoplasmic acidophilic microbial proteins).
Duarte F., Laze F., 'Holmes D.S. Centro de Bioinformitica v Biologia Gendmica, Fundacion
Ciencia para la Vida, MIFAB y Universidad Nacional Andrés Belle: Depto. de Infermitica.
Universidad de Santiago. Santiage, Chile. dshelmes2000@ yahoo.com

P-125 IDENTIFICACION Y CUANTIFICACION DE Lactobacillus sp. OBTENIDOS DEL TRACTO
GASTROINTESTINAL DE CORVINA (Cilus Gilberti). CAPTURADAS EN CALETA
PORTALES, V REGION CHILE, EN PERIODO OTONO INVIERNO. (Isclation of
Lactobaciilus sp. from Drums gut. Portales Coast at winter season, Chile}.

Costa M.7, Cachicas V.2, Risso 0.7, Universidad las Américas' e Instituto de Salud Piblica de
Chile?. veachica@ispch.cl

P-126 DETECCION DE Paenibacillus larvae POR METODOS MOLECULARES INDEPENDIENTES DE
CULTIVO QUE PERMITEN EL DIAGNOSTICO PRECOZ DE LOQUE AMERICANA EN
ABEJAS DE LA MIEL. (Detection of Paenibacillus larvae by molecular metheds independent of
culture that allow the prececious diagnosis of American foulbrood in honeybees).
Martinez J., Antinez K., Merdn A., Henriquez M., Gonzdlez B.. Visquez M.. Conget P. Clinica
Alemana-Universidad del Desarrollo. jemartinez@ udd ¢l

P-127 CONSTRUCCION DE UNA CEPA RECOMBINANTE DE Cupriavidus metallidurans CH34 CON

MAYOR RESISTENCIA A ESPECIES DE MERCURIOQ. (Construction of a recombinant strain
of Cuprigvidus metellidurans CH34 with an improved resistance to mercury species).
Rojas L., Yifer C., Seeger M. Leboratorio de Microbiologia Melecular y Biotecnologia Ambiental.
Departamento de Quimica y Niclee Milenic de Ecologiz Microbiana, Microbiologia y Biotecnologia
Ambiental, Universidad Técnica Federico Santa Maria, Valparaiso. Chile.
luis rojasa@alumnos usm.cl

P-128 IDENTIFICACION DE TNVPA1316 UN TRANSPOSON COMPUESTO ASOCIADO AL GEN DE
VIRULENCIA #dhA DE Vibrio parahaemeolyticus. (ldentification of TnVpal3ld a composite
transposon associated o virulence gene wdhA of Vibrie paratiaemolyticus).

Mujica C.. Bittner M., Mora G.C. Universidad Andrés Bello. Facultad de Ciencias de la Salud.
Departamento de Ciencias Bioldgicas, Laboratorio de Microbiologia, Santiago, Chile.
cr.mujica@uoandresbello.edu

P-129 DINAMICA DE LA COMUNIDAD Y ACTIVIDAD MICROBIANA PRESENTE EN UNA PILA
INDUSTRIAL DE SULFUROS DE COBRE MEDIANTE BIOLOGIA MOLECULAR Y
TECNICAS DE CULTIVO. (Community dinamics and microbial activity in a copper sulphide ore
by molecular biclogy and culturing techniguest.
Galleguillos F.. Mena R. Ortiz-Riafio E., Remonsellez F., Castillo D.. Demergasso C. Centro de
Biotecnologia, Universidad Catdlica del Norte. Antofagasta, Chile. cdemerga@ucn.cl

P-130 REPRESION CATABOLICA POR BENZOATO SOBRE LA DEGRADACION DE 4-
HIDROXIBENZOATO EN C. necator JMP134. iBenzoate catabolite repression affecting 4-
nvdroxvbenzoate degradation in C. necator IMP134).

Donoso R., Pérez-Pantoja D., Gonzilez B. Depto. de Genética Molecular y Microbiologia, Fac.
Ciencias Bioldgicas, Micleo Milenio en Ecologia Microbiana y Microbiologia ¥ Bictecnologia
Ambiental. P. Universidad Catdlica de Chile, Santiago. Chile. rndonoso @ puc.cl

P-131 ESTUDIO CUANTITATIVO Y CUALITATIVO DE LA MICROBIOTA DE OVAS DE SALMON DEL
ATLANTICO Salmo salar. (Quantitative and cualitative analyses of the microbiota of the salmen
Atlantic ( Salwie salar) eggs).
Abad I.'2. Avendafo-Herrera R.Z. 'Universidad Andrés Belle. *VETERQUIMICA LTDA.
j-abadh@gmaii.com

P-132 ROL DE LOS MICROORGANISMOS EN EL CICLO REDOX DEL ARSENICO {Role of the
microerganisms in the redox cycle of arsenic ).
Escalante G.!. Mellado C.', Campos V.L.'Z, Mondaca M.A.'. 'Depte. de Microbiologia; “EULA-
Chile. Universidad de Concepcidn. guiescalante@udec cl
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P-133 TRANSESTERIFICACION CON BIOCATALISIS ENZIMATICA PARA LA PRODUCCION DE
BIODIESEL DE GRASA ANIMAL. | Transesterification with enzyvmatic biocatalvsis for biodiesel
production of animal grease).

Azdear L., Ciudad G, Vergara C. v Navia R. Universidad de La Frontera, lazocar@ufra cl

P-134 ESTUDIO DEL MECANISMO DE TRADUCCION DE LOS SEGMENTOS A Y B DEL VIRUS DE LA
NECROSIS PANCREATICA INFECCIOSA EN UN SISTEMA [N VITRO. (Study in vitre of the
trznslation mechanism segment A and B of infectious pancreatic necrosis virus).

Reinoso C., Mufioz P.. Sandine A.M. Laboratorio de V irologia, Departamento Binlogia. Faculiad de
Quimica v Bmloam Universidad de Santiage de Chile. asandino@lauca.usach.cl

P-135 EXPRESION Y PURIFICACION DE LOS SITIOS ANTIGENICOS II Y III DE LA
GLICOPROTEINA DEL VIRUS RABICO. iExpression and purification of the antigenic sites 1
and I of the rabies glycoprotein.

Gémez J., Ross A, Bernal R.. Riveros B. ¥ Visquez A. Unidad de Biotecnologia e
Inmunobioldgicos. Departamento de Salud Ambiental. Institeto de Salud Pablica de Chile.
avasquez @ispch.cl

P-136 IDENTIFICACION MOLECULAR DE UN BACILO GRAM NEGATIVO NO FERMENTADOR
ARSENITO OXIDANTE. iMolecular identification of a arsenite oxidizing non fermentative Gram
negative bacilliy.

Valenzuela C., Badilla C.. Campos V., Mondaca M_A. Depto. Microbiclogia., Fac. Ciencias
Bioldgicas, Universidad de Concepcién. mmonda»a@uéec cl

P-137 RIZOBACTERIAS SOLUBILIZADORAS DE FOSFORO EN SUELOS ¥ OLCANICOS CULTIVADOS
CON DISTINTAS ESPECIES DE INTERES AGRICOLA. tPhosphorus solubilizing rhizobacteria
in cultivated volcanic soils with different agriculture species).

Herndndez M., Jorquera M., Mora M.L. Centro de Ciencias ¥ Biotecnelogia de Recursos Naturales,
Universidad de La Frontera, Temuce. mthernan@ufro.cl

P-138 CATABOLISMO DE HIDROXIFENILACETATOS EN Burkholderia xenovorans LB400. {Catabolism of
hydroxyphenylacetates by Burkholderia xenoverans LB,
Méndez V.. Agullé L., Seeger M. Laboratorio de Microbiologia Molecular v Biotecnologia
Ambiental. Nicleo Milenio de Ecologia Microbiana, Microbiologia v Biotecnologia Ambiental.
Depto. Quimica, Universidad Técnica Federico Santa Maria. vmendezca @ @ pail .com

P-139 IDENTIFICACION FENOTIPICA Y GENOTIPICA DE CEPAS DE Arcobacter sp. AISLADAS DE
CARCASAS DE POLLOS BROILERS FAENADOS EN MATADEROS DE LA REGION
METROPOLITANA (Phenotypical and genotvpical identification of Arcobacter strains isolated
from broiler}

Guzmin M., Troncoso M.. Toro M., Rivas P, . Figueroa G. Lab. Microbiclegia v Probidticos. INTA.
U. Chile. Santiago. Chife. mguzman@inta._cl

P-140 MODELAMIENTO POR HOMOLOGIA DE LAS FORMAS NATIVA Y QUIMERICAS DEL
REGULADOR Fur DE Acidithiobacillus ferrooxidans. {Homology modeling of native and
chimeric forms of the Fur regulator from Acidithiobacillus ferracxidansy,

TArenas M., 'Gonziles D.. 2ledlicki E.. 3Holmes DS, 3Quatrini R. 'CBSM, Universidad de Talca.
JICBM, Universidad de Chile, *Center for Bioinformatics and Genome Biology, Fundacidn Ciencia
para la Vida-MIFAB-Universidad Nacional Andrés Bello, Santiago, Chile. requatrini @ gmail .com

P-141 SELECCION DE BACTERIAS REDUCTORAS DE SELENIO DESDE MUESTRAS DE AGUA,
ESTERO BELLAVISTA, TOME (VIII REGION). tSelenium-reducing bacteriz isolated from
water of Bellavista stream, Tome {VII Regidny).

Kiessling G.', Valenzuela C.2, Campos V.27, Mondaca M.A 2, 'Facultad de Ciencias Naturales y
Oceanoﬂraiu,.z\ —Depar[amemo de ‘vlurohmloﬂla Facultad de Caeﬁceaa Bioldgicas. *Centro EULA.
Universidad de Concepcidn. mmondaca@udec.cl
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P-142 LA TEMPERATURA AFECTA LA POLIMERIZACION DEL ANTIGENO O DE Shigella flexneri
REGULANDO LA EXPRESION DE GENES CLAVES EN SU BIOSINTESIS. (Temperature
influences O-antigen polymerization in Shigella flexneri by regulating the expression of key genes
of its biosynthesis).

Martinie M.. Blondel C.J.. Escohar P, Hoare A, Alvarez S.A., Zaldivar M., Contreras . Facultad
de Ciencias Quimicas v Farmacéuticas, Uﬁl‘. ersidad de Chile. mmartinic@med.uchile cl

P-143 AISLAMIENTO DE CEPAS DE Lactobacillus Y DE Helicobacter pylori EN BIOPSIAS DE
PACIENTES CON INDICACION DE ENDOSCOPIA DIGESTIVA ALTA Y SU RELACION
CON EL DIAGNOSTICO HISTOLOGICO. {Isolation of Lacrebacillus spp. and Helicobacrer
pyiori strains from gastric biopsies of patients submiteed to upper gastric endoscopic analysis, and its
relationship with the histological diagnosis.
Hensiquez P., Pineda S.. Retamal C., Delgade C., Herndndez H., Gonzilez C., Garcia AL
Departamento de Microbinlogia. FuLLl][dLI. de Ciencizs Bioldgicas y Departamento de Especialidades,
Facultad de Medicina. Universidad de Concepcidn. Concepeidn. pathenri@udec.cl

P-144 DETOXIFICACION DE ARSENICO POR BACTERIAS, ARSENITO-OXIDANTES, ADHERIDA A
UN SOPORTE INERTE. {Arsenic detoxification by arsenite-oxidizing bacteria immaobifized on
inert surface).

Flores A.. Campos V.. Yidfez 1., Zaror C.. Mondaca, M. Depto. Microbiclogia. Fac. Ciencias
Bioldgicas. Universidad de Concepeidn. mmondaca®@udec.cl

P-145 Listeria monocytogenes EN SUPERFICIES DE UNA PLANTA FAENADORA DE CARNES. (Lisreria
monacviogenes in surfaces of a meat slaughterhouse).
Sdez M.. Dupré C_. Tamayo R Instituto de Medicina Preventiva Veterinaria, Facultad de Ciencias
Veterinarias. Universidad Austral de Chile. msaez@uach.cl

P-146 ANALISIS COMPARATIVO DE AISLADOS NATURALES DE BACTERIAS DEL GENERO Vibrio
EMERGENTES EN CHILE. [ A comparative analvsis of naturally isolates from emerging bacteria
of the genus Vibrie in Chile}.

Astorga A.. Almarza O., Zahr M. Laboratorio de Microbiologia Molecular. Facultad de Ciencias.
Universidad de Valparaiso. marcela zahr@uv <l

P-147 EXPRESION EN Pseudvmonas putida DEL FENOTIPO DEGRADADOR DE 2.4-D CONFERIDO POR
GENES ¢fd DEL PLASMIDIO CATABOLICO pJP4: IMPORTANCIA DEL CONTEXTO
GENOMICO. (Expression in P. putida of the 2.4-D degrading phenotype conferred by rfd genes
fram catabolic plasmid pJP4: importance of genomic background}.

Pérez-Pantoja D.. Mever 1., Gonzilez B. Depto. de Genética Molecular ¥ Microbiologia, Fac.
Ciencias Bioldgicas, Nicleo Milenio en Ecologia Microbiana ¥ Microbiologia y Biotecnologia
Ambiental. P. Universidad Catélica de Chile, Santiago. Chile. drperez @ puc.cl

P-148 COMPARACION DEL AISLAMIENTO DE Campylobacter fefuni EN CAMPY-CEFEX y mCCDA
DESDE TORULAS CLOACALES DE POLLOS. (Comparison between CAMPY-CEFEX and
mCCDA media to isolate C. jejuni from poultry cloacal swabs).

Fierro E.'. Toro M., Troncoso M.', Figuerca G.'. ‘Laboratorio de Microbiologia. INTA.
Universidad de Chile. Santiago. Chile. efierro@inta.cl

P-149 OBTENCION DE UNA BANCA DE MUTANTES DE Psendomonas putida KT2440 PARA LA
BIOTRANSFORMACION DE ACIDO USNICO. (A mutents bank of P. purida KT2440 for
hiotransformation of usnic acid).

Estay C., Ojeda 1., Ibacache-Quiroga C., Cuilhot W .. Cuéllar M.. Dinamareca M.A. Labaratorio de
Biotecnologia Microbigna., Facultad de Farmacia, Universidad de Valparaiso.
alejandro.dinamarca@uv cl

P-150 EFECTO DE LOS NIVELES DE HEMO SOBRE EL PROTEOMA DE Acidithiobacillus Serrooxidans.
{Effects of heme on the proteome of A. ferrooxidans].
Rodriguez J., Katz A Levicin G., de Armas M.. Song §.M., Tolede H. v Orellana O. Programa de
Biologia Celular vy Molecular, ICBM, Facultad de Medicina, Universidad de Chile.
oorellan@med.uchile.cl
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P-151 CARACTERIZACION DE PEPTIDOS CON ACTIVIDAD ANTIMICROBIANA SECRETADOS POR
CEPAS CLINICAS DE Pseudomonas aeruginosa. (Characterization of antimicrobial peptides
secreted by clinical isolates of Psendomonas geruginoesa).

Saavedra J.M.. Reves G.. Navarro F., Bey A.. Garnham V.. Fernindez K_, Corsini, G. Laboratorio
de Bacteriologia Molecular. Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad Diego Portales.
gino.corsini @ prof.udp.cl

P-152 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION DE Flavebacterium-LIKE EN EL CULTIVO DE
SALMONIDOS. {Isolation and characterization of Flavobacterium-like species in salmon farms).
Hardi L.P.', Avendafic-Herrera R.2. 'Universidad Andrés Bello, *VETERQUIMICA LTDA.
p.ilardi@uandresbello.edu

P-153 NEUMONIA ADQUIRIDA EN LA COMUNIDAD (NAC) DEL ADULTO: LA ETIOLOGIA NO SE

CORRELACIONA CON LA GRAVEDAD. (Community acquired pneumonia in adults: aetiology
does rot correlate with severitv}.
Lara P.!, Luchsinger V.!. Martinez M.A %, Ruiz M.", Zunina E.*, Gebauer M.#, Chdvez F*. Aguad L4,
Ulloa M.T %, Fasce R.°, Machado C.F, Fink M.C *, Avendafio L.F.". 'Programa Virologia v *Programa
Microbiologia. Fac. Medicina, U.Chile: *Dpto.Medicina Hosp. Clinico U. Chile; *Hesp. Dr. L.Cérdova;
ISP, Depto. Virologia: "Lab. Virologia U. Sio Paulo, Brasil. lavendan@ med uchile.cl

P-154 ESTUDIO PRELIMINAR DE LA COMUNIDAD BACTERIANA DEL RIiO MAPOCHO Y
EVALUACION INICIAL DE UN METODO PARA REMOVER SU CARGA
CONTAMINANTE. (Prelimirary study on the bacterial community of Mapocho River, and initial
assessment of a method to remove its pollutants load)

Valenzuela D.!. Gedoy M!, Pinto E.', Gonzilez B.!. 'Depto. Genética Molecular ¥ Microbiclogia,
Nicleo Milenio en Ecelogia Micrebiana v Biotecnologia Ambiental (EMBA). Facultad de Ciencias
Bioldgicas. P. Universidad Catdlica de Chile. davalenz@ puc .cl

P-155 EL COBRE COMO MODULADOR DE LA ESTRUCTURA DE COMUNIDADES BACTERIANAS
EPIFITAS EN ENSAMBLES DE ULVA SP. {Copper is modulating the structure of epiphityc
bacterizl communities in Ulve sp. assemblages).

'Hengst M.B.. “Andrade S.. *Correa 1A, 'Gonzilez B. 'Departamento de Genética Molecular v
Microbiologia, “Departamento de Ecologia v CASEB i(Programa 7). Facultad de Cs. Bioldgicas,
Pontificia Universidad Catdlica de Chile. mbhengst@ gmail.com

P-156 EFECTO DE LA EXPOSICION A OXIDANTES EN LA HOMEOSTASIS DE HIERRO EN
Enterococcus faecalis. (Effect of oxidants on iren homeostasis in Enteroceccus Faecalis),
Lépez G.. Reves A., Paver L.. Latorre M., Gonzilez M. Laboratorio de Bioinformidtica v expresian
génica del INTA. Universidad de Chile. ljhons22@vaheo.es

P-157 FORMULACIONES DEL HONGO ENTOMOPATOGENO Beauvera bassiana, ORGANISMO
CONTROLADOR DE PLAGAS AGRICOLAS. iFormulations of the entomopathogenic fungi
Beguveria bassiana, an agricultural pest control organism).
Urtubia 1., France A. INIA Quilamapu. jurtubia@inia.cl

P-158 ESTUDIO DEL EFECTO ANTIMICROBIANO [N VITRO DE COMPUESTOS MONOMERICOS
ISOESTRUCTURALES DE COBALTO Y NIQUEL. iIn vitro study of antimicrobial effect of the
copper and cebalt iscestructural-monoemeric complexes).

Gonzilez L.°2, Corsin: G.', Sepilveda D', Cortés-Cortés P!, Atria A M 2. 'Facultad de Ciencias de
la Salud, Universidad Diego Portales. *Facultad de Ciencias Quimicas v Farmacéuticas. Universidad
de Chile. gino.corsini@ prof.udp.cl

P-15% UTILIDAD DE DOS ENSAYOS DE INMUNOFLUORESCENCIA Y UNA TECNICA DE ELISA PARA
EL DIAGNOSTICO SEROLOGICO DE Chlamydia pnewmoniae EN PACIENTES CON
NEUMONIA ADQUIRIDA EN LA COMUNIDAD. (Usefulness of two micreimmunofluorescence
assays and an enzvme immuncassay for the serological diagnosis of Chlamydia prewmoniae in
patients with community acquired pneumonia).
Bonilla P.'. Martinez M.A', Ruiz M., Zunino E.. Luchsinger V.2, Avendafic L.F?.'Programa
Microbiologia y *Programa Virologia v, Facultad Medicina, U. Chile; *Dpto. Medicina Hosp. Clinico
U.Chite: “Hosp. Dr. L.Cérdova. mamartin@ med_uchile cl
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P-160 PREDICCION DE SITIOS DE UNION DE RpoN EN EL GENOMA DE Acidithiobacillus ferrooxidans
MUESTRA UN MODELOQ INICIAL DEL SIGMULON RpoN. (RpeN-binding site prediction in
the Acidithiohacillus ferrooxidans genome suggests an initial medel of the RpoN sigmulon).
Cardenas J.P.!. Valdés 1.2, Jedlicki E.*, Holmes D.S.%. “Universidad de Santiago de Chile, *Center
far Bioinformatics and Genome Biology. Fundacidn Ciencia para la Vida, MIFAB v Universidad
Macional Andrés Bello e JICBM. Facultad de Medicina, Universidad de Chile.
juan.pablo.cardenas @ gmail.com

P-161 DISMINUCION EN LA ACTIVIDAD DE LAS BACTERIAS NITRIFICANTES DEBIDO A LA
COMPETENCIA POR OXIGENO CON BACTERIAS HETEROTROFICAS. (Activity loss of
nitrifying bacteria by oxygen competition with heterotrophic bacteria).

Flores M.J., Ciudad G., Jaramiillo F., Bornhardt C.. Antileo C. Universidad de La Frontera.
mjftorescox @ gmail.com

P-162 OPTIMIZACION DE LA PRODUCCION DE LA PROTEINA RECOMBINANTE N DE VIRUS
RESPIRATORIO SINCICIAL EN Escherichia coli MEDIANTE UN DISENO DE
SUPERFICIE DE RESPUESTA UTILIZANDO LACTOSA COMO INDUCTOR. {Optimization
of production of N respirztory syncytial virus recombinant protein in Escherichia coli by response
surface desing using lactose as inducer).

Espifieira 1.1, Riveros B.', Papic L., Visquez A.'. 'Unidad Bictecnologia e Inmunohioldgicoes.
Departamento de Salud Ambiental. Instituto de Salud Pablica de Chile, *Universidad Tecnoldgica de
Chile. avasquez@ispch.cl.

P-163 AISLAMIENTO DE Serratia odorifera RESISTENTES A ARSENICO Y OTROS METALES. (Isolation
of Serratic odorifera resistant to arsenic and others metals).
Parra C.'. Agurto J.!', Escalante G2, Lobos C.'. Campos V.>?, Mondaca M.A 2. "Facultad de
Ciencias Maturales v Oceanogrdficas, *Departamento de Microbiologia, Facultad de Ciencias

Biolégicas. *Centro EULA. Universidad de Cencepcién. mmondaca@udec .ol

P-164 RUTA DE SINTESIS DE TOXINAS PARALIZANTES: CIANOBACTERIAS, UN MODELO SIMPLE
DE ANALISIS COMPLEJO. (Biosynthetic pathway of PSP toxins: Cvancbacteria, a simple mode!
of complex analysis).

Murillo A.A.. Stucken K., Fuentes JJ., ¥isquez M. Facultad de Ciencias Bicldgicas, Pontificia
Universidad Catdlica de Chile. amurillo@ puc.cl

P-165 REGULACION DE LOS NIVELES INTRACELULARES DEL REGULADOR TRANSCRIPCIONAL
FUR EN Acidithiobacillus ferrooxidans. (Regulation of the intracellular level of the transcriptional
regulator Fur in Acidivhiobacillus ferrooxidans).

Lefimil C., 'Quatrini R., ‘Shmaryahu A.. *Oyarce A., 'Martinez V., 'Holmes D.S.. *Jedlicki E.
ICenter for Bioinformatics and Genome Biology, Fundacion Ciencia para la Vida y Universidad
Andrés Bello; ZICBM. Facultad de Medicina, Universidad de Chile. clefimil@med.uchile cl

P-166 CLONAMIENTO DEL GEN jliC DE Salmonella typhimurium, EXPRESION EN UN MUTANTE DE
Escherichia coli ¥ EVALUACION COMO PAMP EXPRESADO HETEROLOGAMENTE.
{Cloning of the Salmonella rvphimurivm fIiC gene. its expression in an Escherichia coli mutant and
its evaluation as an heterologously expressed PAMPL
Quiroga L. v Venegas A. Laboratorio de Patogenicidad Microbiana ¥ Vacunas. Depto. Genética

Molecular v Microbiologia. Facultad de Ciencias Bioldgicas. Pontificia Universidad Catélica de

-

Chile, Alameda 340, Santizgo, Chile. lquirogi @uc.cl

P-167 ACTIVIDAD NITRIFICANTE EN UN REACTOR DE BIOPELICULA OPERADO EN MODALIDAD
POSTDESNITRIFICACION. (Nitrifving- denitrifving activity in a post-denitrification biofilm
reactor}.

Beltrian C., Gonzdlez R., Romere R.. Ciudad G., Bornhard: C.. Antileo. C. Universidad de La
Frontera. cheltO04@ pinhue ufro.cl
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P-168 AISLAMIENTO E IDENTIFICACION DE DOS CEPAS BACTERIANAS OXIDADORAS DE
AZUFRE DESDE ENAP BIOBIO Y DETERMINACION DE SUS CAPACIDADES DE
OXIDAR TIOSULFATO EN COMPARACION CON Thiobacillus thioparus ATCC 10801.
[Isolation and characterization of two sulfur oxidizing bacterial strains from ENAP BIOBIO and
determination of its thiosulfate oxidation capacity compared to Thiobacilius thisparus ATCC
10801,
Valdebenito E.. Araya T., Ruiz-Tagle N.. Arcca G.. Urrutia H. Centro de Biotecnologia de la
Universidad de Concepcidn. emkyvaldebenito@udec .ci

P-169 DISTRIBUCION PREFERENCIAL DE Cupriavidus Necator JMP134 HACIA LA RIZOSFERA EN
MICROCOSMOS PLANTA-SUELO Y EL EFECTO DE LA ADICION DEL HERBICIDA 2.4-
DICLOROFENOXIACETATO. {Preferential distribution of C. necator JMP134 towards the
rhizosphere in plant-soil microcosms and the effect of the addition of the herbicide 2.,4-
dichlorophenoxyacetic acid}.

Kraiser T.. Gonzilez B. Depto. Genética Molecular y Microbiclogia. Facultad de Ciencias
Bioldgicas. Niiclee Milenio en Ecologia Microbiana y Microbiclogia v Biotecnologia Ambiental. P.
Universidad Catélica de Chile. Santiago, Chile. tdkraise @ uc.cl

P-170 CINETICA DE CRECIMIENTO DE UNA BIOPELICULA METILAMINOGENICA AISLADA DE UN
REACTOR ANAEROBIO. (Methylaminogenic biofilm growth kinetic isolated of an anaerobic
reactor).

Jopia P.. Ruiz-Tagle N., Villagrdn M.. Sossa K.. Pantoja $., Rueda L. v Urrutia H. Laboratorie de
Biopeliculas y Microbiologia Ambiental, Centre de Biotecnologia, Universidad de Concepcién,
Chile. pjopia®udec.cl

P-171 EXPRESION DE LA MOLECULA CRTAM EN LINFOCITOS T CD$* Y NKT ANTIGENO
ESPECIFICO PARA Salmonella typhimurium. (Expression of the CRTAM molecule in T CD8*
and NKT Iymphecytes specific antigen of Salmenella rvphimurium).

Salgado P., Andrews E., Ofiate A. Laboratorio de Inmunologia Molecular, Departamento de
Microbiologia. Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad de Concepcidn. pausalga@udec.cl

P-172 EXPRESION Y PURIFICACION DEL SITIO ANTIGENICO III DE LA GLICOPROTEINA DEL
VIRUS DE LA RABIA. (Expression and purification of Rabies virus Glvcoprotein antigenic site
11,
Bernales R. Ross A. Gdémez I. Riveros B.. Visquez A. Unidad de Biotecnologia e
Inmunobiolégicos. Departamento de Salud Ambiental. Instituto de Salud Piblica de Chile.
avasquez@ispch.cl

P-173 PREPARACION Y EVALUACION DE ENSAYO DE APTITUD PILOTO DE CHORITOS
CONGELADOS CONTAMINADOS CON Vibrio parahaemolyticus EN 30 LABORATORIOS
AMBIENTALES CHILENOS. (Experimental Profficience test of Vibrio parahaemolvticus in
frozen sea food in 30 environmental Chilear laboratorios).

Gonzdlez K3, Espinosa I.'. Acufia F?, Cachicas V.* Comisién Chilena de Energia Nuclear’,
SernaPesca’, Instituto de Salud Piblica de Chile?. veachica@ispeh.cl

P-174 RESPUESTA TRANSCRIPCIONAL DE Enferococcus faecalis FRENTE A CAMBIOS EN LA
BIODISPONIBILIDAD A COBRE. {Transcriptional behaviour of Enteroceccus faecalis in
respense to changes in the copper availability}.

Reyes A., Olivares F., Lépez G., Latorre M., Gonzilez M. Laboratorio de Bioinformdtica ¥
Expresién Génica, INTA, Universidad de Chile. areyesjara@ gmail.com

P-175 DETERMINACION EN UN BIORREACTOR DE LA CINETICA DE BIOOXIDACION DE ACIDO
SULFHIDRICO POR Sulfolobus metallicus. (Measurement in a bioreactor of the bicoxidation
kinetic of hydrogen sulfide by Swifelobus metallicus)

Hollmann C., Aroca G., Gentina 1.C. Escuela de Ingenieria Bioguimica, Pontificiz Universidad
Catélica de Valparaise. Valparaiso, Chile. consuh@ gmail.com



PROGRAMA

Lol
-2

P-176 MICROORGANISMOS HIPERTERMOFILICOS PROVENIENTES DE ESTUFAS DE
ESTERILIZACION. {Hvperthermophiles from sterilization drying ovens).
Correa D52, Amendbar M.'2 Askenasy 1.'2. Blamey J.M.'. 'Fundacién Biociencia: “Universidad
de Santizgo de Chile. jblamey @bioscience.cl

P-177 DIVERSIDAD MICROBIANA ¥ PLASMIDOS CONJUGATIVOS ASOCIADOS CON RIZOSFERAS
DE SUELOS CULTIVADOS DEL SUR DE CHILE. (Microbial diversity and conjugative
plasmids associated with rhizosphere in cultivated soils from southern Chile).

Jorquera M.. Herndndez M.. Cea M. ¥ Mora M L. Centro de Ciencias v Biotecnelogia de Recursos
Naturales, Universidad de La Frontera. Temuco. mjorquera@ufro.cl

P-178 DETERMINATION OF MOST STABLY EXPRESSED HOUSEKEEPING GENES IN Acidithiobacillus
ferrooxidans UNDER DIVERSE EXPERIMENTAL SETUPS. (ldentificacién de genes
“Housekeeping™ de Acidithiobacillus ferreoxidans de expresidn estable bajo diversas condiciones
experimentales}

Njeto P., ‘Bravo V.. lJedlicki E., *Holmes D.S.. *Quatrini R. '"ICBM, Universidad de Chile. *Center
for Bioinformatics & Genome Biology. FCPV, MIFAB-UNAB. Santiago, Chile.
rquatrini@bionova.ci

P-179 RESISTENCIA A ANTIBIOTICOS EN CEPAS DE Campylobacter jejuni AISLADOS DE POLLOS
FAENADOS EN LA REGION METROPOLITANA. {Antibiotic resistance in C. jefuni strains
isolated from poultry carcasses in the Metropolitan Areal.

Rivas P., Serranc N, Fierro E.. Toro M., Troncoso M.. Figueroa G. Laboratorio de Microbiologia v
Probidticos. INTA. U. Chile. Santiago. Chile. privas@inta.cl

P-180 DESARROLLO DE UNA VACUNA DNA ANTIRRABICA EN UN MODELO MURINO. (Development
of an antirabies DNA vaccine in a mice model).
Ross AL, Alarcon S_, Riveres B, Favi M., Visquez A. Unidad de Biotecnologia e Inmuncbieidgicos.,
Departamento de Salud Ambiental. Instituto de Salud Piiblica de Chile. avasquez @ispch.cl

P-181 PCR MULTIPLE PARA LA DETECCION SIMULTANEA DE Chlamydia pneumoniae Y Mycoplasma
preumoniae EN MUESTRAS DE ASPIRADO NASOFARINGEQ. iMultiplex PCR for the
simultaneous detection of Chlamydia prewmonia and Mycoplasma pnewmoniae in nasal pharyng
samples}.

Ojeda P!, Brave P!, Cuadros C.°, Garate C.'. Strahsburger E.2. 'Escuela de Tecnologia Médica,
Campus Vifia-UNAB. Departamento de Ciencias Bieldgicas, Campus Vifia del Mar. Universidad
Andrés Bello. estrabshburger@unzb.cl

P-182 CONTAMINACION MICROBIOLOGICA EN LA ZONA COSTERA DE ZIHUATANEJO, GRO,
MEXICO. ( Microbiological contamination in the Zihuatanejo, Gro, Mexico coastal zane).
Bahena-Diaz G.. Guedea J., Sdnchez J. Profesor-Investigador del Centro de Estudios Tecnoldgicos
del Mar No. 27 ubicado en Puerto Vicente Guerrero. Gro. Carretera Aca-Zihua Km 155,
bahenadiaz @hotmail .com

P-183 EVALUACION DE UN PLAN BASICO DE SEGURIDAD SANITARIA EN LA ALIMENTACION
ENTREGADA EN LOS JARDINES INFANTILES DE LA JUNTA NACIONAL DE JARDINES
INFANTILES DE CHILLAN, CHILE. (Evaluation of a basic plan of sanitary security in the
feeding surrendered in the nursery schools of the “Junta Nacional de Jardines Infantiles™ from
Chillir. Chile).

Parra J., Pincheira T. Departamento Nutricién ¥ Salud Piblica. Universidad del Bio Bio.
fuparra@ubiobio.cl

P-184 DETECCION DE GENES DE ¥IRULENCIA EN CEPAS DE Escherichia coli PRODUCTORAS DE
SHIGATOXINAS (STEC), AISLADAS DE BOVINOS SANOS DESTINADOS AL CONSUMO.
{Wirulence genes detection in Shiga toxin producing Escherichia coli isolated from healthy bevine at
slangthert.
Vivanco S.. Valenzuela P., Prado V.. Vidal R. Programa de Microbiologia v Micologia, Facultad de
Medicina, Universidad de Chile. solvivanco@ gmail.com
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P-185 PCR MULTIPLE PARA LA BUSQUEDA DE INTEGRONES CLASE 1, CLASE 2 Y GENES DE
RESISTENCIA ASOCIADOS A ESTOS ELEMENTOS EN CEPAS de Shigella. {Multiplex PCR
for screening of class | and class 2 integrons and antimicrobizl resistance genes from Shigella
strains’.

Bravo ¥., Almdrzaga R., Garay T., Tore CS. Laboratorio de Antibidticos, Programa de
Microbiologia v Micologia. ICBM. Facultad de Medicina. Universidad de Chile.
vhravoz @ gmail.com

P-186 PRESENCIA EN Vibrio cholerae NO-O1 NO-0139 DE SEGMENTOS GENICOS HOMOLOGOS A LA
ISLA DE PATOGENICIDAD DE Vibrio parahaemolyticus. {(Homologous genetic segments of
Vibrie parahaemolvticus pathogenicity island are detected in Vibrio cholerae no-01 no-01397.
Niifiez H., Ullea M.T. vy Osorio G. Facultad de Medicina de la Universidad de Chile, Programa de
Microbiologia. haroldnunezburgos @ gmail.com

P-187 LAS GLICOPROTEINAS DEL VIRUS HANTA ANDES MEDIAN LA FUSION DE CELULAS VYERO
E6. (Hantavirus Andes glycoproteins mediate fusion of Vero E6 celis).
Cifuentes N.'-, Valenzuela P.D.T.! -, Tischler N.D.'2. 'Fundacién Ciencia para la Vida. “Instituto
MIFAB v *Universidad Nacional Andrés Bello. “nic.cifuentes@uandresbello.edu

P-188 DETECCION DE Enterobacter sakazakii EN FORMULAS LACTEAS DESHIDRATADAS, {Detection of
Enterobacter sakazakii in dried infant milk formula).
Sdez M., Rosas C.. Tamayo R. Instituto de Medicina Preventiva Veterinaria. Facultad de Ciencias
Veterinarias, Universidad Austral de Chile. mszer@uach.cl

P-189 TECNICA DE PCR MULTIPLE PARA LA DETECCION DE Salmonella spp. EN HARINA DE
PESCADO Y MARISCOS. iMultiplex PCR technique for detection of Saimoneila spp. from
fishmeal and seafoods).

Marcoleta A., Estay F.. Gonzilez S.. Lizama C.. Silva I., Aravena C. Departamento Bioemédico,
Departamento Tecnologia Médica, FACSA. Departamento Ingenieria en Alimentos. Facultad
Recursos del Mar. Universidad de Antofagasta. cazravena@uantof.cl

P-190 TAPETE BACTERIANO EN SEDIMENTO MARINO DE CALBUCO CON ENRIQUECIMIENTO
ORGANICO POR CULTIVO INTENSIVO DE SALMONES. (Bacterial mat in organically
enriched marine sediments beneath an intensive salmon farm in Scuthern Chile?.

Aranda C. y Maldonado M. Centro i~mar. Universidad de Los Lagos. Puerto Montt.

P-191 PREVALENCIA DE ENTEROCOCCUS RESISTENTES A LOS ANTIBIOTICOS EN AGUAS
RESIDUALES EN CUSCO. {Prevalence of antibiotic resistant enterococci in sewage in Cuscal.
Espinoza H.', Flores D.'. Férez F.2. Ferndndez E.2, Silva J.2, 'Facultad de Ciencias Bioldgicas.
Universidad Nacional de San Antonie Abad del Cusco, Peri. ‘Laboratorio de Microbiologia
Ambiental, Universidad de Antofagasta, Antofagasta. Chile. heldviyi@hotmail com

P-192 ROL DE RESIDUOS CARGADOS DE LAS PORINAS OMPD Y OMPW DE Salmonella enterica
serovar Typhimurium EN LA EXPU LSION DE METIL VIOLOGENO POR SIMULACION Y
MUTAGENESIS. (Role of charged residues at the OmpD and OmpW porins from Salmonelia
enferica serovar Typhimurium in the efflux of the methy! viclogeno by simulation and mutagenesis).
Aguayoe V.D.' Ipinza F.': Gonzilez-Nilo D.2, Sazvedra C.! Laboratoric de Microbiclogia
Malecular, Dpte. Ciencias Biolégicas, UNAB!; Cme de Bioinformdtica ¥ simulacién molecular,
UTALCAZ®. csaavedra@unab.cl

P-193 HETEROGENEIDAD INTRAGENOMICA DE LOS 165 rRNA EN Vibrio parahaemolyticus. (165 rfRNA
Intragenomic heterogeneity in Vidrio parchacmolviicus).
Harth E., Romero 1., Torres R, Espejo R. Instituto de Nutricién ¥ Tecnologia de los Alimentos,
Universidad de Chile, Santiago. erikanikitza@ vahoo.com

P-194 INTIMIDADES DE LA UNION DEL VIRUS IPN A CELULAS SUSCEPTIBLES. (Intimacies of IPNV
binding to susceptible cells).
Kuznar J., Pavlov M., Sinchez C., Espinoza J.C. Laboratoria de Bioguimica v Virologia, Facultad
de Ciencias. Universidad de Valparaiso. Juan Kuznar@uv cl



4 PROGRAMA

2

P-195 ONICOMICOSIS POR DERMATOFITOS EN PACIENTES DIABETICOS DEL CONSULTORIO DE
SALUD DE ATENCION PRIMARIA “DR. J. ASTABURUAGA™ DE LA CIUDAD DE TALCA.
{Onychamycoses by dermatophytes in diabetic patients from Primary Health Center “Dr. 1.
Astaburuaga” of the city of Talcal.

Mora C., Brevis P.. Abaca P. Laboratoric de Micologia. Facultad de Ciencias de la Salud,
Universidad de Talca. clmora@utalca.cl

P-196 ESTUDIO DE LA REGION PROMOTORA DEL GEN ompW DE Salmonella enterica SEROVAR
TYPHIMURIUM. (Study of empW gene promoter of Salmonella enterica serovar Typhimurium).
Gil F'., Pacheco N'.. Nardocci G®. v Saavedra. C'. 'Laboeratorio de Microbiologia Molecular.
Laboratorio de Biolegia Celular v Molecular, Departamente de Ciencias Bioldgicas, Faculiad de
Ciencias de la Salud. Universidad Andrés Bello. csaavedra@unab cl

P-197 ANALISIS DE DIVERSIDAD MICROBIANA POR DGGE DE UN SUELO CONTAMINADO POR
PENTACLOROFENOL SOMETIDO A BIORREMEDIACION. (Andlisis of microbial diversity
by DGGE of & PCP contaminated seil under bioremediation treatment).

Cea M.', Jonguera M.!, Langer H.*, Mora M.L2, Diez M.C.%. 'Instituto de Agroindustria, “Depto.
de Ciencias Quimicas, “Depto. de Ingenieria Quimica, Universidad de La Frontera, Temuce.
meea@uiroecl

P-198 DISENO DE UN MEDIO DE CULTIVO ECONOMICO Y ALTERNATIVO PARA LA PRODUCCION
DE UNA SUSTANCIA TIPO BACTERIOCINA INHIBITORIA FRENTE A Listeria
monocytogenes. {Design of economic and alternative cuiture medium for the production of a
bacteriocin suzhstance type inhibiting against Lisferia monocylfogenes).

Gonzalez A.!. Costa M. !, Schabitz R. !, Martinez M A ! Instituto de Ciencia v Tec. de los
Alimentos: ZInstituto de Farmacia. Universidad Austral de Chile, Campus Isia Teja sin. Valdivia.
alge23@ gmail.com

P-199 INDUCCION DE LA RUTA alk DE DEGRADACION DE HIDROCARBUROS POR SURFACTANTES
PRODUCIDOS POR BACTERIAS MARINAS. iInduction of the alk pathway mediated by marine
microbial biosurfactant).

Zamorano C., Ibacache-Quiroga C., Aceituno A, Dinamarca M. A. Laboratorio de Biotecnologia
Microbiana, Facultad de Farmacia. Universidad de Valparaiso. alejandro dinamarca@uv.cl

P-200 EFECTO DE LA FUENTE DE CARBONO EN EL COMPORTAMIENTO DE CELULAS DE OVARIO
DE HAMSTER CHINO (CHO)! EN CULTIVOS CONTINUOS, (Effect of the carbon source on
the behaviour of chinese hamster ovary (CHO) cells in continuous cultures)

Berrios J.. Altamirano C. Escuela de Ingenieria Bioguimica. Pontificia Universidad Catdlica de
Valparaiso. claudia.altamirano@ucv ¢l

P-201 DETECCION Y CARACTERIZACION PARCIAL DE BACTERIOCINAS PRODUCIDAS POR
LACTOBACILLUS SPP CON ACCION ANTI HELICOBACTER PYLORI
Contreras. F., Gonzdlez C., Garcia A.-Lazboratorio de Patogenicidad Bacteriana, Departamento de
Micrabiologia, Facultad de Ciencias Bicldgicas, Universidad de Concepeidn -fecontreras @ udec cl

P-202 EFECTO DEL SECADO SPRAY SOBRE LA VIABILIDAD Y CAPACIDAD ANTAGONISTA DE
CELULAS DE BACILLUS SUBTILIS CONTRA ERWINIA CAROTOVORA. (Spray drying
effects of cells of Bacilius subtilis over viahility and antagonist capacity against Erwinia carsiovora.
OJEDA. C.; COSTA, M. CIAMPI, L.; ¥y AH HEN. K. S. Facultad de Ciencias Agrarias,
Universidad Austral de Chile, Campus Isla Teja s/n, Valdivia. carolinagjeda®@uach.cl

P-203 EVALUACION DE LA PROMOCION DEL CRECIMIENTO VEGETAL DE PANTOEA
AGGLOMERANS INOCULADA EN FORMA DE BIOCAPSULAS EN TRES VARIEDADES
DE TRIGO (Evzluation of the promotion of the vegetal growth of Panroea agglomerans inoculated
in form of biocapsules in three varieties of wheat).
Lagos-Pailla, L., Ciampi, L. Laboratoric de Fitopatologia. Instituto de Produccidn v Sanidad
Vegetal. Universidad Austral de Chile. lorenalagos@ uach.cl
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P-204 DETERMINACION DE LA PRODUCCION DE ACIDO INDOL ACETICO (AIA}, CAPACIDAD

FIJADORA DE NITROGENO Y ACCION PROMOTORA DE CRECIMIENTO EN
RIZOBACTERIAS, AISLADAS DE RUBUS CONSTRICTUS Y EVALUADAS EN TRIGO
(TRITICUM AESTIVUM). {Determination of the acetic acid production indel [(ALAL, fixation
nitragen capacity and promotional action of growth in rizobacterias. isolated of Rubus constricius
and evaluated in wheat {Trificum aestivim).

Silva, J.. Ciampi, L., Fuentes, R., Pinochet, D., Calderini. D. Facultad de Ciencias Agrarias,
Universidad Austral de Chile, Isla Teja sin. Valdivia. juanluis silva@ gmail .com

P-205 ESTUDIO DEL EFECTO DE INOCULACION DE RIZOBIUM LEGUMINOSARUM BV. TRIFOLIT Y

18:30-19:30

19:30-20:30

E9230-20:30

22:00

09:00- 11:30

G9:00- 1 0:00

10:00-11:30

PANTOEA AGGLOMERANS A LA RIZOSFERA DE TRIFOLIUM PRATENSE. (Study of the
effect of the inoculation of Rizebium leguminosarum by, trifolii and Pantoeq agglomerans to the
rizosphere of Trifofium prarense.

Véliz, D.. Westermeyer, M., Ciampi, L., Fuentes. R.. Pinochet, D., Calderini, D. Laboratorio de
Fitopatolegia, Instituto de Produccién v Sanidad Vegetal. Universidad Austral de Chile.
apis.dvv@gmail .com

CONFERENCIA {Patrocinada por UNAB ¥ Proyecto Anillo ACT08/2006)
Salén Vergara C

Dr. Andreas Baumler (University of Californiz. USAY: Tales from the gut: How Salmenella
overcomes the mucosal barrier.

CONFERENCIA
Salén Bombal A

Dra. Violaine Bonnefoy (Institut Biologie Structurale et Microbiclogie CNRS. Francia): Molecular
studies of the arsenic bioremediation by Acidithiobacillius ferrooxidans and Thiomonas sp.

ASAMBLEA GENERAL ORDINARIA SOCIOS SOMICH
Salén Vergara C

ASAMBLEA GENERAL ORDINARIA SOCIOS SOCHMHA
Salén Vergara B

FIESTA. Bar-Pub La Piedra Feliz, Valparaiso.
MIERCOLES 5 DICIEMBRE

CONFERENCIAS SOCHMHA

Salén Vergara B

Higiene y su impacto en la industria alimentaria

Coordinador: Lic. Ximena Fuentes (SOCHMHA

Sres. Mauricio Olivares ¥ Arturo Valencia i ECOLAB): Innovacidn, avances en sanitizacion ¥ en
descontaminacian en lz industria alimentaria.

Lic. Soledad Bengoa {SOCHMHA: Metadologias de muestreo microbioldgico para el monitoree de
la calidad higiénica de superficies de trabajo.

Lic. Ximena Fuentes, SOCHMHA

Sra. Vania Zorich (Ecometric $.A.}: Sistema de ozonificacion aplicado a logistica de transporte de
productos del mar v otros perecibles.
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SIMPOSIO 6
Salén Vergara C
Enfrentando desafios en la acuicultura

Coordinader: Dr. Romilio Espejo {Universidad de Chile}

Participantes:

Dr. Jaime Romero {Universidad de Chilel: Perspectivas del uso de bacterias del tracto digestive de
herbivoros para la incorporacian de vegetales en alimentos para salmdnidos.

Dr. Rubén Avendafio (Veterguimical: Patdgenos hacterianos emergentes en la salmonicultura
chilena: estudios para ¢l desarrolio de vacunas.

Dra. Ana Maria Sandino (Universidad de Santiago de Chile, Diagnotec: Estrategias de contrel de
infecciones virales en salménidos.

Dr. Jaime Martinez-Urtaza ( Universidad de Santiage de Compostela, Espaiia): Dispersién ocednica
de las epidemias de  Vibrio.

CONFERENCIA
Saldn Bombal A

Luigi Ciampi {Universidad Austral de Chilel: “Rhizobacteria for reduced fertilizer inputs in wheat
{Consartium RHIBACY.

CAFE ¥ VISITA A STANDS
Salin Vergara A

MESA REDONDA 2
Salén Vergara B

Metodologias de diagnésticos microbiolégicos de apoyo a la Gestiagn de Calidad
Coordinador: Lic. TM Manue! Henriquez (SOCHMHA}

Participantes:

Dr. Heriberto Fernandez (Universidad Austral de Chile)
Ing. Roberto Fuenzalida (Empresa BioMerieux Chile}
Sra. Andrea Campos (Empresa DuPont Chile)

Sra. Eugenia Lisboa (Empresa Arguimed)

Sra. Bernardita Julio (Empresa 3M Chile}

Sr. Mauricio Rojas (Empresa Medicatec Chile}

CONFERENCIA
Saldn Bombal AB

Dr. Sydney Altman (Premio Nobel de Quimica [989, Yale University. USA) RNase P New
functional aspects.

Receso para Almorzar

SIMPOSIOT
Salén Vergara C

Interacciones macromoleculares en la divisién celular, reconocimiento de tRNA v formacidn de
amiloide en bacterias

Coordinadora: Dra. Rosalba Lagos (Universidad de Chile)

Participantes:

Dr. Miguel Vicente (Centro Nacional de Biotecnologia, Espaial: (Cémo funciona el protoznillo de
divisian celular?

Dr. Octavio Monasterio [Universidad de Chilel: Interacciones laterales en polimeros de FisZ.
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Dr. Omar Orellana {Universidad de Chile): Fermacidn y reconecimiente del glutamil-tRNA en la
biosintesis de proteinas y de tetrapirroles.

Dr. Rosalba Lagos {Universidad de Chile}: Formacidn de fibras tipo amiloide y regulacion de la
actividad bactericida de la microcina E492.

SIMPOSIO 8
Salén Bombal A

Contrapunto: Vacuna antivirus Papiloma: ;el fin del cincer de cuello uterino?
Coordinadora: Dra. Vivian Luchsinger i Universidad de Chile)

Participantes:

Dra. Sandra Ampuere {Universidad de Chile): Visién general del problema: Infeccidn por virus
papiloma humano (HPV) ¥ cdncer de cuello utering en Chile.

Dr. Hugo Salinas (Hespital Clinico Universidad de Chile): ; El heneficio de la vacunacion antiHPY
es superior al costo?

Dra. Catterina Ferreccio (P. Universidad Catdlica de Chiley: Las alternativas para el control del
cancer cervicouterine en Chile.

CONFERENCIA
Salén Vergara B

Dr. Ricardo Simpsen {Uriversidad Técnica Federico Santa Maria): Avances v automatizacion en el
procesamiento térmico de alimentos.

CONFERENCIA
Salén Vergara B

Dra. Beatriz Cancino (P. Universidad Catdlica de Valparaiso): Procesos de membranas en
industrias alimenticias.

CAFE
Salén Vergara A

CONFERENCIA DE CLAUSURA (SOMICH Y SOCHMHA )
Salén Vergara BC

Dr. Albert Mas (Universitat Rovira i Virgili, Espafia): De la uva al vinagre: un ejemplo de sucesidn
ecoldgica.

CEREMONIA DE CLAUSURA

PREMIO AL MEJOR PANEL Y MEJOR INCORPORACION
Salén Vergara BC
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C-1  LISTERIA MONOCYTOGENES. INCIDENCIA ¥
CONTROL EN LA INDUSTRIA DE
ALIMENTOS

Luis Lipez Valladares
Uriversidad de Chile

El agente ha sido aisiade de una gran variedad de
fuentes coma suelo, aguas servidas, alimentos diversos,
heces de humanos sanos v animales, sin embargo el maver
problema lo constituve su presencia en ambientes de
plantas elaboraderas de alimentos,

La posibilidad de ingresar & la industria a través de
diversas wias, su capacidad para sobrevivir por pericdos
prolongados en el ambiente v de crecer a temperaturas
bajas, hace que su control no sea ficil de llevar a cabo.
Otro factor que debe considerarse. es la propiedad de
formar biofilms, los cuales son dificiles de remaver al
aplicar los programas de sanitizacidn convencionales,
siendo necesario aumentar la concentracicn de los
productes aplicados. Ademis de constituir un riesgo
potencial de producir una ETA, su presenciz en alimentos
es un mative de rechazo de productes de exportacién, como
par egemplo en productos hidrobioidgicos. Junto a esto
cabe destacar el elevado mimero de recalls efectuados en
algunos paises por causa de fa presencia del agente.

Por estos motivos las autoridades sanitarias han
establecida sistemas que conlleven a controlar su presencia
a nivel de planta ¥ producte elaborado. Asi por ejemplo el
Food Safetv and Inspection Service (FSIS del
Departamento de Agricultura de Estados Unidos (USDA,
ha establecido tres alternativas para productos listos para el
consuma, gue una vez elaborados puedan estar expuestos a
unz contaminacion con el patdgeno. Estas alternativas se
basan en la combinacidn de acciones tales como la
aplicacidn de un tratamiento que destruya al agente,
incorperar antimicrobianos o aplicar procesos que limiten
el crecimiento ¥ Hevar a cabo un programa efective de
sanitizaciin,

Actuaimente en nuestro pais, Listeria FPROBGCVIGRENES
noe forma parte de los agentes bacterianos especificados por
el Reglamento Sanitario de los Alimentos, a diferencia de
ofros pafses en los cuzles en algunos casos existe talerancia
cero en 15 g por la gravedad que implica su presencia e
productos destinados a poblaciones sensibles. come nifios by
enfermas,

C-2  GENEROS CAMPYLOBACTER Y ARC OBACTER

Dir. Heriberto Fernindez J.

Prafesar Titular. Instituto de Microbiclegia Clinica -
Facultad de Medicina

Universidad Austral de Chile. Casilla 567. Fono 56 63
214377, Fax 36 63 293300

e-mail: hfernand@uvach.c! VALDIVIA - CHILE

La Femilia Campylobacteraceae estd constituida por
los géreros Campylobacter v Arcobacter. Agrupan varias
especies zoondticas, cuya morfologia correspende a bacilos
Gram negativos curvos.

C. Jejuni subsp. fejuni (C. jejuni). es la especie aislada
con mavor frecuencia. Produce diarrea en todos los 2rupos
etarios de amhos sexos, siendo mis frecuente en los 2
primeres afos de vida, como ha side demastrade en
México ¥ otros paises de América Latina (AL}, Puede
cursar caomo un cuadro exudativa con presencia de mucus.
pus ¥ sangre en las deposiciones. En estos casos expresa su
capacidad mvasora. la cual puede detectarse en cultivos

celulares (HeLa, HEp2). Estudios de invasién se han
realizado en México. Brasil v Chile. En otros casos, el
cuadre se manifiesta como wna diarrea secretora, que
estaria determinada por un factor enterotéxico. el cual
promueye secrecidn acuosa aumentada en la mucosa
intestinal de ratas v alteraciones morfalégicas en células
CHO con aumento de AMPc intracelular. También se ha
demestrado fa produccion de diversas citetoxinas en
células CHO. Y-1. ¥ere v HeLa. Estudios schre estos
aspectes han sidoe realizados en México, Brasil v Chile.

En wvaries lugares de AL se han aislada cepas
resistentes a eritromicina. tetraciclina. cloramfenicol ¥
ampicilina. Mds recientemente, en Argentina v Chile, se
han aislado cepas resistentes al dcido nalidivice ¥ a otras
quinolenas.

Campylabacter ha sido aislado en AL de una gran
variedad de animales domésticas v salvajes, gue
representan un reservorio de grandes proparciones.
También se le ha aislado de agua v de alimentos de origen
animal {leche ¥ carnel, en especial de carne v subproducios
aviares. En los paises del dres, su frecuencia de aislamiento
en el hombre fluctda entre un 0.6% en Cuba 2 un 23% en la
regién de Iquitos [(Peri}. La tasa de poeriaderes
asintomdticos fluctia entre el 2% en Costa Rica v del
14,3% en Brasil.

La especie C. cofi, es muy semejante a C. Jefuni en
relacidn a su patogenicidad. hacteriologia v caracteristicas
epidemioldgicas relacionadas con los mecanismos de
transmision y distribucidn en animales v en el medio
ambierte. En varios pafses de AL, €. coli toma cuenta de
alrededor del 253% de los casos de diarres praducidos por
Campyiobacter.

C. fari. es reconocido como agente de diarrea ¥
septicemia en el hombre. En AL ha sido aislade de seres
humanos {Chile, Colombia}. terneros (Brasil), aves
acudticas ¥ domésticas {Chile, Peri) v aguas servidas
{Brasil}.

C. upsaliensis, cuyo reservorio natural es el perre, ha
sido aislado de estos animales v de casos de diarrea en
Chile v otros paises de AL v de infeccion neonatal en
Argentinga,

El género Arcobacrer agrupa bacilos gram negativos,
curvas, miviles por flagelacidn polar, capaces de crecer
bajo condiciones aerdbicas ¥ microaersfilas. De hibitas
diverse, reconoce como reservoric @ varias especies de
aves v mamiferos, siendo aislados, tambidn. de medio
ambiente. Arcobacter buwizleri v A. cryaeraphiving son
censiderados patdgenos emergentes de origen alimentario,
habiende sido asociades o bacteremia, cuadros diarreicos ¥
peritonitis en el ser humano.

Especies del género Arcobacter {A. crvaeraphilus v A,
Butzleril han side aisladas, preferentemente de animales.
agua ¥ de productos alimenticies de Origen aviar en
Argenting, Brasil v Chile.

La Familia Campviobacteraceae puede ser considerada
come un importante problema de salud péblica en AL,
donde se ha generado wvaliosa informacicn, tante en los
aspecies bioldgices, patogénicos, epidemiolégicos y de
diggndstico de estas bacterias. Sin embargo. existe la
percepeion de que la informacidn aqui generada no ha sido
suficientemente valorada ni justipreciada. tanto par
estudiosns del tema come por las sociedades cientificas
internacionales y las respectivas anteridades de salud. Ello
hace necesario un mavor acercamiento. intercamhio ¥
realizacidn de estudios colaborativos entre académicaos.
mvestigaderes v sociedades cientificas para conocer mejos
el complejo problema que representan lus infecciones
producidas por especies de esta familia v para colaborar
con fas autoridades sanitarizs en el disefio de estrategias
para el control de este grupo bacteriano.
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C-3 BROTES DE DIARREA POR INGESTION DE
MARISCOS ¥ ECOLOGIA DE VIBRIO
PARAHAEMOLYTICUS EN LA X REGION.
(Seafood diarrhoea outbreaks and ecology of V.
parahaemolyticus in Region X).

Romilio T. Espejo

Instituto de Nutricién v Tecnologia de los Alimentos,
Universidad de Chile.

Los grandes brotes de diarrea provecados par la
ingestion de marisces se iniciaren en Chile en 1598 en
Antofagasta con el arribo de wna cepa de V.
parahaemolviicus, surgida en el Sudeste Asidtico en 1996,
que se ha extendido por tedo el mundo. DeQée el 2004
hasta la fecha esta misma cepa, conocida como cepa
pandémica, ha provocado brotes aun mayeres en fa X
Regidn. principalmente. Los brotes alcanzaron su mayor
magnitud el verana del 2003 con 3600 casos clinicos solo
en la X Regidn v han disminuide hasta 473 casos el verano
de 2007. Aqui se presentan las principales observaciones
sabre la epidemiclogia de los brotes v la ecologia de V.
parakaemaoliveicus, chtenidas en los dltimes 4 afios:

1. V. parakaemelyticus pandémico parece esiar
disminuyendo

2. Han surgido nuevas cepas patdgenas generadas por
la transferencia de g nes desde la cepa pandémica a cepas
uuloczenas

. V. parahaemolviicus pandémico ha sufrida cambios
en la X Regién gque pueden afectar su propagacitn ¥
ersistencia.
Se discutizi como estas observacienes avudan a
entender |z epidemiolegia actual de los brotes y a prever su
posible extension.

C-4 ENTEROBACTER SAKAZAKI

Lic. Manuel Henriquez Jelves
SOCHMHA.

Debide a la crecieate preocupacicn internacionsl por
los hallazgos relacionados con el riesgo de contraer
enfermedades asociadas a la presencia de la bacteria
Enterchacter sakazakii en formulas infantiles en polvo que
hazn expresado los paises miembros de la Organizacion
Mundial de la Salud y de la FAO a través de la Comision
del Codex Alimentarius, es gue hemos estimado necesario
incluir en el programa cientifico de nuestro IV Congreso de
Scchmha una presentacidn de este patdgena

Comao es sabido E. sakazakii se ha transformado en un
patdgeno emergente y crece cada vez mds el interés por las
autoridades en salud piblica. a nivel internacional. de
conocer su prevalecia.

Enterobacter sakazakil es una bacteria perteneciente &
la familiz Enterobacteriaceae la cual contiene numercsas
especies que habitan en el tracto gastrointestinal de
animales v humanos y en el medio amhbiente.

Este microorganisma ha sido relacionado cen brotes de
m{‘ﬂiﬂ“%ii\ v enterocolitis, especialmente en nifios menores
de un afio, a través del consumo de farmulas deshidratadas
en polvo para lactantes.

Expertos han informado que E sakaezakil se encuentra
con mavar frecuencia que Safmonella en el entorna de las
fahricaciones de productos deshidratados lo cual es una
fuente potencial de contaminacién después del tratamiento
térmico.

Es de importancia sefialar ademis que los estindares
microbiolégicos exigidos por Codex para los alimentos
destinados a lactantes, no contempla criterios
microbicldgicos especificos para esta bacteria patdgena E.
serkazakii.

En estedios realizados hasta el momento se revela que
incluse niveles muy hajos de contaminacidn por E.
sakazokii en los preparados en polvo para lactantes pueden

constituir ua factor de riesgo. debido al potencial de
multiplicacién gue existe durante la preparacion v el
tiempo de conservacién antes del consumo de los
preparados licteos reconstituidos,

En esta exposicidn se entregard informacion relativa a
la génesis de esta preocupacion en salud piblica. a la
ecologia, a su taxonomia, virulencia v otras caracteristicas
hasta ahora estudiadas de esta bacteria patdgena.

También se informaré de las metodelogias araliticas
para su deteccion v de las actuales exigencias regulatorias
dadas por los paises desarrollados para la vigilancia de este
patdgens emergente.
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C-5  MICOTOXINAS

Mario Vega H.

Departamento de Bromatologiz, Nutricién v Dietética.
Facultad de Farmacia, Universidad de Concepeidn.

EI términe micotoxina deriva de la palabra griega
mikes que significa hongo vy de la palabra latina texicum
que significa veneno, estas se definen como metabolitos
secundarios producidos por especies fingicas de los
géneros: Aspergillus, Penicillium. Fusarium v Alternaria
por citar los mds importantes. Se han descrito mas de 500
micotoxinas producidas por diferentes especies de hongos
pere no mis de 20 son las gue se han eacontrazdo
natgralmente contaminando alimentos para animales ¥
humanos: Aflatoxinas, Ocratexina A. Zearalenona,
Deoxinivalenol ¥ Fumonisinas, las mds recurrentes. Todas
elias presentan cuadros clinicos v efectos tdxicas en
animales ¥ kumanos denominados micetoxicesis. Se estima
gue a nivel mundial eatre un 20-30% de las cosechas se
pierde por el desarralio fingice gue implica la presencia de
algunz micotoxinas, las gue inciden en una baja
rentabilidad en prodeccin animal, por la reduccién en la
ganancia de peso, baja tasa de conversidn del alimente ¥
una mayer vulnerabilidad a las infecciones por los efectos
inmunosupreseres de las mismas. Chile no constituve la
excepeidn frente af riesgo de las micotoxinas, pero debido
a las caracteristicas de ubicacidn geogrifica ¥y condiciones
agroclimiticas, se encuentra bastante protegido. Los
estudios de incidencia de micotexinas en cereales
producides en el pais han mostrade ser inferior al 155 del
total de muestras aralizadas v generalmente con niveles
bazo fos miximos estzblecidos internacioralmeate. En los
dltimos tres afios se realizd un estudio exploratorio parz
establecer programas HACCP en las cadenas alimentarias
del trigo ¥ maiz en los paises del Cono Sur. los resultados
demaostraren neevamente gue a diferencia de los otros
paises. la incidencia de Deoxinivalenol (DON3 estuva
restringida sole a un foco de fusariosis en fa zona Ceatro-
Sur. Se investigd la presencia de otras micotoxinas comao
Aflatexinas y Ocratexina A, los resultados fueron positivos
selo para Ocratexina A, en muestras de plasma humano, en
harinas vy carne de cerdo, en muy bajas concentraciones.
Los estudios realizados para determinar Ocratoxina en
vinos nacionales han demostrade hasta el mementa wna
incidencia muy baja v siempre en el rango de los
nanegramos por g (pptl, considerando gue los niveles
miximas permitidos por los paises de la Comunidad
Evropea estdn en 2 pgikg {ppbl. La ausencia de brotes de
micetoxicosis v la baja incidencia de contaminacion con
alguna de las micotoxinas consideradas importantes desde
el punto de vista de la inocuidad zlimentaria le dan a Chile
unia ventaja comparative v hace necesario mantensr los
controfes para evitar la entrada de productos importados
desde paises donde fa posibilidad de contaminacidn con
micoloxinas es alea.

C-6 EXTRACELLULAR ELECTRON TRANSPORT
(EET) BY SHEWANELLA ONEIDENSIS MR-1:
FROM SOLID METAL OXIDE REDUCTION
TO PRODUCING CURRENT AND CLEANING
WATER.

Kenneth H. Nealson' and Orianna Bretschger?

‘Department of Earth Science, and School of Engineering
*University of Southern California

Shewanefla oneidensis MR-1 is & Gram negative
gamma Proteobacterium that can utilize a wide array of
electron acceptors, ranging from oxygen to elemental
sulfur. Some of these substrates, such as the axidized iron
and manganese oxides are solids. Recuction of these metals
in nature leads to dynamic biogeochemical cvcles in which
these metals can have significant impacts on the carban
cycles of stratified lakes, as well as lake and marine
sediments. Because the metal oxides are solids and can not
casily penetrate into the periplasm or cytoplasm, their
reduction requires special microbial adaptations. In the
case of MR-1, the adaptaticns include special decaheme
cytochromes that are located on the outer membrane of the
celi. Deletion of the genes that code for these proteins leads
to phenotypes that are incapable of solid metal reduction.
Deletion of genes that code for proteins that transport the
decaheme proeteins to the outer membrane lead to
phenotypes that can not reduce solid metal oxides, yet are
able to reduce either dissolved forms of oxidized iron, or
the solid metal oxides if electron shuttles are added. When
placed in the anode compartment of microhial fuel cells
(MFCs}, these bacteria are capable of EET to the arode
surface, which acts as an electron acceptor for respiration,
and allows ample cerrent production as a function of
microbial metabolism. Analysis of mutants has revealed
that while the pathwayvis) of EET for metal reduction and
current production are similar, there are significant
differences between the two, suggesting that very complex
pathways exist for electron flow in these bacteriz,

C-7  MINSAL Y LA IMPLEHE)NTAC%(}?% DE LA
MODIFICACION DEL ARTICULO 69
Dra. Silvia Baeza P.

Ministerio de Salud, Resumen no disponibie.

C-8  COLABORACION AL FORTA LECIMIENTO
DEL PROGRAMA NACIONAL DE
INOCUIDAD DE LOS ALIMENTOS

Dra. Silvia Baeza P.

Ministerio de Salud. Resumen no disponible.

C-9 IM?LEME].NTAC%éN DE PROGRAMAS DE
AUDITORIAS

Dra. Silvia Baeza P.

Ministerio de Salud. Resumen no disponible.
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C-160 HELICOBACTER PYLORI: PATOGENESIS Y
ESTRATEGIAS PARA EL CONTROL DE LA
INFECCION. (Helicobacrer pylori: pathogenesis
and strategies for the control of the infection}.

Alejandro Yenegas

Facultad de Ciencias Biolégicas, Pontificia Universidad
Catélica de Chile. Alameda 340. Santiago. Email:

avenegas@bio.puc.cl

La infeccidn por H. pylori afecta en promedio al 30%
de 1a poblacién mundial ¥ en Chile a un 73%. La infeccicn
se contrae via fecal-oral v cral-oral. Esta puede tener un
cardcler crénico v generar. en una progresion creciente de
zaresividad, desde una gastritis 4 un carcinona gdstrico. La
bacteriz coloniza selectivamente ef estémago humano ¥
para eile cuenta con factores de virslencia entre los gue
destacan sdhesinas, ureasa gue reduce el pH en el
microenatorno bacteriano, ¥, entre otros, las proteines VacA
v CagA, que facilitan la celonizaciin ¥ promueven pro-
inflamacion v dafio epitefial. En particelar, Cagh que es
transferida a las células epiteiiazles gdstricas induce
cién del citcesqueleto, motogénesis ¥ aumento de la
proliferacion celular. Para el disefio de estrafegias que
permitan erradicar la bacteria ha side necesario estudiarla
exhagstivamente ¥ entender coma se defiende del
hospedere, lo que ha revelade grandes sorpresas. La
bacteria tiene herramientazs moeleculares que explican su
capacidad de persistir por décadas en el hospedera. Con un
LPS de baja inmurogenicidad ¥ a través de VacA es capaz
de reducir la respeesta inmune del hospeders haciéndola
ineficaz. La bacteria siene gran variabilidad genética lo gue
se explica por ser naturglmente competente. facilitando ta
captura de DNA fordnec mediante transformacicn genética.
Ademds, varios de sus genes de membrana externa [que
estén muy reiterades) estin bajo centrol “onfoff” par el
mecanismo de strand slippery durante replicacian. Con el
in de conocer las cepas presentes en pacientes chilenos
definir su variabilidaé genética ¥ agresividad, hemas
caraclerizado cepas aisladas de pacientes de diversas
ciudades a lo Jargo del pais. coafirmando su diversidad.
Para desarrollar una vacuna hemos enfocade auestros
estudios en la seleccién de los antigenos mds iddneos,
considerando particalarmente aquellos presentes en iz
superficie bacterizna. A partir de la cepa chitena CHCTX-1
hemos asslade varios genes v estudiado la presenciz de
anticuerpos contra estos antigenes clonados ¥ expresades
en extracias de F. coli evaluande los més frecuentemente
reconocidos per los sueros de pacientes. Tambidn hemos
desarraliado una cepe atenuvada de Safmenella fuplimurinn
como prototipo de a oral gee exprese algunos de
estos antigenas. Nuestros estudios iniciales de vacunacién,
usande un modelo muring, reveian un buea titulo de
anticuerpos 1gG contra algunos de estos antigenos ¥ en
menar grade une respuests mucesal TgA. LUna nueva
estrategia actualmente en desarrollo plantea el uso de
probidgticos traasformados con genes de A. pylari coma una
vacuna mas seg aceptable para la poblacidn,
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Financiamiento: FONDECYT 1030894 y VRAID Puente
02-2007.

C-11 POLYPHASIC PHENOTYPIC AND
GENOTYPIC ANALYSES FOR DIAGNOSING
CLOSELY RELATED CLINICALLY-
RELEVANT BACTERIA

Moore, E ©: Svensson. L.'. Unosson, C.'; Falsen. E.;
Mihzylova. §. % M. Erhard® W, Kallow 3

: Cultere Celiection University of Giteborg (CCUGH
University of Giteborg, Gétebhorg. Sweden; I University of
Medicine, Pleven, Bulgaria; * AnagnosTec GmbdH,
Potséam, Germany.

The majority of known pathogenic bacteriz have been
recognised for mere than a century. However. reliable
ideatification of specific pathogens within the increasing
camplexity of bacterial diversity is becoming more
prohlematic for clinical diagnoses. DNA sequencing and
genctyping of bacteria has helped enable recognifion of the
extensive diversitv of microorganisms in the environment
and the same approaches sre more recently being adopted
in clinical microbiology. Genotypic methods are especially

ited to the anaivses of the “difficult-to-coltivate™
isms. as well as bacteria that pose significant hezith
risks during cultivation. Traditional phenctyping. as well as
genotyping by 165 rRMA gene sequence analysis, in many
ceses are able to provide only good estimations of
identifications, although they may be able to provide
information on what an isolate is act. In some cases of
clinical diagneses, such information may he useful and
adequate. However. such analyses are eften not able o
pravide definitive identifications. Among the most difficult
problem for diagnoses in clinical cases, is the identification
of organisms within “complexes” of closely related species,
e.g.. the Burkholderia cepacia “complex”, the
Myeobacterium fubercolosis “comples”, the Streplacoceus
misis “complex”, etc. These, so called “complexes™ are
comprised of cleosely refated pathogenic and non-
pathogenic species or genomovars, with fimited pherotypic
and genatvpic differentiating characteristics, e.g.. the 165
rRMNA gene sequence differences among such organisms is
jess than 1.0%. Because these species “complexes™ are
comprised of crganisms with different pathogenic and
virulence potential and different treatment regimen. it is
essentizl to be able 0 provide reliable identifications to the
chinicians.

Genetyping of bacteriz provides the means for detailed,
high-resolution differentiation and identification of
organisms. as weil as epidemiclogical monitoring. For
identification of clinical iselates, a “multi-locus sequence
analysis {MLSAY", is used, iacluding “first-phasic”
comparisons of partial 165 rRNA gene sequences, far
identification to the sub-genus level, and subsequent
analyses of one or more “house-keeping” genes. for
igentification to the species fevel. However, not all house-
keeping genes are equally useful for all taxa. Thus, the sey
o effective identifications, with respect to the speed and
cost of analyses, and the resolution and reproducibility of
idenzifications, depends upon the selection of the maost
applicable house-keeping genes, ie.. those with adequately
high leveis of resolution among the mest closely related
species. Protocols and results for species-resolving MLSA,
using “house-keeping” genes enable effective
differentiation of clirically-relevant closely refated species
of respective genera of Burkholderia, Mycobacterium.
Srreprocecons and Sraphviococees. as well as Prendomonas
and Stenotrophononas. Furthermore, Matrix-Assisted
Laser Desorption lonization Time-of-Flight mass-
spectrometry (MALDI-TOF MS), in combination with
Spectral Archive And Microbial Identification System
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[SARAMIS) software analyses, were able to further define
species-level differentiation among the most closely-related
members of species “complexes”. MALDI-TOF MS,
generating cell protein profiles, may exhibit even higher
levels of resolution than the moest discriminating genotvpic
analyses for species, as well as strzin, identifications.
These phenotvpic data. as well as traditional phenotypic
data. and genctypic MLSA data are correlated in the
polvphasic assessment and definition of selected species
“complexes™,

C-12 FORTALECIMIENTO DE LA RED DE
DIAGNOSTICO DE LOS SERVICIOS DE
SALUD Y DEL ISP

Dra. Enedina Lucas

Enstituto de Salud Pablica. Resumen no disponible.

C-13 FISCALIZACION DE BPM, ARTICULO 69
DEL REGLAMENTO SANITARIO DE LOS
ALIMENTOS SEREMI DE SALUD, REGION
METROPOLITANA.

Carmen Gloria Pifiones 0%, Arnoldo Estefo M. ¥, Marco
Perez G.*

* Secretaria Regional Ministerial de Salud. Regidn
Metropolitana. Subdepartamenta Calidad de los Alimentos.

La Seremi de Salud de la Regitn Metrepolitana,
fiscalizé entre los meses de enero a septiembre del afio
207 a fin de verificar en eflos el cumplimiento de Buenas
Pricticas de Manufactura {BPM:, un total de 672
mstalacienes de elaboracidn ¥ expendio de alimentes de
Alte Riesgo. clasificadas en el ler. Grupe de Alimentos
Priorizados para complir con HACCP, estas fueren:
Alimentos de uso infantil, Leche v preductos Licteos,
Conservas de Baja Acidez. Productos de la Pesca. Carnes v
Productos Ciérneos, Helados y Mezclas para Helados v
Frutas v Hortalizas Preelaboradas, inciuvendo ademds
Restaurantes.

Pare realizar la actividad de inspeccidn v poder
estandarizar los parimetros a verificar en cada instalacidn.
se utilizé una Lista de Chequeo elaborada por el
Departamente de Alimentos v Nutrician del Ministerio de
Salud, la cuaf fue distribuida a todas les Seremis del pais
durante el presente zfo. El instrumento de fiscalizacion
considerd  antecedentes de la Identificacidn del
Establecimiento y parémetros relativos a la Estructura,
Limpieza v Sanitizacion, Control de Plagas. Higiene del
Persenal. Capacitacién, Materias Primas v Procesas v
Productos Terminados,

Los resultados obtenidos de la aplicacion efective de
las Listas de Chequeo fueron les siguientes: Promedio
General de cumplimiento de las BPM fue de un 82,17%,
siendo el valor minimo lograde 3820% v el maximo
09035

n

C-14 PROGRAMA DE CONTROL DE PATOGENOS

Dr. Alejandro Bravo

Servicio Agricola Ganadero. Resumen no disponible.

C-16  150-22000: SISTEMA DE GESTION DE LA
INOCUIDAD ALIMENTARIA

Lic. Ximena Fuentes
residente SOCHMHA.,

La adopeién de un Sistema de Gestidn de la Inocuidad
de los Alimentos (SGLA) por una erganizacidn invelucrada
en la cadena alimentaria es una herramientz Gtil para
asegurar el cumplimiento de los requisitos especificados
por las leyes, estatutos, reglamentos yio les consamidores.

El disefo v la implementacién del SGIA de una
organizacion esién influidos por diversos factores. en
particular por fos peligros para lograr la inocuidad de los
glimentos, los predoctos suministrados. los procesos
empieados, el tamafio ¥ la estructura de la organizacidn.

El objetivo def SGIA se logra cuande una organizacidn
en la cadena alimentaria, demuestra su capacidad para
contreiar los peligros relacionados con la inocuidad de fos
alimentos. al momento de su consume, a través del
desarrollo e implementacién de un sistema de gestidn,

IS0 2MKK) es aplicable & todas las erganizaciones sin
importar su tamafio, que esién involucradas en cualguier
etapa de la cadena alimentaria y deseer implementar
sistemnas gue permitan proveer alimentos inocuos.

Los elementos claves gue constituven la Norma [SO
220040 sen: Comunicacién interactiva, Gestion del
Sistema, Programas de Prerrequisitos, Programas de
Prerrequisitos Operatives, Principios del HACCP
{“Identificacion y Andglisis de Peligros y Puntos Criticos
de Control"}.

IS0 22000 promueve la adepeidn de un enfoque de a
cadena alimentaria cuando desarroila, implementa v mejora
la eficacia y la eficiencia de un SGIA. A este respecto. se
requiere que fa organizacidn considere los efectos que se
generan transversalmente sobre la cadena alimentaria, antes
de sus operaciones v después de eflas, cuando se desarrolla
e implementa ¢! SGIA. Para que una organizacian funcione
efectiva y eficientemente tiene gue identificar v gestionar
numerosas actividades refacionadas. Cualguier actividad
que use recurses ¥ osea gestionada para permitir la
transformacidn de entradas en sabidas, se considera como
ur Proceso. Es por eso que la aplicacidn de 1SO 22000 estd
centrada en un “Enfogue basado en Procesos".

ISO 22000 se ha disefade para que funcione en
armonia con ISO 900 v todas sus normas de apoyo.
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C-17 TALES FROM THE GUT: HOW SALMONELLA
OVERCOMES THE MUCOSAL BARRIER

Andreas J. Biumler

University of California, Davis, USA

From the standpoint of human disease Salmownella
serotvpes can be distinguished inte those causing
gastroenteritis or bacteremia [non-typhoidal serotypest, and
those causing typhoid fever (typhoidal serotypes).

Iaitial inflammatory responses in the intestine enable
immunocompetent patients to contain non-typhoidal
Saimonella serotypes at the site of infection, thereby giving
rise to a localized gastroenteritis. Inflammatery responses
are initiated when bacteria in the laminz propriz are
detected by Toll-like receptors (TLRs}, resulting in the
release of cytokines by mononuclear cells. These cytokines
help to amplify responses in tissue by stimulating & subset
of T cells to release interfeukin {IL»-17. a cytokine
involved in orchestrating responses that enhance mucesal
narrier function. While successful induction of this host
response results in a localized gastroenteritis, a defect in its
induction gives rise to bacteremia or typhoid fever.

Salmonelia enterica serotype Typhi can breach the
intestinal harrier in immunocompetent patients where it
causes tvphoid fever, a severe systemic infection. Our data
show that the capsele encoding via8 locus is a 8. Typhi-
specific virufence facter that enables this pathogen to
escape detection by TLRs, thereby preventing the hest from
mounting responses that would aormally prevent bacterial
dissemination from the intestine.

In patients with underlying immunosupression. non-
tvphoidal Salmoneila serotypes spread beyond the intesiine
and cause a life-threztening bacteremia. Infection with
heman immunodeficiency virus {HIV) is a major risk factor
for developing bacteremia and the high prevalence of HIV
infection has made non-typhoidal Salmenells serotypes a
leading cause of death in Sub-Ssharan Africa. We
established a rhesus macague ligated ileal loop moedel o
determine how simian immunodeficiency virus {81V}
infection causes defects in the early mucosal immune
response to non-tvphoidal Salmonella serotypes. Our data
show that SIV mediated memory CD4* T cells depletion
resuited in markedly reduced IL-17 production during
infection with 5. enferica serotype Typhimurium. a non-
typhoidal serotype. Blunted IL-17 responses in S5IV-
infected macagques correlated with increased dissemination
of §. Typhimuri to the mesenteric lymph noedes.
Similarly. IL-17R" mice exhibited increased translocation
of §. Typhimurium to the mesenteric lymph nede and
spleen. suggesting that [L-17 is required for orchestrating a
mucosal response against bacterial dissemination.

In summary. cur data suggest that the main function of
the IL-17 amp tien loep is to mount responses that
prevent dissemination of Salmenella serotypes from the
mucosal surface. Systemic infections result frem a failure
to induce this host response. either because the host is
immunocompromised (e.g. HIV) or because the pathogen
(e.g. 5. Typhil possesses virulence factors that prevent its
induction.

C-1% MOLECULAR STUDIES OF THE ARSENIC
BIOREMEDIATION BY ACIDITHIOBACILLUS
FERROOXIDANS AND THIOMONAS SP.

Katia Duguesne. Djamila Slvemi. Aurélie Lieutaud.
Jeanine Ratouchniak and

Violaine Bonnefoy. CNRS. Laberatoire de Chimie
Bactérienne, Marseille, France

Arsenic is @ very toxic compound, which is widely
found in mine taifings or in industrial wastes, Weathering
of arsenopyrite rich sulfide minerals leads to the formation
of acidic effleents heavily leaded with arsenite. Such is the
case in the south-gast of France at the abandoned mining
site of Carnoulés where the seepage waters from the
tailings, is acid (pH 3} and extremely polluted with arsenic
fup to 300 mg 1) However. further downstream, the
soluble arsenic coacentrztion is fowered by two to three
arders of magnitude while the sediments are richer in
arsenite and arsenate ferric hydrous precipitates. The role
of bacteria in this ecosvstem was evaluzted by foliowing
twar epproaches. Inthe first one. a strain belonging 1o the
Acidithiohacillus ferrooxidans species, an obligatory
acidophilic chemolithoautotrophic bacterium frequently
found in acid mine draingge. was iselated from the effluent
and its role in arsenic oxidation andfor precipitation was
determined. In the second one. a bacterium growing on
arsenite was isolated and characterized.

We have shown that the Ar. ferrooxidans we have
isclated had ne arsenite oxidase activity but is able to
remeve arsenite from the medium by coprecipiting it with
the ferric iron produced by its energetic metabolis
same resulis were obtained with ATCC 2327
33020 and ATCC 19859 sirzins indicatiag that the
mineralizaticn of arsenite with ferric iron 15 a general
property of this species.

The isclated arsenite oxidizing bacterium belongs 1o
the Thiemonas genus, is mesophilic, acido-tolerant and
facuttatively chemolithoautotrephic. It had & membrane-
bogad arsenite oxidase which activity was stroager in the
cells grown in the presence than in the absence of arsenite.
The genes enceding this enzyme were sequenced. They
helonged te an operon, the expression of which was
induced in the presence of arsenite and appeared to be
repressed in the presence of thiosulfate, & more energetic
substrate.
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METODOLOGIAS DE MUESTREO
MICROBIOLOGICO PARA EL MONITOREQ
DE CALIDAD HIGIENICA DE SUPERFICIES
DE TRABAJO

Lic. M* Soledad Bengoa
SOCHMHA

Las instaiaciones, superficies, equipos, utensilios,
recipientes. instrumentat, envases ¥ medios de transporte en
contacto directo con los alimentos son elementos a controlar
puesta que existen riesgos de generar contaminaciones
microbioldgicas a los productos alimenticios elaborados

Los Siste de Calidad actualmente en uso en ia
Industria de Alimentos, tienen entre sus Procedimientos
Operacionales Estindar de Sanitizacion { POES) el gue se
refiere a Limpieza v Sanitizacion de las dreas de trabajo.
En ellos se establece: Qué, cdmo. cudndo, dénde v guién
realiza estos procedimientos,

Una vez realizadas las labores de limpieza v desinfeccidn,
estas dedben ser evaluadas mediante muestreos de superficies
para determinar si se consiguid el objetive esperado o bien se
deben mejerar estes procedimientos de Limpieza v Sanitizacidn

Existen diferentes metodologias de muestreo
microbiolégico de superficies para moniterear y verificar
los resultados de la limpieza y desinfeccidn los cuales se
indican a continuacidn:

1. Por Contacto o Impresidn
Par Arrastre con térula o esponja
Por enjuague
. Por Bioluminiscencia

Se revisardn las técnicas, sus ventajas v desventajas, el
vse de los newtralizantes v aditivos v las tablas de valores

maximos recomendades para 1a industria de alimentos.

o lad b

C-20 SISTEMA DE OZONIFICACION APLICADO A&

LOGISTICA DE TRANSPORTES DE
PRODUCTOS DEL MAR Y OTROS
PERECIBLES

Lic. Ximena Fuentes Barriga

El cbjetive de esta investigacidén consiste en la
influencia del tratamiento con agua czonificada en los
procesas de higiene de los transpories de productos del mar
¥ otros perecibles. de forma de elimingr problemas de olores
¥ contaminacicnes cruzadas a nivel ambiental v disminwir
cargas microbianas en las superficies internas de estos. De
esta forma se optimizan logisticamente fos espacios v
consolidaciones de cargas de alimentos perecibles que
generan aromas disimiles dentre de un mismo transporte con
ambieates de refrigeracidn v congelacidn.

Gracias & los avances desarroilados en las mediciones de
concentracion de oleres por téenicas de Olfatometria dindmica
(CEN EN 1375:2003, Air Quality, CEN/TTC264/WG2
“Odours™ 2003), se solicitd medir a la empresa Ecometrika
S.A. de destacado prestigic er mediciones ambientales, la
eficiencia de remocion del olor posterior al proceso de lavade
con detergente v posterior tratamiento de agua ozonificada al
interior del transporte, gue previamente trasladd una carga
completa de productos del mar que se distribuyen por diversos
locales. Enseguida, el transporte se traslada v carga con
productes envasados de panaderia en condiciones de
refrigeracidn (1 a 5°C) que se martienen por 20 h. Posterior,
a ese periodo de tempo. se mide la concentracicn de olor.
Junte a lo anterior, se teman muestras de drea fija para evaluar
la calida microbiolagica de superficies internas del transporte
pera evaluar la eficacia del proceso de ozonificacidn.

Paralelamente, se tomaron muestras de panaderia para
evaluacidn sensorial, que estuvieron en centacto con el
estimulo edorifere ¥ muestras contreles del mismo lote
mantenidas en un fugar libre de olores.

Se concluye que la eficiencia de remocida del alor al
interior del transperte, por efecty de ambos lavados es entre
un 13% y 66%. Los valores obtenidos demuestran gue la
nota del olor (pescados) aunque no cambia después del
lavade con agua con ozono; no obstante la concentracién
del olor es menor. La muestra tomada a fas |2 k posterior
al tratamiento de ozenificacion, aleanza una concentracicn
de clor inferior con un significative cambio en el perfif del
olor. virande de pescado a tostado (pan) v metilice. No hay
contaminaciones cruzadas como alteraciones sensoriales en
productos de panaderia, ¥ la carga microbiana en las
superficies del transporte post ozonificacion es éptima.

C-21 RHIZOBACTERIA FOR
FERTILIZER INPUTS IN

{(CONSORTIUM RHIBAC).

REDUCED
WHEAT

Ciampi, L., D. Calderini v D. Pinochet.

Universidad Austral de Chile Facultad de Ciencias Agrarias.
Campus Isla Teja Casilla 567, Valdivia. lciampi@uvach.cl

Rhizobacteria that associate with plant roots have been
found to interact with cereal crops. giving benefits of plant
growth promaotion (PGP} andfor protection against
pathogens. The PGP effect, due probably to a combination
of nitrogen fixation. mobilization of nutrients in the soil
and excretion of plant hormones, may permit reductions in
N and P chemical fertilizer inputs for inoculated plants.
The develepment and use of rhizobacteria inoculants can
therefore contribute to reductions in pollution related to
fertilizer inputs, and to boost protein content in cereals, an
important quality trait. However, the mechanisms and the
maost beneficial conditions of PGP are still unclear. since
field and greenhouse studies have to date lacked
reproducibility. RHIBAC will study most promisingipre-
charzcterized rhizobacteria identified in previows EU and
national research projects in Eurcpe, Brazil and Chile. It
will zim to understand the mechanisms of plant growth
prometion through experiments with genetically modified
rhizobacteria and monitor root colenization with reporter
strains. The importance of plaat genotvpe and role of root
exudates in plant-rhizobacteria interactions will be studied
using anzlytical chemistry and biomonitoring. Due to
previous experience of the participants this project is in
best placed to obtazin reproducible. significant effects of
plant growth promoticen in wheat in pot trials and in the
field, including farge-scale demonstrations in different
climatic zones. Encapsulation and seed coating will be
tested for improving root colonization and survivai of the
rhizobacieria in the soil, and compatibility with other plant
growth promation/protection preducts will be assessed. The
project will fast four years to permit extended feld trials.
RHIBAC will be conducted by an international parinership
including partners from Chile and Brazil. and participation
from agricultural companies. This conference presentation
mforms about latest results in strain isolation and field’s
experiments using PGP bacteria gathered from Chilean
soils  and  inoculated to  wheat plants  using
microencapsulated technigues.

Granted by Consortium RHIBAC {Evropean Community}
and CONICYT {Programa Complementario Comunidad
Europeal.
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C-22 RNase P: NEW FUNCTIONAL ASPECTS

Svdney Altman

Yale University, USA.

A brief description of the history of RNase P will be
provided. Recent results on novel substrates in E. coli and
veast will be presented as well as a description of new data
on the catalviic activity of RNA subunits of eukaryotic
RNase P. A method of inhibiting gene expression will also
he reported as well as some results on the inhibition of a
protein sebunit of human RNase P

AVANCES Y AUTOMATIZACION EN EL
PROCESAMIENTO TERMICO DE
ALIMENTOS. ( Advances with iatelligent on-line
retors centrol and autemation in thermal precessing
of canned foods)

C-23

Ricardo Simpson

Departamenta de Procesos Quimices, Biotecnoldgicos, ¥
Ambientales; Universidad Técnica Federice Santa Maria:
P.O. Box 110-V: Valparaisa. Chile ricardo simpson@usm ¢l

This lecture presents a review of recent developments
over the past ten vears that have further advanced the state
of the art in improving foed safety, guality and
manufacturing efficiency in the canned food industry
worldwide. The review focuses initially on retort control
svatems. and the various approaches that have been taken
te help canned food processors accomplish on-line
correction of unexpected process deviations, the major
cause of lost productivity. Important features of each
appreach are discessed, along with suggested industry
applications that would be apprepriate for each method.
The review also describes recent advarces in industrial
autematien, including new retort systems for flexible and
semi-rigid retorizble packages, and automated materials
handling svstems for loading and unleading of batch
retorts., The review cencludes with a discussien of future
trerds to be expected in the industry.

C-24 PROCESOS DE MEMBRANAS EN
INDUSTRIAS ALIMENTICIAS

Dra. Beatriz Cancino M.

Pentificia Universidad Catalica de Valparaise

Los procesos de membrana se diferencizron de otras
ciencias, recién a mediados del siglo pasado. Previamente
desde Luis Pastewr v aun con anterieridad, las membranas
fuercn empleadas para diferentes aplicaciones, pero
siempre dentro de la Quimica y Biologia. Su campo de
aplicacion ea alimentos encuentra ejemplos tanto coma
procesa de separacion para concentrar elementos en
diferentes  solwciones. comoe  alternative  para
fraccionamiento, dende un alimentos se separz en sus
diferentes componentes o grupos de sustancias, hasta comoe
alternativa de los proceses de altas temperaturas o
presiones, para mantener an medie liguido aisiado de
micrearganismaos. separéndeolos por tamafio. Unz realidad
es ¢l uso de microfiltracién para eliminar microorganismos
del agua potable en EE.UL, separando protozeos presentes
en les reservorios de donde se extrae el agua. como
Crypiosporidiom v Giardia. En lz industria de alimentos,
ademis de la pastewrizacién mediante temperaturza, se
emplea la pasteurizacién mediante membranas. lo que
permite mantener fa calidad. Un buen ejemplio es la
produccicn de leche ¥ jugos, donde se emplean procesos de
membrana para eliminar bacterias. Asi como con altas
temperaturas existe un D v un z. también se tienen valores
de reduccidn equivalentes, faltande ain una norma
interracional mejor definida en base a test estadisticos
universales. Mis adn. los procesos de membranas para la
industrias de jugos ¥ vines han ido en aumente, debide a
varios factores como la disminucidn de los costos de las
membranas. el aumenta en la producciéon de estas
feconomia de escalai. ¥ la deteccién de microorganismos
muy resistentes & alias temperaturas como es el caso de
Alicvelobacilivy aoidotervesteis.

C-25 DE LA UVA AL VINAGRE: UN EJEMPLO DE
SUCESION ECOLOGICA.

Dr. Albert Mas

Universitat Rovire i Virgili. Resumen no disponible
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SIMPOSIO 1
(conjunto entre SOMICH y SOCHMHA)

ENFERMEDADES TRANSMITIDAS POR
ALIMENTOS (ETA)

S8-1.1
(Virologiz, U. de Chile}

Dr. Aldo Gaggero

Vires. Resumen no disponible.

§5-1.2 FLORACIONES ALGALES NOCIYAS
RECIENTES ¥ BIOTOXINAS MARINAS EN
CHILE, (Recent harmful alga! blooms and marine
biotoxins in Chile),

Benjamin Sudrez

Laberatorio de Toxiras Marinas, Instituto de Ciencias
Biomédicas, Facultad de Medicina. Universidad de Crile
(www marearcia.ch).

Las floraciones algales nocivas (FAN) son fendmenos
naturales gue han mostrado un notorio incremento en su
frecuencia de aparicién, duracidn e intensidad en todas las
zonas costeras del planeta v gue se caracterizan por un
incremente numérico de una especie de microalga comoe
consecuencia de un aumento en la tasa de division celular
wio por acumulacién mecdnica en la columna de agua.
Solamente 60 & T especies de un total estimado de 3404,
son realmente nocivas para seres humanos, mamiferos
marines, aves ¥ peces criados en sitios de acuicultura. Los
dinoflegelados son los mds nocivos ¥ es notable gue solo
10 a 12 especies sean las responsables primarias de la
actual expansidn mundial de las FAN. Las floraciones de
Alexandrium catenelia v los brotes de veneno paralizante
de los mariscos (VPM3 han ocurride en Magallanes (50-55°
LS} en 1972, 1981 ¥ 1989, A partir de 1991 una serie de
floraciones han causado fa presencia permanente de toxinas
paralizantes (saxitoxinas) en marisces de esa zona,
fendmeno que se extendid a la regidn de Aysén (44-55° LS)
desde 1994, En las regiones de Los Lagos, Awvsén y
Magallanes entre 1972 y 2006 se han registrado 507
intoxicaciones por VPM en seres humanos, incluyende 32
casos fatales. Desde 1997 se suma a los fendmenos
anteriores, la deteccién de dcido domeico, causante de la
intoxicacion amnésica de los mariscos (VAM en Bahia
[nglesa 2001, 2004 v Chiloé en 20013, preducido por
floraciones de diatomeas téxicas del género
Pseudenitzschia. Estas especies estdn distribuidas
ampliamente en las costas de Chile (18°-54" LS} pere no
han causade intoxicaciones humanas a la fecha. Los
registros de veneno diarreice de los mariscos (VDM con
intoxicaciones humanas masivas sin fatalidades, datan
desde 1970, ascciadas a la presencia de Dinophysis acuta.
En afios recientes se ha producido un cambic cualitativo en
el ndmere de floraciones nocivas en Chile, en su extension,
en la aparicidn de especies tdxices conocidas en dreas no
afectadas previamente y de nuevas especies de fitoplancton
oxico previamente no reportadas en dreas de cultivo. En el
ane 2002 se preduce €] primer brote de VPM en la Isla de
Chiloé con graves impactos en la salud péblica y la
acuicultura de moluscos, seguido de un brote de menocres

impactos a fines de 2006. En marzo de 2005 se detectan
por primera vez toxinas diarreicas en bahias de la IV
Regién [Coguimbo y Tongoy) ascciadas a dinoflagelados
del género Dinophysis.

Las evidencias indican que la salud piblica ¥ la
industria de fa acuiceltura v extraccidn de mariscos estin
crecientemente amenazadas por nuevos peligros
hidrobicldgicos v maveres riesgos de contaminacion, lo
que exige investigar los fendmenos v las especies causantes
¥ revisar los planes de vigilancia para asegurar la inocuidad
ce los moluscos afectables por toxinas marinas.

S5-1.3 Dra. Valeria Prado

(Microbiologia, U. de Chile): Bacterias

Resumen no disponible

S5-1.4 LAS ENFERMEDADES TRANSMITIDAS POR
ALIMENTOS (Foodborne Diseases)

Dra. Andrea M. Olea Normandin

Jefa Unidad Vigilancia., Departamento Epidemiclogia,
DIPLAS-Ministeric de Salud.

Las Enfermedades Transmitidas por los Alimentcs
(ETA} constituyen un problema mundial que en las dltimas
décadas ha aumentado debide & cambios poblacionales,
sistemas de preduccidn, hdbitos de consume y emergencia
¥ reemergencia de patdgenos. Se conocen airededor de 250
enfermedades transmitidas por alimentos, sin embargo, no
se tienen datos exactos de su incidencia a nivel mundial. En
este articalo se presenta el andlisis de fos brotes de ETAs
noetificados de acuerde al Decreto N° 138, Con ef nuevo
sisterma de vigilancia en Chile, que facilita el ingreso de
datos ¥ su andlisis. se ha recogide numercsa v wvaliosa
infermacidn que permite caracterizar los brotes de
Enfermedades Transmitidas por Alimentos en nuesiro pais
¥ compararia en el tiempoe v entre paises. En Chile, de
acuerdo al andlisis de los brotes de ETA notificados el afio
2006, la mavoria ocurren en épeca de calor, afectan por
igual a ambos sexos, la edad de mayoer incidencia es entre
los 15 y 44 afios, se hospitaliza un 2% del total de enfermos
¥ fallece un 0.1%. Los alimentos involucrados con mayor
frecuencia corresponden a moluscos, platos preparados v
pescados. El hogar es el lugar donde se producen la
mayoria de los brotes transmitides por [os alimentos, v los
principales agentes identificados corresponden a Vibrio
parafiaemelyticus, Salmonella spp, Shiguella spp.
Staphylococcus aurens ¥y Escherichia coli enferotoxigénica.
Las ETA nos imponen serios desafios en los que deberemaos
concentrar nuestros esfuerzos, para aumentar la capacidad
de detectar. investigar ¥ controlar las enfermedades
transmitidas por los alimentos.
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8-1.5 ;Que sucede cuando ocurre un brote de ETA?

Dra QF Eliana Marambio L.

Las enfermedades transmitidas por alimentos [ETA)
deben ser aotificadas a las zutoridades de Salud; sin
embargo, un alte nimerc de brotes de ETA no son
notificadas. las razenes pueden ser muchas... Con el
abjetivo de conocer las causas de esta falta, ademés de
acercarnos un poco mas a la realidad estadistica de esta
enfermedad. se realiza un estudio gue aungue no se abtiene
una informacién completa. &l menos nos permite conocer un
poco mis de las causas reales que pueden causar una ETAC

Actealmente hav muchas interregantes:

Falta de informacidn: Un alto % de brotes no se
informe por desconocimiento de los afectades: no saben
dande acudir, gran parte acude a carabineros, nc siempre
cuardan los restos de los alimentos gue se consumisron.
Par otra parte, se necesita rezlizar el andlisis de los
zlimentos. Si se toma la muestra, no siempre esto se sabe
reafizar; ademds, ainguna duefa de casa o carabineros
dispone de material estérii para la tema de la muestra, por
esta razdn, si se realiza ef andl no tendra valor legal. en
relacidn a fas muesiras bicitdgicas, no hay pesibilidad de
chtenerlas, en algunos Casos son necesarias.

También es necesario recordar fes derechos v
responsabilidad del consumidor. del iatermediario
{vendedor) ¥ del producter.

Esta presentacidn expone les de brotes de ETA de
las dltimes afios, v los agentes cansales mds frecuentes. Se
expone ¥ analizan las causas y posibles propuestas para
disminuir la probabilidad de que se presenten brotes.

Para legrar comprender la responsabilidad del
consumidor es necesario realizar “Programas de Educacicn
en esta area’.

SIMPOSIO 2

BACTERIAL CATABOLISM OF
ENVIRONMENTAL POLLUTANTS

EXPRESSION OF THE HERBICIDE
DEGRADATION TFD GENES: FROM CELLS
TO THE ENVIRONMENT.

8-2.1

Gonzdlez, B.'; Pérez-Pantoja. D.'; Ledger, Th.', De la
Iglesia, R.'; Gonzdlez-Pastor. 1. E* Manzano, M.1;
Gazitiia, C !, de Lorenzo, V.7 & Pieper. D.H..

'Depta. Genética Molecular ¥y Microbielogia. P.
Universidad Catélica de Chile. Chile, Nucleo Milenio
EMBA; *Centro de Astrobiolegia (CSIC-INTA), Spain.
IDivision of Microbiology, HZI. Braunschweig, Germany.

The i genes eacode [h-. kew steps in the degradation of
the phencxvaikanaoi ide I.4-dichl umpmnn\-.-& cetic
acid (2 4-D0. Cupriavidus wecaror IMP134 is a well-known
aromatic compounds degrading strain, wsed to study fd
cenes expression. Efficient degradation of 2.4-D strongly
depend on adeguate gene dosage and transcriptional
regulation of the two i gene clusters present in this strain,
Adequate balznce of the steps producing and consuming
toxic catzbolic intermediates explains these reguirements.
Although this strain uses more than 50 other aromatic
compounds as sole carbon ané energy source, 2.4-D
degradesion is net subjected to catabolic repression by
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aromatic compounds. sugars, or aminoacids. When strain
IMP134 is introduced in soils exposed to 2.4-D. only a slight
increase in 2.4-D removal is observed. This is due to a
significant prtential of the native microbiota to degrade this
herbicide. and also because the introduced strain has poor
survival in soils due %o the presence of soil protozoa. The
potential of soil microbiota to degrade this herbicide agrees
with the presence in the soil metagencmic DNA of an
impressive number of sequence variants of the ifdAd gene.
encoding the first step in the degradation of Z.4-D. The
structure of the bacterial communities, followed by T-RFLP
based on rrad gene sequences, and the diversity of the ifdd
gene vartants, was strongly affected by the treatment with
different phenoxyalkanoic derivatives. These results saggest
gene plasticity in the soil microbial community in response
to the presence of different herbicides that shouwld be
considered in the design and use of bicremediation
procedures,

Work supported by a FONDECYT grant (1070243}, the
MIFAB Milleanium Institute, the DOE-FGI initiative: the
HCA4-CT-2002- 14008 | {ACCESS} Centract of the European
Union, and leanium Nuclews EMBA PO4/POOT-F.

8-2.2 CATABOLIC GENE DIVERSITY IN

POLLUTED ENVIRONMENTS.
Dietmar H. Pieper, Robert Witzig, Beatriz Camara,
Hamdy Ali and Howard Junca

Helmholiz Centre for Infection Research (HZI, Division of
Microbiclogy. Biedegradation Researc Group.
Inheffenstr. 7. D-38124 Braunschweig, Germany

Recent wears have seen tremendous efforts to
understand the natural diversity of biodegradation of
aromatic pollutants, with the aim of exploiting these
findings for bioremediation purposes. These efforts
camprise the analysis of metabolic routes. of enzymes and
genes involved in degradation, of the varizbility and
diversity in given gene families and a detailed
understanding of enzyme mechanisms and substrate
specificity determinants. In addition, approaches to analyze
and assess biodegradation processes have been ~.§‘1ttmﬂ
towards the application of culture-indepencent
methodelogies to characterize natural and engineered
poliutant-degrading microbial associations.

We will report here on novel insights into the microbial
metabolic diversity for arematic pollutant degradation
including representatives of crucial previously
uncharacterized enzyme families and give examples of
msights inte structure-function relationships.

he hroad knowledge acquired using isolated organisms
has allowed us to use colture-independent studies to assess
the diversity and quantity of catabolic genes in response to
pollution, rather than simple changes in community
structure. We will report here on kew catabelic gene
diversity for aromatic degradation in differently polluted
environments and on the identification of novel gene
variants, some of whick give rise to new and unexpected
degradative phenotypes.

However., many surveys are still biased towards gene
families assumed to be important based on “archetype”
strains. To avoiding the circomstantial targeting of a narrow
evaluticnary window, a microarray was designed targeting
crucizl gene families which helps to direct efforts 1o
evoluticnary branches that are being selected. The cutlined
strategy could be implemented for virtually anv geae family
gppropriately represented in the database. and is
complementary to activity-based metagenomic screenings.




SIMPOSIOS 53

§5-2.3 COMBINING FLOW CYTOMETRY AND
PROTEOME ANALYSIS - STUDY OF THE
PHYSIOLOGICAL HETEROGENEITY OF
CUPRIAVIDUS NECATOR.

Claudia Wiacek, Dirk Benndorf, Susann Miiller

Helmholtz-Zentrum fiir Umweiltforschung GmbH - UFZ
Department Umweitmikrobiologie, Leipzig. Germany.

The understanding of functions of cells within
micrebial populations or communities is certainly in need
for existing and novel cytomic approaches which grip the
individuzl scale. Population behaviour results from single
cell performances and is caused by the individual genetic
pool, history, life cycle states and micre-envircnmental
surroundings. Mimicking natwral impaired enviroaments
the  gpaper  shows  that the gram-negative
Betaproteckacterium Cupriavidus necaror dramaticaliv
altered its population heterogeneity in respense to harmful
pherol concentrations. Multiparametric flow cytometry was
used to follow variations in structural cellutar parameters
Izke chromosome ceatents and storage materials. The
functioning of these different cell tvpes were resolved by
ensuing proteomics after the cells spatial separation by celt
serting. finding 11 proteins changed in their expression
profile, among them elongation facter Tu and the trigger
factor. At least a third part of all iadividuals clearly
underwent starving states: however. simultaneously these
cells prepared themselves for entering the life cvele again,
LUsing cyvtomics to recognize individual structere and
function on the microbial scale zepresents an innovative
technical design to describe the complexity of such
systems, overcoming the disadvantage of small cell
volumes and thus to resoive bacterial strategies to survive
harmful environments by altering population heterogeneity.

SIMPOSIO 3

ASPECTOS RELEVANTES AL ESTUDIO
DE DETERMINANTES DE VIRULENCIA
EN ENTEROPATOGENOS

§-3.1 ;SON LAS REGIONES GENOMICAS
EXCLUSIVAS DE SALMONELLA ENTERICA
SEROVAR TYPHI LAS QUE DETERMINAN
SU ESPECIFICIDAD DE HOSPEDERO? (Are
the Salmonella enterica serovar Tvphi exclesive

genomics regions responsible for hosi-specificity 71

Dr. Guido Mora

Universidad Aadrés Bello, gmora@unab.cl

Ef género Salmonella comprende bacterias Gram
negativo intraceiulares facultativas que han sido agrupadas
en dos especies: Salmonella bongeri v Salmonelia enterica.
La especie enterica presenta mas de dos mil serovares, fos
cuales causan enfermedades tales como gastroenteritis,
bacteremia ¥y fiebre entérica, gue pueden afectar a
pricticamente todas las especies animales. Sin embarge,
los distintos serovares presentan an rango varizble de
haspederos, existiendo algunos con la capacidad de infectar
a muchas especies animales, como 8. Tvphimurium, y otras
de cardcter especie-especifico, que es el caso de 5. Tvphi
como patdgeno especifico del ser humano.

Gracias a la secuenciacidn de numercsos serovares de
Salmenella enterica, se ha determinado que poseen un alto
grado de identidad nuclectidica, presentando diferencias en
el 10% del genoma. Estas diferencias explican las
caracteristicas propias de cada serovar, tales como la
especificidad de hospedero. A nivel molecular, la
especializacién de un patdgeno por su hospedero estard
determinada tanto por la adguisicidn como por la pérdida
de ciertos genes, ademds de posibles variaciones en la
regulacidn de aguelizgs secuencias compartidas entre
distintos serovares.

Considerando todos los serovares de Salmonella
enferica, en el genoma de 5. Tvphi encontramos algunas
particularidades como [a existenciz de 10 regiones
gendmicas exclusivas de este serovar v un alto porcentaje
de pseudogenes, es decir, secuencias nucleotidicas gue
presentan codones de wérmino de la traduccion, per lo gque
aungue estin presentes en el genoma no serfan funcionales.

Por lo tante las caracteristicas genotipicas propias de 8.
Typhi dan cuenta de su adaptacién evolutiva para
convertirse en un patdgeno exclusivo del ser humano,
existiendo evidencias experimentales en nuestro laboratorio
que se relacionan con estos mecanismos de especializacion.
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§-32 POLIMORFISMOS EN La ISLA DE
PATOGENICIDAD LEE (LOCUS
ENTEROCYTE EFFACEMENT} DE CEPAS DE
ESCHERICHIA COLI PRODUCTORAS DE
SHIGA TOXINA. (LEE pathogenicity island
polymorphisms oa Shiga toxin producing
Escherichia coli strains)

YVidal, R., Scbarzo. G., Pinchi. M., Valenzuela, P.

Laboratorioc de Eateropatdgenos. Programa de
Micrebiclogia v Micologia. ICBM, Facultad de Medicina.
Universidad de Chile

A diferencia de las cepas de Escherichia coli
comensales, que normalmente colonizan el intestino, las
cepas patogenas diarreogénicas poseen una variedad de
genes de viruiencia que les otorgan la capacidad de
producir infeccion. La maveria de estos factores de
virulencia estan frecuentemente codificados en elementos
genéticos maviles incluyendo elementos autorreplicatives
como plésmidos o fagos, v elementos insertos en ef
cromosoma como 1slas de patogenicidad (IP}.

En el caso de la categoria de Escherichia coli
producteras de Shigatoxina (STEC), los principaies
factores de wirulencia son las shigatoxinas {sfx; ¥ sfxa).
cuyos geres se localizan dentre de un profago. Ademds, un
subgrupo de STEC, E.coli enterchemorrdgica (EHEC).
poses importantes factores de virulencia codificados en una
IP conccide come lecus LEE (del inglés Locus of
Enterocyte Effacement). Las cepas de STEC que portan &f
lecus LEE se caracterizan per producir alteracidn del
citoesqueleto de las células episeliales del intestino, gue
conduce a la desaparicidn de las microveliosidades en el
sitio de adhesién de la bacteria v subsiguiente pérdida de la
capacidad de adsorcidn.

Lz [P LEE presenta un tamafo variable. que va desde
36 kb a [11kb ¥ puede tener diferentes sitios de insercidn
(tRNA 5efC, tIRNA phel’ v t(RNA phell, 1o que da cuenta
de la gran hetercgeneidad de este segmento del
cromosoma. Ademds. es posible reconocer una estructura
constante denominada niclee de 34 Skb organizada en
cince operones pelicistrdnicos. que de acuerdo & nuestros
resultados es ampliamente conservada en cepas 0137, no
asi en cepas no-OL157, clinicamente mids prevalente en
Chile.

Por otre lado, en cepas no-O157, a pesar de presentar
también esta estructura central, existe una organizacion
interna distinta que a su ver es representativa de serotipos
especificos. donde existen marcos de lectura gue codifican
proteinas atn sin funcidn asignada. Lo anterior, enfatiza fa
plasticidad del genoma de STEC y al mismo tiempo
demuestra la diversidad de la [P LEE.

SIMPOSIOS

ASOCIACION ENTRE LA PRESENCIA DE LA
ISLA DE PATOGENICIDAD SHE DE
SHIGELLA FLEXNERI 2A Y LA SEVERIDAD
DEL CUADRO CLINICO DE SHIGELOSIS
(The presence of she-PAl in Shigella flexneri 2a s
associated with severity of shigellosis}

8533

Toro CS., Garav, T.. Niete P., Riguelme P., Zamorano 1.,
Ulloa MT.

Leboratoric de Antibidticos, Programa de Microbtologia ¥
Micolegia. ICBM. Facultad de Medicina, Universidad de
Chile. E-mail: cetoro®@med.uchile.cl

Shigella es un patdgenc intracelular facultative y
agente etioldgico de la shigelosis, enfermedad que presenta
un amplio rango de manifestaciones clinicas gque varian
desde diarrea acuesa leve hasta el sindrome disentérico
cldsico. Las infecciones causadas por Shigella representan
mis de [60 millones de episodios de diarrea al afio en
nifies menerss de 4 2des en paises en desarrollo ¥ mis de |
millén de muertes en todo el mundo. El dnice reserverio
conocide de este paidgene es ] ser humanc. Si bien
Shigelia ne tiene un medele animal que reproduzca la
infeccidn en el ser humano. el emplec de la epidemiologia
moiecular permite establecer asociaciones entre la
presencia de determinantes de virsfencia y las
manifestaciones clinicas producidas en el hospedero. En
nuestre laboratorio hemoes estudiado la asociacidn entre Iz
presencia de genes codificados en la isla de patogenicidad
she ¥ la severidad del cuadre clinico de shigelosis en el ser
humana. A partir de muoestras chtenidas de dos mil casos de
diarrea en pacientes pedidtrices menores de 14 ados, se
ehtuvieron 145 aislamientos de Shigefla. Solo 8BS de estos
correspondieron a casos donde Shigella fue el dnice agente
etinldgico detectado v que contaron con ia informacidn
clinica requerida. El andlisis de los resultades mestré gue
5. sonned seoasocia a cuadros clinicos leves a moderados,
en tanto que 8. flexnerd serotipo 2 se asocia a los cuadros
més severos, que incluso requieren hospitalizacién. Se
puda establecer que la presencia del gen ser-J, que codifica
ta enterotoxina ShET-1. contribuve a que el cuadro clinico
sea mds severo, Este marcadoer estd codificado en la isla
she. no presenta variaciones genéticas entre las cepas
estudiadas mediante DGGE v esti presente selo en cepas
de 5. flexneri 25, Por otro lado, no chservamos asociacidn
entre la severidad del cuadro clinico con la presencia de
ctros marcadores genéticos codificados en la isla she
(genes sigA v hel). Estos marcadores no solo se encuentran
en &, flexneri 2a, sino también en una variante de dicha isla
presente en 5. sonned. De esta forma, nuestros resultados
sugieren que genes codificados en [a isla she juegan un rol
importante en la severidad del cuadro clinice de shigelosis,

Financiamiente: Provecto FONDECYT
Proyecto Anitlo ACT 08,2006,

1040539 v
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§-34 EL LIPOPOLISACARIDO DE SHIGELLA
FLEXNERI 2A: UNA MOLECULA
SORPRENDENTE (The Skigelia flexneri 2a
lipopolvsaccharide: an amazing molecule).

Contreras, I.. Martinic. M., Zaldivar. M.. Bravoe, D.,
Hoarz, A.. Alvarez, S., y Carter, J.

Facultad de Ciencias Quimicas ¥
Universidad de Chile. icontrer@uchile cl

Farmacéuticas.

Shigella comprende un grupe de bacilos Gram-
negativo, patdgenos intracelulares facultatives, causantes
de Ia shigelosis en el hombre. La especie 8. flexneri es
endémica en los paises en desarrolle v causante de la
mayor maortalidad. Nuestro trabajo ha investigado la
regulacion de fa biosintesis del pelisacirido O (Ag0)1 del
lipopolisacaride (LPS) en 5. flexnerd v su participacidén en
la infeccion. §. ffexneri 2a 2437T presenta una distribucién
bi-modal del AgO. con dos largos preferentes de cadena:
una corto {S-Ag0) controlade por el regulador cromoesomal
WzzB v une largo (VL-AgO) controlado por el regulador
plasmidial Wzz 5., En esta presentacién mostramos gque
la sintesis y distribucion modal del AgO se regula en forma
diferencial por la fase de crecimiento: mientras el S-AgQ
permanece relativamente constante, el VL-AgO aumenta
durante el crecimiento bacteriano. Este aumento se
correlaciona con una mayor expresién del antiterminador
transcripcionz] RfaH, lo que preduce un incremento en los
niveles de la polimerasa del AgO. Wzy, en fase
estacionaria. Los niveles de Wzy son claves no solo para la
polimerizacién, sino también para la correcta distribucicn
madal del AgO. Nuestros dates también demuestran una
regulacidn fase-dependiente de la expresién de ambos
reguladeres del large de cadena. aungque esta es
irdependiente de RfaH. Con objeto de analizar si la
regulacidn diferencial del AgO afecta una etapa clave de la
infeccidn se determind la resistencia al suero de la cepa
silvestre ¥ mutantes en WzzB y Wz yq.. La cepa silvestre
¥y la mutante AwzzB mostraron una similar resistencia al
suero humano, la gue fue mayor en fase estacionaria. En
camhic, la mutante Awzz ys > fue muy sensible a la accian
Iitica del complemento. Ademdas. estudiamos la
participacidn del AgO en la resistencia al pH dcide,
demostrando gue el 3-Ag0, pero no el VL-Ag0. contribuye
a la resistencia a esta condicidn. En conjunto, nuestros
resultados sugieren que el balance entre Wzy, WezzB v
Werge: es clave para definir la distribucidn maodal del
AgO ¥y apuntan a la importancia de una regulacidn
diferencial del AgO de §. fTexneri durante fa infeccidn.

Financiamiento: Proyecto ACT 082006

SIMPOSIO 4

MICROORGANISMOS DE AGUA DULCE
Y AGUA SALADA: DESDE LA ECOLOGIA
A LA BIOTECNOLOGIA

5-41 SEDIMENTOS MARINOS: DIVERSIDAD
MICROBIANA Y BIODEGRADACION (Marine

sediments: microbial diversity and bicdegradation)

Ramén Rossellé-Mora!, Ana Sudrez-Sudrez', Arantxa
Lapez-Lopez!. Antonio Tavar®

Marine Microbiology Group® and Marine Chemistry
Group® of the Institut Mediterrani d'Estudis Avancats
{IMEDEA: CSIC-UIB), Esporles. Spain.

Marine micrebial ecology has suffered an important
development due to the application of molecular techniques
to the understanding of the community structures and
dyvnamics of autechthonous microbiota. FISH, clone
libraries, DGGE, among others, helped in the discavery of
the potential kev players in sediments that by the use of
traditional culture techniques remained unknown. For
example, the high abundance of members of Bacreraideres
in anaerobic sediments was unexpected, and for them a
fermentative metabolism had been hvpothesized. Ancther
unexpected finding was the presence of Arcobacter spp.
which may act as an indicator of the suboxic - anoxic
transition.

The marine microbiclogy and the marine chemistry
groups of the IMEDEA had started mesocosmos studies to
understand the capability of the awtochtonous marine
sediment microbial communities te  undertake
bioremediation of crude oil. The experimental field had
been the coastal carbonated sediments of the Balearic
Islands, a very sensitive ecosvstem submitted to the
antropogenic pressure of tourism, fisheries, and other
human activities related to the exploitation of the marine
resources. Several experiments had been prepared in situ
combining the use of Maphthalene or crude oil as
contaminants, and several biostimulation conditions. The
change in the microbial communities had been followed by
means of melecular techniques as FISH, CARD-FISH.
clone libraries, and most probable numbers of the
culturable fraction. In addition. dynamics of several metal
species composition, DIC, and sulphate reduction rates had
been done to complement the biological parameters. During
the meeting the latest results on the microbiota and its
community dvnamics will be presented.
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DIVERSIDAD FILOGENETICA k)
FUNCIONAL DE MICROORGANISMOS
MARINOS EN ZONAS DEFICIENTES DE
OXIGENO (Phviogenetic and functicnal diversity
of marine microorganisms in oxygen-deficient
Zones|

S-4.2

Osvaldo Ulloa

Departamente de Oceanografia. Universidad de
Concepeian, Concepeidn, Chile. oufloa®@ profe.udec .cl

E! los altimo afos, auestro grupo ha estado estudiando
las comunidades microbianas de la columna de agua
asociadas a aguas deficientes de oxigeno en el Océano
Pecifico Sudoriental. Nuestre objetivo es tratar de entender
cuales son los principales microorganismos involucrados
en los ciclos biogeoquimicos gque ocurren estas aguas y qué
estrategias metabélicas estan utilizando. Para elio,
combinamoes técnicas de citometria de flujo. moleculares ¥
aproximaciones biogeoquimicas.

La mayor parte de nuestre trabajo. hasta el momento,
se ha focalizado en conocer la diversidad bacteriana en
general ¥ los microbios capaces de realizar fotosintesis
axigénica, come las cianobacterias. v aguelles involucrados
en el cicle del nitrégeno. como las bacterias
desnitrificantes, nitrificantes, arammox v fijadoras de
nitrdgena. Sin embargo. también hemes comenzado a
investigar la diversidad arqueana y picoeucariontes. En
cada caso. estamos encontrando gue las aguas deficientes
de oxigene albergan comunidades micrebianas propias —en
muchos casos con supuestos nuevos linajes ain sin
cultivar— va sea desde una perspectiva filogenética o
funcional.

S4.3  LAS CIANOBACTERIAS DE AGUA DULCE:
UN MODELO PARA ENTENDER LA
BIOSINTESIS DEL VENENO PARALIZANTE
DE MARISCOS {The freshwater cyanchacteria: a
model to understand the biosvnthesis of Paralytic
Sheilfish Poissening Toxins}

Visquez, M. Stucken K.. Murillo A, Soto K, John LI,
Cembella A, Gloeckner G.

(Dpio. Genética Molecular y Microbiologiz, P. Universidad
Catdlica de Chile: Nucleo Milenio EMBAD.

Las Floraciones de Algas Nocivas (FANs} registra
en Chile desde 1972, se han hecho cade ver mis
frecueates. En 2l ambiente marino las FANs son
producides principalmente por el dinoflagefado
Alexandrivm catenella, productor del venena paralirante de
marisces (VPM), El WPM agrups & mis de 2D compuestos.
tedes endlogos de saxitoxina (STX). que bloguean los
cenales de sodio dependientes de wveltaze preseates en
neuronas v tejido muscular ée vertebrados sepericres. En
aguas dulces, en diversos sitics en ¢l munde, se han
detectado cignobacterias gue producen STX v sus andlogos,
en cantidades inusvaimente altas. Las especies de
cianchacterias productoras de STX son Aphanizemenci
flosaguae, Anabaena circinalis, Lynghva wollef,
Plankrarhrix y Cvlindrospermopsis raciborskii.

La ruta biosintétice de STX no ha sido descrita, ni se
han descrito genes refacionados con elia en ninguno de fos
organismes producteres. Debide a las compleiidades
cénicas de los dinoflagelados, hemos elegide como modelo
de estudio a la especie Cxlindrospermopsis raciborskii, En
esta especie existen cepas que producen ya sea STX o

cilindrespermopsina (CYL), o bien no producen ninguna
toxina. Nuestro laboratorio dispone de la cepa DY de C.
raciborskii v determinamos que produce STX. GTX2/3

3 y deSTX. Este es un perfil de produccidn de
r al obhservado en cultivos de dinoflagelados
téxicos. Disponemos también de fa cepa CS-305 productora
de cilindrospermopsina ¥ hemos desarrollado un protocolo
de trabajo para axenizarlas v tener un DNA secuenciable.
Ea colaberacién con el grupe del Dr. Allan Cembella
{Bremerhaven) v ef Dr. Gernot Gleeckner (Jena) fue
posible iniciar 1a secuenciacidn del genoma completo de las
cepas D9 v C8-303. Los resuitados actuales v las
perspectivas futuras en esta drea se discutird en detalle.

1050433 v Micleo Milenio

S-4.4 APLICACIONES BIOTECNOLOGICAS DE LA
INTERACCION BACTERIA-MICROALGA
{Biotecnological aplications of microalgal-bacterial
interaction)

Carlos Riquelme S.

Laboratorio de Ecologia Microbiana, Departamento
Acuicultura, Universidad de Antofagasea.

E! concepto de anille microbiane introducide por Azam
et al. {19837 cambid notablemente el rol que tienen los
microorganismos en los ecosistemas acuidticos. Este
concepto plantea la importancia de la interaccién bacteria-
microalga come componentes bdsicos del ecosistema.
propeniendo que las bacterias no selo son recicladoras de
la materia orgdnica, sino que ademis tienen la capacidad de
absorber notrientes desde el ocdano y hacer circular estas
fuentes de carbono mediante diversas interacciones
ecoldgicas con los otros componentes del plancten. Las
interzccienes bacteria microalgas pueden ser de
conperacian o antagénicas, en el presente trabajo se revisa
el conocimiento generado sobre la dindmica de las
interaccicnes bacteria-microalga en ambientes marinos v
dulceacuicelas, definiendo ses posibles aplicacienes. En
particular se egjemplifican diferentes interacciones
especificas bacteria-diatomeas evidenciadas a nivel de
laboratoric ¥ su posterior escalamiento a sistemas de
produccidn masive para su uso en la industria acuicola.
También se entregarin antecedentes del papel benéfico que
pueden tener las bacterias en la optimizacidn del cultiva de
microalges productoras de dcidos grasos poliinsaturados v
kiohidrocarburos.,

Financiamiento FONDEF DO311132 v DI4EI2S]
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SIMPOSIO 5

AVANCES EN VIROLOGIA MEDICA

8-5.1 VIRUS DE HEPATITIS C; ]DE?’JT%F[CACI(‘}?\T
DE UN POSIBLE BLANCO TERAPEUTICO.

Barria MI.'. Vera-Otdrola 1.}, Ledn U.!, Gonzdlez A7,
Marsac D.!, Vollrath V', Pérez-Acle T%., Soza A2, Lipez-
Lastra M.!

1} Laboraterio de Virologia Molecular. (2} Departamento
de Gastroenterologia, Facultad de Medicina, {3) Centro de
Bivinformética (CBUCH, Facultad de Ciencias Biolagicas,
Pontificiz Universidad Catélica de Chile.

La infeccidn por el virus de la hepatitis C (HCV es un
problema de salud pablica glebal. La Organizacidn
Mundial de la Salud estima que mis de 170 millones de
personas estan infectadas. constituyendo la primera causa
ce morbilidad hepitica en los paises cceidentales. Chile no
estil ajeno a esta realidad, siendo la infeccidn por HCV una
de las principales causas de trasplante hepitico.
Actualmente ne existe vacuna centra el virus y el
tratamiento mds efectivo consiste en la administracion de
peginterferdn en combinacién con ribavirina. HCWV,
miembro de la familia Flaviviridae, es un wvirus con
envoltura cuyo genoma es de RNA de hebra simple con
polaridad pasitiva. HCV replica principalmente en
hepatocitos; sin embargo, hay evidencias que sugieren la
existencia de sitios de replicacidn extrahepitica
especificamente en células mononucleares de sangre
periférica (PBMCi. El objetivo de este estudio fue
determinar: (13 la presencia de RNA viral en los PBMC de
pacientes infectades: (2) la distribucidn de guasiespecies
virales en plasma v PBMC. (3} caracteristicas funcionales/
estructurales de los IRES de asilados virales presentes en
plasma v PBMC. Los resultados establecen la presencia de
RNA de viral en los PBMC. Demuestran la existencia de
diterencias genéticas entre los virus aislados en plasma v
PBMC. Describimos. ademés. las caracteristicas
funcionales/estructerales de IRESes virales aislados desde
plasma y PBMC. Identificamos. finalmente, una regidn dei
IRES critica para su actividad ¥ proponemos su uso como
un nuevo blance potencial para desarrolle de antivirafes
inkibidores la sintesis de proteinas viral.

FONDECYT 1050782, JEAI-IRD. MLL, DM son
miembros del Nicleo Mileric de Inmunologia e
Inmunaterapia. MIB es becaria IRD, JV-0 es becario
MESESUP-USACH.

8-52 V¥IRUS-HOST INTERACTIONS AND HIV-1
RENA TRAFFICKING. POTENTIAL TARGETS
FOR THERAPEUTIC INTERVENTION.

Andrew J. Mouland

HIV-1 RNA Trafficking Laboratory, Lady Davis Enstitute
for Medical Research & McGill University, Montréal,
Québec. Canada.

Heman immunodeficiency virus type 1 (HIV-1} is a
lentivirus that causes a debilitating and eventual fatal
acquired immunedeficiency syndrome [(AIDS). 40-
on people worldwide are infected with HIV-1 and
in Chile. sbout 27.000 people live with HIV-1/AIDS. As an
obligate parasite, HIV-1 uses host cell proteins and the
major machineries of the cell to its advantage. Currently
available drugs target specific processes of the HIV-1
replication cycle including viral entry and fusion, reverse
transcription of the viral RNA genome and wviral
maturation. These drugs have been instrumental in
maintaining and enhancing the guality of life and life
expectancy of infected individuals. Howewver, HIV-1's
abality to adapt leads to seguence wvariation in the wiral
genetic material and the inevitable development of
resistance to most drug therapies. Thus, there is an urgent
need to identify new therapies to stop HIV-1.

Mew strategies have provided some optimism for the
possibility of a new generation of anti-viral compounds in
the fight against HIV-1 infection. These include the
targeting of viral assembly processes and in particular,
blocking critical virus-host interactions. These new results
provide a strong impetus to fully understand the molecular
mechanisms underlying host cell interactions with HIV-{
proteins and RNA.

In cur lab we focus eon intracellular transport
mechanisms of the HIV-1 genomic RNA and how they
impact on HIV-1 gene expression and pathogenesis. We
have uncovered that several host cell RNA-binding proteins
are co-opted by HIV-1 to ensure the delivery of its RNAs
to the cyteplasm and then into the vires. Most models of
RNA trafficking describe regulated trafficking of an
mRNA to a particufar site in the cell. What differentiates
cellular RNAs from retroviral RNAs, like that of HIV-1, is
that the final destination is not a cellular compartment but
is inside the viral core. Furthermore, HIV-1 must precisely
select 2 copies of the genomic RNA for each newly
assembled virus to ensure infectivity. Thus, HIV-I also
needs to highly orchestrate this event. I will describe cur
lztest resuits on how HIV-1 co-opts the functions of the
host proteins. Staufen and hnRNPs as well as the cell's
vesicular trafficking machinery te achieve these trafficking
events during the HIV-1 replication cvele. Travel expenses
funded though FONDECYT 7070200,
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§-53 IDEAS SOBRE LA MORFOGENESIS DE
ROTAVIRUS

Barra, M., Véasquez del Carpio. R. Bar-Magen,T. Ricardo,
AL v Spencer, E.

Laboratorie de Virologia Facultad de Quimica ¥ Biologia
Universidad de Santiago de Chile.

La particula de rotavirus contiene 11 segmentos de
RNA de doble hebra, que estan al interior de tres capsides
concéntricas de proteinas. Durante el proceso de
replicacién viral se ha determinado que la morfogénesis
ocurre en dos compartimientos celulares. La replicacidn del
genoma v la sintesis de las dos cdpsides mds internas
ocurre a nivel citoplasmético en organizaciones gue reciben
el nombre de viroplasmas. estas sen organizacienes de alta
densidad que contienen RNA viral de simple ¥ doble hebra.
proteinas virales estructurales y no estructurales. Un vez
que se forma la denominada particula de simple cubierta o
doble cipside se produce la migracidn de esta nuoeva
particula al segundo compartimento que es interior de
vesiculas membranosas donde adquiere la tercera capside,
lo que la convierte en una particula viral infectiva. Uno de
los aspectos gque ha despertado gran interés por estudiar es
determinar: ;Cémo se produce la seleccidn de cada vno de
los once segmentos para formar la particula viral® v ;cudl
es la relacién que existe en replicacién del genoma viral ¥
generacion de la cdpside? Se ha determinado que el proceso
de replicacion del genoma gue se ha llamado a la sintesis
de la hebra negativa ocurre utilizande como templado el
mRNA viral que se convierte en RNA de doble hebra, en
células infectadas gue es concomitante con el comienza del
armado de la cépside més interna. El estudio de las
particulas revela que para generar las particulas se requiere
de la polimerasa viral (VP11 la proteina mayer de la
cipside interna {VP2). la guanililtransferasa (VP31 y dos
proteinas no estructurales (NSP2 ¥ NSP3). Estas dos
proteinas son respensables de la formacidn de viroplasma v
tienen varias actividades incluvende una actividad ATPasa,
de proteina guinasa ¥ de capacidad de unidn tanto de RNA
de simple como doble hebra, esta dltima actividad puede
ser caracterizada mediante el uso de microscopia de fuerza
atdmica. Sin embargo. lo mas critico en este proceso es la
seleccion de cada mRNA. Hemoes estudiado con ese fin, el
posible rof gue cumple la secuencia 37 de cada mRNA gue
pese a ser similar resulta Gnica para cada segmento y el
sistema de polimerasa reconoce esa secuencia. El estudio
de la regidén terminal la presencia de dos motivos uno es
una secuencia CCA- v la otra es una regidn con un alwo
grado de estructura secundaria. La modificacidn o la unidn
de secuencias complementarias inhibe el proceso se
sintesis. En esto se asocia a la actividad de la polimerasa
viral ya gue el resto de las proteinas si bien unen ENA no
le hacen en ferma especifica. En la actualidad al igual que
para otros virus el mecanismo de seleccicgn de templado
sigue sieade desconocide. Financiado per proyecto
Fondecyt 1050002,

SIMPOSIOS

SIMPOSIO 6

ENFRENTANDO DESAFIOS EN LA
ACUICULTURA

§-6.1 PERSPECTIVAS DEL USO DE BACTERIAS
DEL TRACTO DIGESTIVO DE HERBIVOROS
PARA LA INCORPORACION DE VEGETALES
EN ALIMENTOS PARA SALMONIDOS.
(Bacteria isolates from herbivorous fishes: potential
applications to improve vegetables ingredients of
salmon food}.

Romere J., Navarrete P, Mardones P.. Opazo R, Riveros
M.. Karaciclo A., Higueras G., Espejo R.T.

Currently Chile is among the leader salmon producers
worldwide. The main products are Atlantic salmon, coho
salmon and rainbow trout. Among the important issues for
the salmon farming induostries are to become more
sustamnable, to reduce feeding costs, to contrel mortalities,
to  decrease envirenmental impact and improve
campetitiveness. In the salmon industry, feed is one of the
maost significant elements in the cost structure. near o
S0% . To reduce costs, alternative protein sources have been
proposed. Soybean meal is the most studied because of its
commercial advantages and availabilitv. However. soyhean
meal contains several antinutritional factors, because they
can alter digestion znd nutrient absorption in the salmon
intestine. To improve nutritional properties of soybean
meal, we praposed the development of a biotechnolegical
process based in the metabolic activity of some bacteria
derived from both herbivorous wild fishes and reared
saimonids. [solation strategy was intended to obtain lactic
acid bacteriz because of their safety reputation. Trough
culture and 165 rDNA segquencing, we identified 37
bacterial isolates: 15 Carnobacrerium and 2 Lacrobacillus
from Aplodacivius punctarus and 12 Carnebacrerivm and
28 Lactococcus lactis from Onecorhyrchus mykiss. We
tested phenotypic properties: amylase, lipase and protease
secretion. salt tolerance, optimal temperature and growth
an raffinose. 93% of the Carnobacterium from A, puncratus
secreted protease and 100% of the L. faceis from trout
produced amylase and pretease. All iseclates except
Carrobacferium from trout tolerated 3.5% salt. The
optimal temperature for all isolates was 37°C. RFLP of 165
aad ITS. AP-PCR aad Direct Genome Restriction Analysis
were used to obtain genctvpic characterization of the
isolates. Notably, we found 3 Carnobacterivn and 3
L daeeis from trout that growth in a medium with raffinose
as the sole carbon source. These strains are candidates to
be part of a bioprocess leading to reduce some
oligosaccharides present in soybean meal. Simultaneously.
some of these bacteria were proposed as probiofics to he
incorparated in salmon pelleted feed. We evaluated
istence in the gut by detection after PCR-TTGE
s of feces. We found that Caracbacterinm strain AK
was persistent in salmon gut, as it was detected in feces
even twa weeks after the end of feeding with prebiotics.

INNOVA-CORFODSCTAPPT-0/FONDECYT1061121
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5-6.2 PATOGENOS BACTERIANOS EMERGENTES
EN LA SALMONICULTURA CHILENA:
ESTUDIOS PARA EL DESARROLLO DE
¥ACUNAS (Emergent bacterizl pathogen in
Chifean salmoniculture: studies to develop vaccine)

R. Avendaiio-Herrera

Laboratorio de Investigacidn v Desarrollo. Veterquimica
Ltda. ravendano@ veterquimica.cl

El crecimiento exponencial que ha experimentade la
salmonicultura chilena durante la dltima década, se
fundamenta no solo en €] aumento del ndmero de empresas
dedicadas a esta actividad, sino también en el incremento
de fa densidad de peces en los sistemas de cultivos: esto es
una de las cavsas mis habituales de la aparicién de
numerosas patologias, entre ellas ¥ de forma particular,
enfermedades infecciosas de origen bacteriano. Estos
patdgenos han sido denominados emergentes debido a que
mayeritariamente son microorganismos de otras zonas
geogrificas, introducidos a Chile como nuevos agentes
etioldgices, entre los cuales podemos sefialar
Flavabacrerivm psvehrophilum, Aeromona salmoni
atipica, Vibrio ordalli, Streprococcus phocas v mis
ecientemente Francisella sp. v Vibrio anguillarum.

A través del provecto de investigacion CONICYT-IPC
019, que se desarrolla en la empresa Veterquimica v
culmina en marzo de 2009, se busca mediante el estudio de
las caracteristicas fenotipicas. morfoldgicas, antigénicas v
genéticas de los patdgenos bacterianos que afectan a los
salmdinidos durante las etapas de esguin v engorda,
desarrollar vacunas y programeas de prevencidn que
permitan disminuir les brotes en las empresas
salmonicultoras. Ademds. se orienta a optimizar e innovar
algunos métodes de diagndsticos que permitan una ripida v
precisa identificacién de estos microorganismos patdgenas.

Por tanto, en el presente trabajo se describirin las
caragcteristicas clinicas de las enfermedades, los estudios
antigénicos v moleculares llevados a cabe hasta el
momento para profundizar en el conocimiento de los
aislades chilenos, asi come las medidas encaminadas para
la prevencidn de estas enfermedades. Esta informacién es
ia base de la elzboracidn de actuales y futuras herramizntas
sanitarias preventivas, las cuales se encontrarin a
disposicidn de las empresas cultivadoras bajo las normas de
registro ¥ control reglamentariao.

S5-6.3 ESTRATEGIAS DE COE\'TRQL DE
INFECCIONES VIRALES EN SALMONIDOS
Ana Maria Sandino

{Facultad de Quimice ¥ Biologia, Universidad de Santiage
de Chile; Diagnotec) . Resumen no disponible

§-6.4 DISPERSION OCEANICA DE LAS
EPIDEMIAS DE VIBRIOMOceznic spreading of
Vibrio epidemics)

Jaime Martinez Urtaza

Institute de Acuicultura, Universidad de Santiago de
Compostela Espafia.

Las infecciones causadas por Vibrio parzhaemolvticus
han sufrido una constante expansién durante los dltimos
afios v han alcanzado regiones geogrificas como Chile,
Alaska o Espafia. en donde apenas se habian detectado
historicamente. A pesar de los numercsos estudies
efectuados a raiz de la aparicidén de estos brotes de
infeccidn, muy poca informacién se dispone sobre los
mecanismos que han promovido la aparicidn de estos
patdgenes en zonas fan remotas del planeta con
condiciones adversas para la proliferacién de estos
microerganismos. Lz integracidn de la informacién
ambiental con los datos epidemioldgicos existentes en estas
zenas ha permitide identificar el movimiente de aguas
ocedni como uno de los posibles mecanismos de
dispersion de estos patdgenos a nivel global. Un patrén de
dispersidn ocednica ha sido observado asociado a la
aparicidn de los brotes de infeccidn por V.
parahaemoiyticus detectados en Espafia en 1999 v 2000,
Similares condiciones han podido establecerse durante la
propagacicén de infecciones causadas por el clon pandémico
de V. parahagmolyticus a lo largo de lz costa de Perd en
1997 Los resultados de estas investigaciones han permitido
identificar el movimiento de masas de agua ocednicas como
un vehiculo eficaz para la dispersién de las enfermedades
causadas por las especies de Vibrio desde sus reservarios
naturales. Sin embargo, todavia queda por dilucidar las
condicienes ecoldgicas ¥ bioldgicas que favorecen este tipo
de desplazamientos cuyo conecimiento seria bdsico para
poder entender la dindmica epidémica de estos patégenos a
nivel.
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SIMPOSIO 7

INTERACCIONES
MACROMOLECULARES EN LA
DIVISION CELULAR,
RECONOCIMIENTO DE TRNA Y
FORMACION DE AMILOIDE EN
BACTERIAS

§-7.1 COMO FUNCIONA EL PROTO-ANILLO DE
DIVISION CELULAR.

Miguel Vicente!. Jestis Mingorance!, Germin Rivas?,
Marisela Vélez® v Paulino Gamez-Puertas”,

1: Centroe Nacional de Bictecnelogia,
imvicente@cnb.uvam.es); 2: Centro de Investigaciones

=

Bioldgicas: ¥ 3: Centro de Biolegia Molecular Severo
Ochoa. CSIC. Madrid, Espafia. 4: Hospital Universitario La
Paz. Madrid, Espafa. 5 Institute Nicolds Cabrera, UAM.

Madrid, Espafia.

En E. coli los elementos del divisoma se ensamblan
para formar un anillo de divisidn siguiende unas pautas que
incluyven etapas cencertadas ¥ otras secuenciales [Vicente
and Rice, 2006. Mal. Microbiol. 61: 5-8), La etapa inicizl
consiste en el ensamblaje cencertade de tres proteinas
esenciales, FisZ. FisA y ZipA para formar un proto-anillo.
FisZ es una GTPasz con homolegia cen Tubulina ¥ FisA es
una proteing de la familia de Actina que une ATP. ZipA se
encuentra en los principales grupos de bacterizas Gram-
negativas patdgenas. Mientras que FisZ es una proteina
citoplismica, FisA y ZipA son preteinas localizadas en la
membrangz interna v para que FisZ pueda formar el anille se
necesita que esté presente al menos una de las dos.

Pese a su homelogia con Tubulina, fas propiedades de
FisZ son muy diferentes, en especial en cuanto s proceso
imerizacidn. a la unidn e hidedlisis del nocledtido ¥
cto de los cationes sobre el sitio catalitice que dotan
al pelimere de FisZ de una gran plasticidad (Ta Letal,,
206, FEBS Lerr. 5800 4941-4946). La reconstruccion de
pelimeros de FisZ sobre bicapas lipidicas corrobora gue.
con el concurse de ZipA, Fis? se ensambla formando
estructuras simileres & las gue se forman en medios
aglomerados sin necesidad de repmduu' la aglomeracidn.
Los palimeros de FitsZ muestran as mo una tendencia a
curvarse segin aumenta ¢l ndémero de mondmeros que se
incorporan v su curvatura ejerce una fuerza gue podria ser
uno de los componentes de la constriccidn de la membrana
ar.

La ausencia de Fi1sZ blogquea la formacidn del prote-
anille e impide el ensamblaje del resto de las proteinas
conecidas del divisoma. Para que el proto-anilic se
manterga hasta el final de fa divisidn se necesita gque haya
un aporte continng de energia (Rueda er af. 203, J.
Bacteriol. 185: 3334-3351), posiblemente por la necesidad
gue los pofimeros cen GDP ne son estables.
Asi ectado gue los anilles, inciuse les que
progresan mis alli de la etapa proto-anillo. ao son estables
si se elimina la proteing FrsN. una proteina que se extiende
desde el citoplasma al  peptidoglicanc ¥ gque
peraddjicamente es 1a ditima que se ensambla. En este caso
la zusencia de FisN viere seguida del desmerenamiento del
:mil]o siguiende un orden inverso al seguido durante el

de GTP, va
rismo hemos det

8-7.1 INTERACCIONES LATERALES EN
POLIMEROS DE FtsZ {Lateral interactions in
FtsZ polymers}

Yen C"ﬁiz‘. I, Garcés, A. Rivas, 1.A..
Brunet. 1., Lagos R. v Monasterio, O.

Mascayane M.,

Laboratorio de Biclogia Estructural vy Molecular,
Departamento de Biologia, Facultad de Ciencias.
Universidad de Chile.

La division de la célula de E. cofli, requiere de la
formacidn, en la mitad longitudinal de la célula. de un
comple;o proteico llamade divisoma. dende ocurrird la
septacidn celular. El ensamblaje del divisoma se inicia con
la formacién del denominado proto-anille donde un
polimero de FisZ se ancla a la cara interna de la membrana
citoplasmdtica por medie de las proteinas ZipA v FisA.
Agn se desconoce su estructura. La pelimerizacion in vifro
de FisZ muestra la formacicn de filamentes dobles, donde
la superficie del dominic amino de un filamento se asocid
lateralmente en paralelo con la misma superficie de otre
filamento. Estos a su vez interactian lateralmente de
manera antiparalela por la superficie del dominio carboxile
parz producir liminas. Estas interacciones se inducen por
calcio v ZipA, entre otros agentes. Los resultados de
bioinformdtica muestran gue la interaccion lateral
secuencial entre la superficie amine de FisZ en un
filamento con la superficie carboxile de otre Glamento
tamhién es posible. La interaccidn longituding]l durante la
formacidn de los filamentos induce fa actividad GTPdsica
de FrsZ la cual es inhibida por fa formacicn de Jiminas. Se
han postulade dos modelos para explicar la inhibician. 1.
La formacion de hojas disminuve el nimere de filamentos
cortos ¥ como el intercambio de GDP por GTP depende del
intercambic de mondmeros en los extremos de los
filamentos este disminuye; 2. En las hejas se bloguean les
sitios laterales de intercambio del nucledtido. Para
confirmar cudl es el mecanismo utilizamos DAPL v ZipA
para inducir ldminas y encontramoes que DAPL inhibe la
actividad GTPasica ¥ ZipA no tiene efecto. Comparamos
estos resultados con la formacidn de hojas en presen
ZipA v observamos que DAPI inhibe la actividad GTP
de estos polimeres. Estos resultados apoyan el segunde
mecanismo donde el intercambio se produciria en forma
lateral a lo largo del polimero. La dindmica de formacidn
del proto-znilio serd discutida en términos de la actividad
GTPFisica.

Financiado por FONDECYT 1030677
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§-7.3 FORMACION ¥ RECONOCIMIENTO DEL
GLUTAMIL-TRNA EN LA BIOSINTESIS DE
PROTEINAS Y DE TETRAPIRROLES. (Glu-
tRNA formation and recognrition in the biosynthesis
af proteins and tetrmapyrroles)

Asszal Katz. Merlv de Armas, Gleria Levican, Carclina
Inostreza. Patricie Valenzuela y Omar Orellana.

Programa de Biologia Celfular y Melecular. ICBM.
Facultad de Medicina, Universidad de Chile. Casilia 70086,
Santiago 838-0433, Chile corellan@med.uchife.cl.

La traduccian fidedigna del mensaje genético requiere
la presencia en el ribosoma de los aminoacil-IRNA
correctamente aminoacilades. Estos deben interaccionar de
manera precisa con el coddn correspondiente en el RNA
mensajero. Esta aseveracidn lleva implicita una serie de
procesos celulares gue incluven interacciones especificas
entre RNA ¥ protefnas. En esta presentacidn se discutirin
algunas de [as estrategias que han desarrollado las células
para asegurar la especificidad de la formacian de los
aminoacil-tRNA v algunas funciones adicionales de los
componentes invelucrades peniende énfasis en las
interacciones especificas entre proteinas y dcidos
nucleicos.

Hasta antes de la era gendmica se pensaba que en todos
los organismos existian veinte aminoacil-tRNA sintetasa
[AaRS). una por cada aminedcido. Hov sabemoes gue
existen 22 aminodcidos codificados genéticamente (se
incluven selenocisteina y pirrolisina) ¥ que muchos
arganismos carecen de algunas de la AaRS candnicas. En
este contexto, surge la pregunta jodmo resuelven las
células la carencia de algunais) AaRS? Se analizari el caso
de la formacidn de glutaminil-tRNA (gin-tRNA) v de
asparraginil-tRNA va gue en muchas bacterias v en arqueas
no existe una GlaRS ni una AsnRS, las enzimas que forman
directamente estos aminoacil-tRNA. En contraste. en estos
organismos existe una via indirecta que ocurre en dos
etapas con la participacién de una GluRS v/o de una AspRS
no discriminantes, gue pueden amincacilar mds de un
tRMNA, ¥ de una amidotransferasa dependiente de IRNA gue
aseguran fa cerrecta aminoacilacidn del t(RNA. En la
mayoria de fas bacterias, en todas las arqueas ¥ en los
cleroplastos, el glutamil-tRNA ademds es el sustrato para
la formacicdn de los tetrapirroles {hemo, clorofila, eic}. Se
ha pestulade de la  formacién de complejos
multimeleculares entre las diferentes proteinas estarian
mvoelucrados en la especificidad de la reaccidn de
aminoacilacian ¥ en la destinacidn del glotamil-tRNA para
fas diversas funcicnes que desempenda.

Financiado por Fondecyt, Conicyt, DAAD v Universidad
de Chile.

S-7.4 FORMAC](‘}N’ DE FIBRAS TIPO AMILOIDE Y
REGULACION DE LA ACTIVIDAD
BACTERICIDA DE LA MICROCINA Ed492.
(Formation of bacterial amvloid-like fibrils and
regulation of the bactericidal activity of microcin
E492}.

Marin, M., Mercade, G.. Garcia, V.. Monasterio, O,

Lagos, R.

Departamento de Biologia. Facultad de Ciencias,
Universidad de Chile, Casilia 653, Santiago. Chile.
ralagos@uchile.cl

La microcina E492 es wna péptido antimicrobiano
producide per K. prewmoniae RYC492 que presenta
actividad bactericida sobre varias cepas de la familia
Enferobacteriaceae, ¥ que también actia como toxina en
algunas lineas tumorales humanas. Esta bacteriocina es
secretada en des feormas: una medificada post-
traduccionalmente ¥ una forma ne modificada. La actividad
bactericida se cbserva en la microcina producida en fase
exponencizl de crecimiento, v la desaparicidén de la
actividad en fase estacionaria se correlaciona con la
disminucidn de la transcripcién de los genes de la
maduracién mcell, ¥ con la produccién de agregados de
tipe amileide. Una explicacién para esta observacidn seria
que un excese de la forma no modificada interactuaria con
la forma modificada para inducir las fibras de tipo
amiloide. Si esta suposicidn es correcta. la sobreproduccion
de fos genes implicados en la maduracién deberia reducir
vio retardar la produccién de amiloide. en tanto que la
preduccidn de la forma no medificada deberia inducir v'o
acelerar la formacién de estas fibras. Esta hipdtesis se
probd aumentando la desis génica de los genes de la
maduracién (mceClI). lo cual se correlaciond con un
aumenta de la actividad bactericida v con un retardo en la
pérdida de actividad en la fase estacionaria.
Adicionalmente. la microcina purificada a partir de estos
cultivas disminuyé fuertemente su capacidad de formar
agregados de tipe amiloide. Se observd lo cpueste cuande
se aumenté la dosis génica del gen estructural de la
microcing, es decir una disminucidn dréstica de la actividad
bactericida que fue acompafiada de un aumento en la
capacidad de formar fibras amileide. La formacidn de
amiloide se caracterizé mediante ensavos de unidn a rajo
Conge o tieflaving T, v la morfelogia de las fibras fue
caracterizada mediante microscopia electrénica. Estos
estudios fueron complementados con la caracterizacion de
una mutante con una tendencia fuerte a agregar que ha
perdido su actividad bactericida. Esta mutante tiene ademis
ena fuerte actividad tdxica en lineas de células tumorales.
En conclusién, se estableciéd que la capacidad de la
microcing de producir fibras amiloide in virro se
correlaciona con las condiciones en gue los genes de la
maduracidn se expresan pobremente.

Financiade por Proyecte FONDECYT 1061128,
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SIMPOSIO 8

CONTRAPUNTO: VACUNA ANTIVIRUS
PAPILOMA: ;EL FIN DEL CANCER DE
CUELLO UTERINO?

$-8.1 EL VIRUS PAPILOMA HUMANO Y CANCER
CERVICOUTERINO EN CHILE (Human
Papilomavirus and Cervical Cancer in Chile)

Dra. Sandra Ampuero L1

Programa de Virclogia, ICBM. Facultad de Medicina,

Universidad de Chile

Los wirns papiloma humano (VPHs) coenforman un
grupa de virus pequefios de 33 nm. ne envueltos con una
cdpside icosahédrica. Presenta un genoma DNA circular de
doble hebra de aproximadamente 8 kb gue se divide en tres
regiones: temprana, tardia ¥ una regidn de contral no
codificante. Pertenecen a la familia Papiliomaviridae v el
génera clinicamente més importante son los papilomavirus
Alfa. en el cual se encuentran los VPHs ascciades a
lesicnes en la mucosa v genital. Infectan los queratinccitos
en le capa basal del epitelio escamoso estratificada.

Las infecciones por VPH causan verrugas en el epitelio
cutineo, mientras que en la region anogenital causan
verrugas genitales y diversas formas de cincer en hombres
v mujeres. Constituve la infeccién de transmisidn sexual
mis frecuente en el mundo. La mayoria de las infecciones
por ¥VPH en mujeres jovenes se resuelven espontdneamente
dentro de un periodo de 12 meses. sin embargo, diversos
factores de riesgo como el comportamiente sexual ¥ los
genatipos de VPH se asociarian a una infeccidn persistente.
Se han identificado mas de IHF diferentes venm;pm de
VPH. En 1991, basado en dates epidemiciagicos y de
laboraterio, se concluydé oficialmente la asociacidn entre la
infeccidn por WPH v desarrolio de cdncer cervicouterino.
Los genotipos ancgenitales se han subdividido en genctipos
de bajo riesgo., causante de las verrugas, ¥y de alto riesgo,
asccitados a cdncer (VPH 16, 18,31, 33, 35,39, 45,5 i
36, SB. 39, 6B, 73, #2). Las dos principales proteinas
virales ivolucradas en la transformacion celular son E6 ¥
E7 gue se asocian a las proteinas celulares p53 ¥ Rb.
respectivamente, para zlterar la proliferacidn celular.

El cdncer cervicouterine, constituye un imporiante
problema de salud piblica. A nivel mundial, ocupa el tercer
lugar de mortalidad entre los céaceres que afectan a las
mujeres, segunde entre los paises en desarrollo ¥ cuarto
lugar en nuestro pais, con una tasa de mortalidad de 8 por
100000 mujeres (20023 En un estudie realizado en
mujeres chilenas, sin antecedentes de cdncer. se enconird
un 4% de prevalencia de la infeccidn por VPH, similar
la encontrada en otros paises latinoamericancs. pero mis
alta que la de los paises eurcpeos. Los genotipos mis
frecuentes detectados fuercn VPH 16, 56, 31, 58, 539, 18 ¥
52. La frecuencia de VPH l16en la g:-oblauon VPH pesitiva
e de 20.3% v para VPH 18 fue de 4.1%.

Las programas de screnniig para cdncer cervicoutering
¢ didggaostico de VPH, mato con pro (is mediante la
p];men[acmﬂ de vacuna anti VPH tienen come ohjetivo
a disminucion de lz incidencia de este cancer.

”"\r
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8-82 ;EL BENEFICIO DE LA VACUNACION

ANTIHPY ES SUPERIOR AL COSTO?

Dr. Hugo Salinas

{Hospital Clinico U. de Chile): Resumen no dispenible

§-8.3. LA VACUNA ANTIVPH 16 Y 18 NO TERMINA
CON EL CANCER CERVICOUTERINO
(CACX) PERO LO VISIBILIZA, OBLIGANDO
A IDENTIFICAR LAS ESTRATEGIAS DE
CONTROL MAS JUSTAS Y COSTO
EFECTIVAS PARA LA POBLACION.

Catterina Ferreccio.

Departamente de Salud Piblica. Escuela de Medicina.
Pontificia Universidad Catdlica de Chile.

Un producto Eficaz. Las vacunas contra los virus
papiloma humanos (VPH) genotipos 16 y 18 de les
laboratorios Merck [Gardasil) v Glaxe (Cevarix), tienen
eficacia del 90-100% para prevenir la infeccién, la
persistencia v las lesiones preinvasoras causadas por los
WPH 16 v 18. Esta proteccidn persistiria por hasta 7 afios ¥
posiplemente mds. También existiria algin grade de
proteccidn contra la infeccién por otros genotipos virales
(HPV 43 ¥ 31}

Aun en estudio, la duracién de la preteccidn contra la
infeceidn v las anormalidades citoldgicas; el efecto a mds
largo plazo de la erradicacion de los tipos 16 y I8 ¥
demostrar si previene el cincer invasor.

Limitaciones. Los VPH 16 v 18 causan T0% del cincer
invasor, el otre 30% es causado por genotipos que o no
respenderian o responderian menes a la vacuna. La vacuna
selo previene la infeccidn primaria, una vez ccurrida esta.
la vacune no modifica su evelucidn, So costo es altisima
(USH 120 la dosis; 360 las tres dosis). Ademds los VLP son
inestables. requiriendo estricta cadena de frie, per lo gue en
los fugares con menes recursos podria disminuir su
efectividad clinica.

Efectividad: Es ¢l impacte esperado de estas vacunas a
la poblacién blanco del programa. La peblacién no naive a
los WPH de la vacuna no tendri ninguna proteccidn, el
porcentaje de las mujeres que ya tuve infeccién por VPH
varia dependiendo de la edad de inicio de la actividad
sexual, pero a los 1% afios legaria al 30%._ Es necesario
vacunar antes del inicio de la actividad sexual, pero ne se
puede vacunar mucho antes por el riesgo de gque lleguen a
la edad de miximo riesgo sin proteccidn suficiente.
Asumiendo duracién de 20 afes, los maodeles
independientes de coste efectividad muestran que la edad
ideal de vacunacidn, seria 12-14£ afos {UK). Si se vacuna a
nifas de 12 afos (coberiura efectiva de 70%}. sin un
programa de Tamizaje. disminuirfa su riesgo de CaCx a fo
largo de la vida en an 44%. 51 ademds se agrega Tamizaje
con Papanicoloau (3 veces en la vida) o VPH (dos veces en
la vida) se disminuiria el riesge 36% ¥y 63%
respectivamente (Sue Goldie 204071, En la peblacidn
general el impacto seria casi imperceptible en los primeros
20-3 afios postvacumacion. Vacunar por una vez {catch-
up) a las mujeres mavores solo tienen una coste-efectividad
aceptable hasta los 16 afios, (UK Health Protectio Agency
2007,

En conclusién. El reconocimiente del agente causal
del CaCx obliga a nuestre pais a revisar sus estrategias de
prevencién ¥ controf para definir una politica de
incerporacien del VPH en sus programas, tanio en
prevencidn primaria (vacuna) como secundaria {Tamizaje).




SIMPOSIOS

MESA REDONDA

MR-1 AGENCIA CHILENA PARA LA INOCUIDAD
ALIMENTARIA.

César Ladrion de Guevara

ecretario Ejecutivo. Agencia Chilena para la Inocuidad
Alimentaria.

A partir de les afies noventa el tema de la inocuidad de
s alimentos se instald en el mundo desarrcllade como un
asunte de pelitica publica de primer orden, al extremo de
ser considerada por algunos awtores come una de las
preccupaciones gue caracterizarin el comienzo del siglo
XXL v, por consiguiente. ha determinado que la casi
tetalidad de los paises desarrollados haya dado inicio a
importantes reformas de sus sistemas regulatorios en
materiz de inocuidad alimentaria. En la mayoria de los
casos, dichos cambios se originaren debido a la ccurrencia
de crisis sanitarias de magnitud que evidenciaron serias
falencias en los dispositivos reguladores vigentes hasta
entonces v gue afectaron fuertemente la confianza del
publico: encefalopatia espongiforme bovina. dioxinas en la
carne de pollo, benzapireno en el aceite de crujo, etc.

Los cambios introducidos se orientaron a mejorar la
eficacia de los sistemas nacionales de seguridad sanitavia
de los afimentos, privilegiando la prevencidn y anticipacion
de crisis, antes que la reaccién (muchas veces tardia).

La mayeria de los paises desarrollados ha optado por
crear autoridades superiores especializadas en materia de
proteccicn de la inocuidad de los alimentos, que abarcan
toda fa cadena preduoctiva, desde la alimentacidn animal
hastz ] producto listo para ser consumido {incluyendo por
tanto su transformacion. comercializacién v distribucian).
cubriendo los alimentos de fodes los origenes {animal.
vegetal ¥ marmo). implementande £1 concepto de “ia granga
a la mesa™.

El actual moedefo institucional chileno en materia de
preteccion de la inocuidad de alimentos presenta ciertas
insuficiencias. las que se estima sen de cardcter estructural.
I. Si bien hasta ahera no se han producido en Chile crisis
mayeres en este dambito (a diferencia de lo ocurrida en
otres paises) v el pais atn presenta indicadores sanitarios
relativamente aceptables, algunos episodios recientes
aparecen como sintomas de une ‘fatiga’ progresiva del
sistema.

Es en este contexto que en octubre de 2005 se publica
en ¢l Diario Oficial ef D.5. {Segpres) N 83:2003, que crea
fe Agencia Chilena para la Inocoidad Alimentaria,
organisma que tiene el caricter de una comisicn asesora de
la Presidencia de Iz Repiblica v cuva misién es la
identificacidn, formulacidn ¥ efecucién de politicas, planes.
programas. medidas ¥ demds actividades relativas a la
inocuidad alimentaria; el desarroilo de un sistema nacional
de inocuidad de les alimentos, v servir de instancia de
coordinacidon  entre  los  diversos  organismos
gubernamentales con competencias ascciadas a la
inocuidad v la seguridad alimentaria. La Agencia no viene
4 reemplazar o a asumir las funcicnes que actuzlmente
desarrolian los organismos con competencias en la materia.
pero si a ejercer un fuerte 1ol coordinador en materias de
inocuidad alimentaria.
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I-1 FORMULACION DE BIOPESTICIDAS PARA
COMBATIR LAS ENFERMEDADES DE LA
PAPA PRODUCIDAS POR Rhizectonia solami.
(Formulaticn of biopesticides to biocontrol potato
diseases caused by Rbizoctonia solani)

Aguila P.. Costa M., Ciampi L.

fastitute Preducciéa v Sanidad Vegetal, Universidad
Austral de Chile, Vaidivia, Chile.
patriciaaguiiat®@gmail.com

La cepa F3 esti siende wtilizada como agente de
biccentrol de Rhizocronia selani, este hongo afecta
severamente al cuftivo de la papa (Solanum twberosum),
limitando su calidad comercial. F3 fue aislada en 1a UACH,
desde una muestra extraida del ambiente natural en
Valdivia. Se identificd mediante pruebas bioguimicas que
pertenece al génerc Bacillus v confirmidndose, con uso de
galerias API & 50 CHB/E en combinacién con API® 20 E
lz especie subrilis, con un 828 % a Bacillus subtilis v en
un 16,7 % a Bacillus amvicliguefaciens, Con la finalidad
de formular les componentes conducentes a estructurar un
Biopesticida, se determinaron cinéticas de crecimiento de
F3 en medios liquidos v de la actividad antagonista. Se
produjeron cantidades suficientes para su aplicacidon en el
campa mediante tres modalidades: Batch de 1 L. 14 L v
cultiva continue, se aisld v purificd parcialmente un
metabelito secundario que evidencid accidn antagdnica. La
purificacién parcial se logrd mediante una serie escalonada
de ultrafiltiraciones v diafiltraciones, tomando comao
parimetros la concentracidn de proteinas ¥ la actividad
antagonista. Los resultados revelaron la presencia de un
metabolite extracelular, termoestable y sofuble en metanol
que absorbe en el espectro UV-visible a los 212 nm ¥ con
un peso molecular estimativo menor a 3 kDa detectado por
PAGE SDS-tricina. Estas caracteristicas son similares a las
descritas para los lipopéptidos ciclicos con actividad
antibidtica.

I-2 FACTORES Y GENES DE VIRULENCIA DE
AEROMONAS SPP. AISLADAS DEL RIO LOA.
(Pathogerecity factors and genes of Aeromonas spp
1solated from the Loa river).

Cortés I, Espincza H, Arava I, Neirz [, Lizama C. Silva 1.

Programa de Magister en Ciencias Biomédicas v Depto.
Tecnologia Médica, Universidad de Antofagasta.
ivania.cortés @ gmail com

Aeromoras  spp son bacilos Gram negativos
considerados como patdgencs emergentes de infecciones en
humanos. La patogenicidad de Aeremonas spp es
multifactorial, incluve componentes estructuraies ¥
productos extracelulares. como hemolisina, proteasa,
gelatinasa, lipasa y ADNasa. lecitinasa v elastasa. Estos
productos son recorocidos como factores de virulencia v se
sintesis esti codificada en diferentes genes de virulencia.
El chijetive de este trabajo es estudiar la presencia de
factores v genes de virufencia en cepas de Aeromenas de
origen acudtico. Muestras de aguas de 22 estaciones,
divididas en 3 sectores {A, B ¥ C). del rio Loa, [ Regidn de
Chile, fueron analizadas. Un total de 156 cepas de
Aeromenas fueron aisladas en medie RY AN, adicionado
con ampicilina v la identificacién se realizd por pruebas
bioquimicas. También, se incluyeron cepas de Aeromonas
de origen clinico. La produccién de hemolisina. proteasa,
gelatinasa. lipasa ¥ ADNasa fueron detectados en medios

especiales vy la de enterotoxinas en céluias Vero. La
presencia de los genes de virulencia aerA. lip. GCTA.
akel, dng v alr fueron identificados por PCR. La mavor
produccidn correspondid a lipasa v gelatinase, 83% v 80%,
respect:vamente. La presencia de factores de virulencia fue
mayormente observado en las especies de A. hvdrophila v
A, caviae ¥ en el total de las cepas de Aerowmonas aisladas
en ¢l sector B del rio Loa. La citotoxicidad en las células
Vero se observd en la mayoria de las cepas de A.
Fvdrophila ensavadas, siendo mayor el efecto citopitice en
las cepas clinicas que las ambientales. En todas cepas de
origen clinice v ambiental, los genes fip v dns fueron
predeminantes. El gen aerA fue mis frecuentemente
detectado en lfas cepas clinicas gue en las cepas
ambientales. La deteccidn de factores v genes de virulencia
es un componente clave que ha demestrado ia
patogenicidad potencial de las cepas de Aercomenas aisladas
del rio Loa.

Financiamiente: DINV, Universidad de Antofagasta,
Proyecto PROIM 1357.

I-3 REVISITANDO LA DISOCIACION EN
BRUCELLA ABORTUS: INESTABILIDAD DE
ISLAS GENOMICAS CONDUCE A La
FORMACION DE MUTANTES RUGOSAS.
(Revisiting the dissociation in Brucella abortus:
Genomic islands instability leads to the appearance
of rough mutants).

Mancilla, M'. Lapez-Goidi. I° v Zdrraga, AM".

‘Laboraterio de Gendmica y Biotecnologia, Instituta de
Bioquimica, Facultad de Ciencias, Universidad Austral de
Chile, casilla 367, Valdivia, Chile. E-mail:
mancilla.marcos@gmail.com. IDepartamento de
Micrebiolegia v Parasitolegia, Universidad de Navarra.
Pamplona, Espafia.

Las islas gendmicas (Gls) son regiones del DNA
cromosemal de procariontes, que codifican genes
importantes para la adaptacién & ambientes hostiles.
Brucella. patdgeno intracelular facultative, causante de
brucelosis, debe parte de su cardcter virulento a la
corformacién de su envoltura externa, principalmente a
lipopalisaciride o LPS. Formas truncadas, o bien la
ausencia de este componente en la membrana externa
conduce a la aparicién de mutantes rugosas, de menor
virglencia que sus contrapartes lisas. En este trabajo
describimos el estudio de estabilidad de wra regidn de 15,1
kb que contiene dos genes esenciales para la sintesis del
LPS, presente en especies roondticas de Brucella. Por
medio de un andlisis combinade de PCR. RFLP,
clenamiento, secuenciacién v aislamiente de mutantes,
pudimos establecer que la escision esponténea de esta Gl
cenduce & la aparicidn de mutantes rugosas in wive. La
informacién presentada aqui. constituve un aporte al
conacimiento de los mecanismos de atenuacién patogénica
¥ relaciona por primera vez la inestabilidad de GIs con la
formacidn de mutantes rugosas, fendmeno conocido come
disociacién.

Financiamiento: Proyectos DID-UACh D-2005-17 v
FONDEF DO211111
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1-4 LIPOPOLISACARIDO DE BURKHOLDERIA
CENOCEPACIA Y SU RELACION CON LA
RESISTENCIA A POLIMIXINA-B.
(Lipepolisaccharide of 8. censcepacia and its
relation to polymyxin-B resistance

Ortega X. v Valvano M_A.

University of Western Ontarie, Lendor, Ontario, Canada,
{xortega@uwo.cal

Burkkalderic cenccepacia es una bacteria Gram
negativa que se encuenirz ampliamente distribuida en el
ambiente. Es un patdgeno oportunisia altamente resistente a
péptidos catidnicos (PCs) v afecta especialmente a los
pacientes con fibrosis quistica. Nuestra hipdtesis es gue
ciertas caracteristicas de su eaveliura son determinantes
para la resistencia a PCs. El lipopolisacdrida {LPS1 es el
comporente principal de 1z membrana exterra de Ias
bacterias Gram negatives v puede dividirse en antigena O,
“care™ v Hpide A. Para estudiar 1a relacion entre el LPS ¥
ta resistencia de B, cenocepacias PCs caracterizamos un
grupa de genes posiblemente responsables de la siatesis del
“care™ ¥ ligacidn del antigeno O en B8 cenocepaciaK56-1.
Mediante a insercién de un plasmadio suicida, construimaos
mutantes en gue la sintesis del LPS se interrumpid en
diferentes etapas v analizamos su resistencia a polimixina-
B. Andlisis quimico del LPS de estas mutantes mostrd gue
el “care” de B. cenocepacia estd formado por tres heptosas,
dcide 3-deoxv-D-manno-oct-2-vlosdnice (Kdo). dcido D-
glycero-D-talo-octulosdnico {Kol v 4-aminod-deox:i-L-
arabinasa (ara<Ni. Un residuo de glucosa se encuentra
urido a la heptosa 1 v es esencial para la ligacidén del
antigeno O que s¢ une a la heptosa I del “core”™ de 8.
cenocepacia. Mientas mids corto el LPS de las mutantes
mayor fue la sensibilidad a polimixina-B, asimismo. las
bacterizs con LPS mds cortos unieron mas polimixina-B.
La madificacidn del Hpide A con aradiN estd relacionada
con un agmento en la resistencia de bacterias a PCs. En el
casop de B. cemacepacia, ¥ a diferencia de otros
microarganismos, aradN es parte del “core”. En este
trabajo también describimos un grupo de genes
posiblemente responszbies de la sintesis ¥ transferencia de
aradMN al LPS fos gue se dividen en dos unidades
transcripeionzles. Mediante la insercidn del promotor P
construimos metantes condicionales en cada una de ellas:
estas mulanies presentgron serios defectos en su capacidad
de division v en el correcto ensamblaje de la membrana
externa lo que afectd su permeabilidad y viabilidad. De
estos resultados concluimos gue un “core” completo es
necesarie para la resistencia a PCs v arad™N es esencial para
fa viabilidad de H. cenacepacia,

Financiamiento: CIHR (Canzdian Institutes for Health
Resesrch) v CCFF (Canadian Cystic Fibrosis Foundation)

I-5  PARTICIPACION DE RESIDUOS BASICOS
CONSERVADOS EN EL TRANSPORTE DE
HIDROXAMATOS FERRICOS POR EL
TRANSPORTADOR TIPO ABC FhuCBG EN
STAPHYLOCOCCUS AUREUS. iRele of coserved
basic residues iz ferric hvdroxamate transport by
the ABC transporter FheCBG in Swapiviococcus
anreusi.

Vinés E.D.. Spezial: C.D. v Heinrichs D.E.

University of Western Oatario, Londen, Ontario, Canada.

Las bases de la interaccidn entre receptores de ligandos
con proteinas de transmembrana de transportadores ABC
o estan claramente descritas. Utilizando alineamiento de
secuencizs ¥y modelamiento estrectural basado en la
estructura cristalina del transpertader de vitamina Bi2
BtCD de E. cali, identificames seis residuos bdsicos
conservados en las proteinas de transmembrana FhuB v
FhuG del transpertador de hidroxamatos férricos Fhu de
Sraphviecoccws aurens. Utilizando reemplaze por alanina.
demastramos que dos de estes residuos. FhuB Arg-71 v
FhuG Arg-61 tienen una participacidn preponderante en
transporte de ferrichromo. Estos resultades entregan la
primera demostracidn directa de la importancia de
“bolsiiles basices™ conservados en los transpertadores tipo
ABC en la familia de transportaderes de hierro/cobalamina.
Antericrmente nuestro laboratoric demosird la imporiancia
de residuos acidos conservados en la lipoproteina receptora
de hidroxamatos FhuD2. Scbre esta base. nuestra hipdtesis
es que existe formacion de puentes salinos en la interaccicn
de la lipoproteina FhuD2 con las proteinas de
transmembrana FhuB v FhuG. Esta caracteristica se
comprebd mediante vn intercambio de cargas en una cepa
doende los resideos conservados Glu97 v Glu231 en FhuD2
fueron reemplazades por Arg v les residuos bdsicos
conservados Arg?l en FhuB ¥ Arg6l en FhuG fuercn
reemplarados por Glu: esta cepa fue capaz de utilizar
ferricrome come daica fuente de hierro en un ensayo
biolégice en placas. En conjunto nuestros resultados
preseatan la primera evidencia significativa en apoyo de la
hipdtesis de puentes salines que median la interaccidn entre
el receptor FhuD2 v FhuBG en ¢l precese de transporte de
midroxamates férricos.

Firarcizmiento: Proyectes de Canadian Institutes of Health
Research a D. E. Heinrichs.
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I-6 ESTUDIO GENOMICO ¥
TRANSCRIPTOMICO DE UNA CEPA NATIVA
DE A. FERROOXIDANS CRECIDA EN
PRESENCIA DE DISTINTOS SUSTRATOS
MINERALES.

Ehrenfeld W.!. Levican G.', Gilvez §'.. Assar R.%, Pacheco
1!, Aravena A%, Maass A2, Parada P!,

"Lahoratorio de Referencia de Biotecnologia, BioSigma
S.A. Leteo Los Libertadores, Lote 106, Colina. Sentiago.
“Laboraterio de Bioinformitica v Matemdticas del Genoma
[LBMG) de la Facultad de Ciencias Fisicas v Matemiticas
de la Universidad de Chite.

Acidithiobacillus ferreoxidans es una y-proteobacteria,
aciddfila v quimilitoavtotréfica que patticipa en procesos
hiomineros destinades a la recuperacidn de metales de
impartancia ecendmica. Este microorganismo posee la
capacidad de oxidar hierro ¥ compuestos de azufre
reducido como fuentes de energiz. La oxidacidn de ambos
sustratos invelucra la participacidn de cadenas de
transporte electrdnico que avudan al mantenimiente de un
potencial de membrana para la sintesis de ATP v de poder
reducter en forma de NADPIH atil para | fizacidn de CO,.
Un nimero impertante de componentes redex han sido
cescritos en ambos tipos de metabolismos, sin embargo, a
la fechs win persisten interrogantes bdsicas especialmente
referidas al metabolismo del azofre. las cuales se
relecionan con fa naturaleza v composicida de las cadenas
transportadoras existentes cuando la bacteria oxida
compuestos de azufre reducido de diferente naturaleza. En
este trabajo se evalud la expresidn genética de A,
ferrooxidans crecido en presencia de hierro, azufre
elemental ¥ minerales sulfurados (pirita. calcopirita}
mediante experimentos de microarregios. Se utilizd ur chip
de DNA de un total de 5.568 clones 2K que generaron una
cobertura del genoma de 2.5 veces. Los resultados
ohtenidos apoyan en gran medida los modeles exi
para el hierre v el azufre. Ademds, en ambos ¢
describen nuevos componentes enziméticos relacionadas
cen el metabolisma del NADPH/NADIPIH. También se
involucra a una enzima del tipo heterodisulfuro reductasa
en el metahalisme oxidative de tedos los compuestos de
azufre reducido analizados. Los reseltados obtenidos para
los genes hdr Tueron validades definiendo sus perfiles de
catranscripeién medizante RT-PCR v de expresidn en hierra
¥ azufre mediante RT-PCR de tiempo real. Finalmente,
cabe destacar que los experimentos realizados en presencia
de hierro ¥y un sustrate mineral sulfurade revelaron gue la
bacteriz puede presentar un metabolismo mixte que le
permite oxidar ambos sustratos.

I-7 NOVEDADES EN LA FORMACION DEL
AMINOACIL-tRNA EN BACTERIAS:
ANTIGUOS DOMINIOS, NUEVAS
FUNCIONES (Nowvelties on aminocacyl-tRNA
formation in bacteria: old domains, new fenctions).

Salazar, J.C.\: Maturana, C.'; Orellana. 0.2 v Sail, D,

Programa de Microbiclogia v Micologia, ICBM. Facultad
de Medicina. Universidad de Chile. *Programa de Biclogia
Celular ¥ Molecular. ICBM. Facultad de Medicina.
Universidad de Chile. Department of Molecular
Biophysics and Biechemistry, Yale University. USA.
Jesalazar®@med.uchile ol

La formacidn del aminoacil-tRNA depende de las
enzimas  aminoacil-tRNA  sintetasas  (AARS),
fundamentales parz la fidelidad de la biosintesis proteica.
Existe al meros una enzima pars cada amincdcido, sin
embargo mediante el andlisis de los genomas secuenciados,
s¢ observa ausencia vio duplicacidn de genes gue las
codifican. Como ejemplo, los genes gue codifican a
glutaminil-tRNA sintetasa (GInRS) y glutamil-tRNA
sintetasa {GIuRS), responsables de la formacidn de Gln-
IRNAGHn ¥ Glu-tRNAGlu, respectivamente. En ausencia
de GInRS, GIn-tRNAGIa es sintetizade mediante una via
indirecta con la participacidn de Ia enzimz glutamil-
tRNAGle amidotransferasa. Esta enzima wtiliza como
sustrato Glu-iRNAGIn y transfiere an grupo amino al
glutamate unido para formar Gln-tRNAGIn, Asimismo, a
sintesis del sustrato Glu-tRNAGIn, depende de un grupo de
enzimas denomiradas GluRS no discriminante (GluRS-
ME. Del andlisis de los genomas bacterianos, observanos
la duplicacién del gen gue codifica a GluRS v el andlisis
bioquimico demostrd gque GIuRS2 cataliza principalmente
la formacidn de Glu-tRNAGIn, por lo tante es GIuRS-ND.
Mientras GleRSI  sintetiza Gilu-tRNAGIu. En
Acidithictacilluy ferrooxidans, GIuRS 1 ademis aminocacila
un ispaceptor del tRNAGIn, con estructura similar al
tRMNAGIu. En ese andlisis gendmico. también se ohservd un
zen que codifica a wn péptido con similitud al deminio
catalitico de GluRS. enzima denominada GluQ-RS. En E.
colfi, GluQd-RS activa el glutamato pero lo une a una de las
bases modificadas. queuosina, presente en el anticodén del
IRNAAsp, lugar opuesto a la aminoacilacidn de los tRNA
por las AARS, para formar la base modificada glutamil-
queuosina {Glu-Q}. Por lo tanto, es una enzima que
participa en la modificacidn posttranscripeional del tRNA.
El gen estd presente en mds de 100 especies de bacterias
incluvendo Shigella flexneri. En 5. flexneri se demostré
que maodificaciones posttranscripcionales de los tRNA
juegan un papel en la expresidgn de algunos genes
relacionades con la virulencia de esta bacteria. Nos interesa
estudiar ¢l papel bioldgico gue tiene la modificacidn
postiranscripeional Glu-0) del tRNA en la regulacidn de ia
expresitn de genes ligado a patogénesis en 5. Texneri.

Financiamiento: Proyecto 12 06/04-2, Departamento de
Investigacidn. Universidad de Chife.
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I-8 EFECTO DEL TRATAMIENTO TOPICO CON
CLOTRIMAZOL EN LA RESISTENCIA A
AZOLES Y EN LA DIVERSIDAD
GENOTIPICA DE Candida albicans EN UN
MODELO DE CANDIDIASIS
VYULVOVAGINAL Y EMBARAZO. (Effect of the
topical treatment with clotrimazole on the resistence
to azoles and on the genetic diversity of Candida
atbicans isolated from velvovagingl candidiasis
{WVC during pregrancy)

Tapia C.', Fortes P. ', Alburquengue C.'. Salinas H.2.
Seugarret A.S.%, Diaz. M.C °, Hermaosilla, G.

. cetapia@med.uckile.cl Programa de Microbiciogia v
Micologia!, ICBM. Faceltad de Medicina Universidad de
Chile v Departamente de Obstetricia y Ginecologis,

Hospital Clinice Universidad de Chile®.

La candidiasis valvovaginal (CVV) es una infeccidn
ginecoldgica frecuente. Aungue la mayoria de las cepas de
Candida vaginales son sensibles a azoles, se ha descrito la
aparicién de resistencia ¥ su asociacidn con fracaso
terapéutico y'o recurrencia. El embarazo predispone 2 la
CWVV, debiendo tratarse con antifingicos tépicos, como
clotrimazol (CZ1. Objetivo: Evaluar ef efecto del CZ en la
resistencia a azoles v la diversidad genoctipica de C.
lbicans aisiadas de embarzzadas con CVV. Materiales y
Métodos: Se temarcn muestras, previo v postratamiento, a
3 embarazadas con CVV. Se estudid la susceptibilidad in
vitre de las colonias de C. albicans aisladas v se estimd la
variabilidad genética mediante RAPD. Se estudid la
capacidad adaptativa a fluconazol {(FZ) de algunos
genotipes mediante el factor de adaptacidn (FA} o N°
colenias > lmm en YPD-128 ug/mL de FZ/ N” colenias >
Ilmm en YPD y mediante ensayoes de evelucion
experimental. Resultados: Sclo en un 63 3% de las
pacientes se aisld Candida a pesar del diagndstice clinico
de candidiasis. Er 7 pacientes la levadura no fue erradicada
postratamiento. ¥ en 5 de ellas (CVV3, CVV9, CWW22 y
CVV29) la especie aislada fue C. albicans. No se
observaron diferencias en las concentraciones inhibitorias
minimas (CIMs) a azeles antes y después de tratamiento en
ninguna de las pacientes estudiadas. En cuatre de cinco
pacientes analizadas se observd un origen clonal de las
cepas previo v postratamiento con CZ (5,205, mientras
que en el paciente CVV3 se observi dos “clusters”, previo
¥ postratamiento, no relacienados genéticamente,
sugiriendo un evento de repoblamiente. En todos los casas,
excepto en CVV22, aumentd la diversidad genotipica. Con
excepcion del caso CVV. se ohservd que en las cepas
postratamiento hay una tendencia al aumento de su FA. A
pesar de gque no hube aumento de la CIM i vive, en los
ensayos de evolucidn experimental (in witrol se observd
todas las cepas expuestas a concentraciones crecientes de
FZ aumentaron la CIM en [a generacidn 168,
Conclusiones: CZ topico no produce cambios en la
susceptibilidad a azoles de C. afbicans postratamiento, sin
embargo. esta tiene la capacidad de adaptarse a altas
concentraciones de FZ in virro. CZ produce cambios en la
diversidad genotipica de C. albirans, mostrando una
tendencia al aumento. La CWVW en embarazadas debiera
confirmarse con cultive.
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P-001 EFECTO DE LA ALIMENTACION DE CO; Y
0, EN LA BIOLIXIVIACION CONTINUA DE
UN CONCENTRADO DE CALCOPIRITA CON
8. metallicus (Effect of the CO. and O, feed rate on
the bioleaching of a chalcopyrite conceatrate using
5. merallicus),

Cautivo, D, v Gentina, J.C.

Escuzia de Ingenieria Bioguimica. Pontificia Universidad
Catdbica de  WValparaise. Valparaise. Chile.
dina.cautivo.s@mail.ucv.cl.

La biciixiviacion de concentrados de cobre es una
tecnologia que ha recibide mucha atencién como
afternativa para procesar minerales de calcopirita.
especialmente con arqueas hipertermdfitas. por sobre fas
mesdfilas. donde a la actividad de los microorganismos se
suma ef uso de temperaturas mavores aceierando las
reacciones que tienen lugar durante la bicexidacién. Las
argueas hiclixiviantes cbtienen su energia de lz oxidacion
de hierro ¥ sulfuros reducidos, requiriendo ademds otros
compuesios que permiten su crecimiente v desarroile. Dado
su caracter autotrdfico. la transfereaciz de gases en los
sistemas de biolixiviacion es un factor fundamental, va que
el oxigene v el didxide de carbono. utilizados como aceptor
final de electrones v fuente de carbono respectivamente,
nermalmente son provistos a través de laz aireacion del
caldo de cultivo.

El objetivo de este trabajo fue determinar el efecte de
ta velocidad de alimentacién de CO. v O, sobre fa
extraccidn de cobre mediante §. meralficus. en un reactor
continuo de biolixiviacién de 3.5 litros con agitacidn
mecdnica. cen 150 gl de concentrado de cebre compuesto
principalmente por calcepirita a 70 °C v pH 1.8 v operando
2 una velocidad de dilucidn de D03 d-°.

Las principafes resultades permitieron observar que a
tas condiciones de operacién utilizadas. el contenido de
didgxido de carbono en el aire (0.03%} no satisfize la
demanda de este gas, por lo que ur enriquecimiento de la
corrente gaseosa con un 5% (v permitid aumentar la
extraccidn de cobre de 55 a 70%. Cen respecto al exigeno
na se observé un aumento apreciable en la extraccion de
cobre con el enriquecimiento de la corriente gaseosa de
entrada al reactor ni con el avmento del fluio de aire.

Financiamiente: P. Universidad Catélica de Valparaiso,
provecto DE 20374572003,

P-002 EL SUBSISTEMA DE HOMEOSTASIS DE
HIERRO: ESTUDIOS DE EXPRESION EN EL
ACIDOFILO EXTREMO, Acidithiobacillus
ferrooxidans (The iron homeostasis subsystem:
expression studies in the extreme acidophile
aeidithiobacilius ferrooxidans;.

IBrave V., Yedlick: E., *Halmes D.S_ and 2Quatrini R.

“ICBM. Universidad de Chile, *Center for Bioinformatics
and Genome Biolegy, Fundacién Ciencia para la Vida.
MIFAB and Universidad Nacional Andrés Bello, Santiago,
Chile. requatrini @ gmail.cl

Gene content of a bacterial genome reflects both basic
requirements for fife and specific ecological adaptations to
particelar niches. Acidithichacillus ferroaxidans is an
important component of the microbial consertium present
in biomining biotopes. It grows at acidic pH and is exposed
to unusualy high concentrations of soluble iron.

-
(5]

Unexpected aspects of its metal homeostasis strategies
have emerged from the bicinformatic reconstruction of the
iron homeostasis subsvstem. Despite high iron
bicavailability A. ferrooxidans harbors eleven genes
encoding distinct Fe(lll)-siderophore high affinity
transpertess covering a diverse range of pls and
siderophore specificities. We hyvpothesize that these
characteristics allow A, ferrecxidans o import iron over a
range of environmental pHs and oxyvgen avaiiability
conditions, as w as to compete with other
microorganisms within consortia for iron as a nutrient. We
have tested this hypothesis by growing A. ferroovidans on
sulfur media at varying pHs and have used semi-
quantitative PCR to anzlyze the transcriptional profiles of
iron Bomeostasis genes in these set of conditions. Although
some genes remain constitutive or weakly expressed. a
number of iren uptake gemes were identified that are
differentially expressed according to pH, as well as others
that are affected either by iron chelation or iron
supplementation. Herein, these reselts are aralvzed with
respect o pl, sidercphore specificity and gene context in
order to shed fight on iron uptake strategies in acidophiles.

Acknowledgements: DI-UNAB 34-06-R, Fondecwyt
idenled & 1050063 and Microsoft Spensored Research
Anwward,

P03 EL COMPONENTE E3 DEL COMPLEJO
PIRUYATO DESHIDROGENASA  DE
Aeromonas sp, CATALIZA LA REDUCCION in
vitre DE TELURITO DE POTASIO (K.Te(.)
DEPENDIENTE DE NADH (E3 comporent of
pyruvate dehvdrogenase complex from Aeromonas
sp. Catalyzes the in vitre. NADH-dependent,
reduction of potassium tellurite (K TeOs)).

Castro M., Moelina R., Diaz W, y Visquez C.C.

Laboratorio de Microbiclogia Molecular, Facultad de
Quimica v Biologia, USACH. meastror@usach.cl

El K,;TeQ; resulia extremadamente tdxico parz la
mayoria de los seres vivos, Sin embargo. algunos
OTganismos presentan resistencia natural a este compuesto.
Tal es e case de la cepa 5T de Aeromonas sp. aislada en
ruestro laboratorio. Las colonias de esta bacteria crecidas
en medies sélidos suplementados con K.TeQ; adquieren
una coloracidn oscura debide al depdsito intracelular de
teluro elemental generade por la reduccign del telurito.
Extractos crudos de esta bacteriz catalizan la reduccidn
enzimatica de K,TeO; in witro, fa que es dependiente de
NADH. A partir de estos se obtuvo fracciones con
actividad telurite reductasa que exhiben 3 polipéptidos.
identificados como los componentes del complejo de la
piruvate deshidrogenasa de A, hydropiila. Con el fin de
determinar cual de los componentes de este complejo es
respensable de la actividad telurite reductasa, cada uno de
los genes que los codifica {acef, aceF y IpdA} fueron
clonados en wvectores de expresidn en £. cali v sus
productes génicos fueron purificados. Los resultados
indican que la actividad telurito reductasa dependiente de
NADH estd radicada exclusivamente en el componente E3.
codificado por el gen {pdA. Resultados similares se han
obtenido anzlizando los componentes E3 de este complejo
en B, coldil voen Geobacillus stearothermophiins. indicando
qug esta actividad estaria ampliamente distribuida entre los
MI¢roOrganismos.

Financiamiento: Fondecyt 1060022 v Dicyt-USACH.
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P-004 CARACTERIZACION DE LAS
COMUNIDADES BACTERIANAS EN SUELOS
AGRICOLAS IMPACTADOS POR COBRE
{Characterization of Bacterial Communities in
Copper-Affected Agricultural Soiis).

Yaiiez, C. v Seeger. M.

Laboratorio de Microbiologia Mofecular ¥ Biotecnelogia
Ambieatal, Departamente de Quimica, Niclee Milenic de
Ecologia Microbiana, Microbiologia v Biotecnologia
Ambiental EMBA. Universidad Técnica Federico Santa
Maria. Valparaiso. Chile. carolina.vanez®usm.cl

La mireriz v la agricultura son dos actividades de gran
importancia en nuestre pais. Sin embargo, estas actividades
parecen estar en comstante conflicto va que la mineria
deteriora la calidad del sueio, que afecta en forma
directa la produccién agricela. Es per ello que estudios que
apurten hacia la recuperacidn de sueles contaminados con
metzles se hacen imprescindibles. Como una primera
aproximacidn. se propuso determinar el efecto del cobre
sobre las comunidades bacterianas del suelo. Los suelos
superficiales estudiados (0-3 cm) fuercn recolectadoes desde
un predio agricola ubicade en las cercanias de una
fundicion de cobre. Las comunidades bacterianas fuercn
analizadas mediante técnicas de microbiologia tradicional v
técnicas  cultive-independientes. Leos  resultados
preliminares obtenidos indican gue estos sueles preseatan
una alta concentracidn de cobre total (> 460 ppm3,
excediendo los niveles aceptables para suelos. Las
comunidades bacterianas, analizadas por amplificacién del
especio intergénico ribosomalb, indican la presencia de
bandas predeminantes. probablemente relacionadas a
grupes bacterianes seleccionades por se resistencia al
metal. Un gran porcentaje de las bacterias heterdtrofas
presentes en los sueles analizados presentan resistencia a
cobre. Esta resistencia podria estar codificada en plasmidos
de amplio range de espectro. El conocimiento de los
mecanismos v determinantes genéticos implicados en fa
resistencia bacterianz a cobre permitiran sentar las bases
para el disefio de nuevas estrategias para la
bicrremediacion.

Financiamiento: Proyectos MILLENEUM POS/OGT-F, USM
130322 v MECEUCVO2D6.

P-005 ,?"l}TRIF]’C&C]GN-]}ES?EI"E'R]FI{,‘AC[QN
SIMULTANEA EN REACTOR DE
BIOPELICULA (Simultanecus nitrification-
denitrification in a biofilm reactor).

Ciudad, G., Flores, M., Jaramillo. F., Bornhardt, C.,
Antilea, C.

Universidad de La Frontera, geindad @ufre.cl

Fundamento: La nitrificacidn-desnitrificacidn
simultinea {NDS) es la combiracién de un proceso
bioldgice mediado por bacterias guimicautolitofréficas 3
heterotréficas. que necesitan distintas condiciones de
cxigeno (presencia de oxigeno para la nitrificacion ¥
condiciones andxicas para la desnitrificacidn). Sin
gembargo, estos procesos pueden ser realizades
simultineamente en reactores de bhiopelicula operades en
modo SBR (Sequencing Batch Reactor). El objetivo de este
trabajo fue estudiar ef procese NDS. frente a la varsacidn
en la relacion DQOY

Métodes: Se utilizé un RDBR (Rotating Disk Biofilm
Reactort de 8 L, imcculado con bacterias nitrificantes ¥
desnitrificantes. E! reactor fue coperado en cicles
consistentes de: a) llenade, by etapa aerdbica, c) etapa
anoxica con adicidn de materia organica (MO v d} drenado
del reactor. Durante cada ciclo se hizo un registro en linea
de Iz concentracidnm de exigeno disuelic (ODG. pH ¥
conceniracidn de amonio. La relacidn DQOIN se varid de 2
a4 mg DOOmg N,

Resultados: Se realizaron 45 ciclos, en los cuales el
aumento en la relacion DQOYN incrementd la remaocion de
nitedgena de 50 & 90%, del cual de un 30 a 40% fue
removido en fa etapa aerdbica. Debide a que la MO selo
fue agregada en la etapa andxica vy que posteriormente el
reactor fue vaciado completamente, indica gue parte de la
MO pudo ser almacena como PHB {Pely-g-hidroxibutiratos
en la stapa andxica, para ser usada como fuente de MO por
las bacterias heterotréficas en la etapa aerdbica.
proeduciendo la NDS,

Conclusidn: La vtilizacidn de reactores de biopelicula
operades en modo SBR permite una eliminacion de
aitrégens gracias al aporte de la NSD v desnitrificacidn,
permitiendo disminuir los costos del tratamiento biolégico
de las aguas residuales con afte contenido de nitrdgeno.

=<

Financiamiento: Universidad de La Freatera, Provecto
Fondecvt 1070574,
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P-006 EFECTO DE BIOCIDAS EN BIOPELICULAS
DE Psendomonas Syringae {Effect of Biccide in
FPrendomonas Svringae Biofilm),

Ciércamo G.', Lobos P, Sossa K. v Urratia H.

'Laboratorio Biopeliculas y Micrebiclogia Ambiental.
Centro de Biotecnologia, Universidad de Concepcicn.
gecarcamo@edec

Prendomonas svringae es uno de los fitopatézenos
importantes para la industria agricola nacional. Los
actuales métodos de contrel del microorganismo se basan
en compeesios derivados del cobre v en antibidticos. Las
biopeliculas bacterianas son la forma mds representativa
cel crecimiento sobre superficies vegetafes. v el efecto de
los biocidas schre estas estructuras bacteriznas estd poco
descrito. El objetive del trabajo es evaluar el efecto de
CuS0y. HaOs v estreptomicica sobre biopeliculas de
Preudomenas syringae pv aprata cepa CC94,

Se obtuve “Colony Biofitms™ de 4 dias bajo distintas
fuentes de carbono (TSA 0.1% ¥ 10%). las que faeron
expuestas por 200 minutos a conceatraciones crecientes de
CuS0,. HaO; v estreptomicina, fuego se realizé recuento en
la biopelicula de células cultivables, vivas, muertas y
metabalicamente activas: v se analizd su distribucicn en la
hiepelicuia por Microscopia Liser Confocal.

Tante CuSO0y ¥ estreptomicina producen un efecto
dependiente de la concentracidn. El CuSOy a 1.000 mg/L
produjo una disminucidn superior a 3 log en el recuento de
céiulas cultivables ¥ metabdlicamente activas en la
biopelicula ¥ def orden de 2 log en las células vivas v
muertas. La estreptomicina a 1.000 mg/L produje una
disminucicén superior a 3 log en las céluias cultivables sin
afectar los otros recuentos realizados. E1 HaO, presentd su
mayor efecto a (1 G73% con una disminacidn de 3 log en las
células cultivables, selo en lz biopelicula crecida en TSA
1%, Los andlisis estructurales dan cuenta de una
biopelicuia mds compleja bajo una mayor concentracion de
carbone, v los efectos estructurales se cendicen con fos
efectos de los receentos.

Elf mayoer efecto de los biocidas es sobre la
cultivabilidad celular, permitiendo que continien células
¥ivas ¥y metabdlicamente activas gue eventualmente
promuevan el futuro reestzblecimiznto de la biopelicula.

Finznciamiento: Urniversidad de Concepcidn, Proyecta
INNCOVA BIOBIO 04-BE-321

P-007 EVALUACION DE LA SUSCEPTIBILIDAD A

ANTIBIOTICOS DE Aggregatibacter
actinpomycetemcomitans, PATOGENO
INVOLUCRADO EN PERIODONTITIS
AGRESIVA (Evaluation of the antibiotic
susceptibility of Aggregaribacter

golinomycetemeomitans, pathogen involved in
aggressive periodontitis),

Delgado J.M.'2, Machuca P!, Bittner M.!.

‘Universidad Andrés Bello. Facultad de Ciencias de la
Szlud. Departamente de Ciencias Bicldgicas. Laboratoric
de Micrebiologia, Santiage, Chile. *Universidad Andrés
Bello, Facultad de Ciencias de la Salud, Escuela de
Quimica ¥ Farmacia, Santiago. Chile. Universidad de
Santiago de Chile. Facultad de Quimica v Biologia.
mbittner@unab cl

El término periodontitis agresiva se refiere a una forma
de infeccion que afecta principalmente individuos jévenes.
Esta manifestacidn clinica se caracteriza por una
progresidn mas ripida de la enfermedad pericdontal que
afecta los tejidos de soporte del diente {periodontol.
Aggregatibacter actinomycetemcomitans {Aa) ha side
asociade especialmente con el desarrolio de este ceadro, asi
como otras infeccienes localizadas en drganos profundos
cama carazén, cerebre v sistema genitourinario,

Aa. junto con otras especies bacterianas se encuentra
formande biopeliculas en la superficie del diente. lo que se
conbce como placa dental. Esta estructura heterogénez crea
un ambiente que limita la difusion de los firmacos v la
estrecha interaccidn erntre las bacterizs que fo componen,
fecilita la transferencia horizontal de genes de resistencia a
antibictices.

En este trabaje se determind mediante PCR. wtilizando
partidores para el gen del RNA 165 de Aa. que el 100% de
las personas (n=16) con pericdentitis agresiva v solo un
20% de las personas sanas estudiadas (n=10) presentan
amplificacién. Lo anterior sugiere fuertemente una relacidén
directa entre el cuadro infeccioso v la presencia de la
bacteria. Este resultado se confirmd mediante cultiva v
contee viable en agar TSVB (37°C. CO, 5% . Con el fin de
evaluar Ia suscepribiiidad de las cepas aisladas,
Posteriormente se determind preliminarmente la
coneentracidn inhibitoria minima (CIM) de los antibidticos
mds usados en el tratamiente como Amoxicilina,
Tetraciclina, Ciproflexacina, etc. Firalmente mediante el
test de Kirby-Bauer (difusion en placa) se determind que
tedas las cepas aisladas eran sensibles a estos antibidticas.,

Financiamento: FONDECYT 110601%1; UNAB [7/06R
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P-008 DETECCION DE VIRUS RESPIRATORIOS EN
NINOS Y ADULTOS CON INFECCION
RESPIRATORIA AGUDA BAJA (IRAB)
MEDIANTE DIVERSOS METODOS (Detection
of respiratory viruses in children and adults with
acute lower respiratory infection by different
methods}.

Luchsinger ¥.'. Martinez M.A 2 Luco M., Ruiz M7,
Zunine E.4, Machado C.5. Fonck CF, Agoad LY. Chaves
F.4 Ulloa M. T2, Fasce R, Avendaio L F'.

'Programa Virologia, ICBM. Facultad de Medicina. U.
Chie, Santiago, Chile: *Programa Microbiclogia, [CBM,
Facultad de Medicina. U, Chile: *Dpto. Medicina Hospital
Clinico U, Chile; *Hospital de Infecciesos Dr. L.Cdrdovas
Depto. Microbiologia, ICBM 11 U. Sac Paulo: "lastiute de
Salud Piblica vivchsin®med.uchile.cl

La IRAB es causa frecuente de hospitalizacién en nifios

v adultos ¥ puede ser ocasionada por virus. Para detectar
virus respiratorios en nifdes y adultos hespitalizados poer
IRAB. se estudiaren muestras respiratorias de <2 v =18
afins. entre 2005 v 2007 Se realizd aislamiento [AW) ¥
deteccidn de antigenos por inmunofluorescencia (1FL para
gdenovirus (Ad), vires respiratorio sincicial (VRS),
influenza (FLU v parainfluenza {VPD en todos fos casos:
ademis. en adultos se usé RT-PCR para VRS,
metapneumevirus humana (hMPVIL ceronavirus (CV) ¥
picornavirus (PV} y deteccidn de anticuerpoes para VRS por
FLES-‘& v para VI por IHA. Se detectd virus en 281461
%) nifios: YRS en 211 (51%); Ad en 20 (3%} FLU en

¥ VPI en 29 (7%). En BO/337 (24%) adeltos se
detectd virus: VRS en 30 {89% 1 FLU en 14 (4%): hMPY
3 CVoen 2 {0.6% Yy PV en 16 (3% 1 no se detectd

Ad ni VPL. En adultos, el AV/IF] detectd 4 casos de VRS:
RT- PCR. 20 ip<0005} ¥ la serologia 3/96 (3%). Se
detecté FLU por AV/IFE en 3 casos ¥ en 14 por THA
(p<0,0(53. Les virus respiratorios se detectan <on
frecuencia en nifios vy adultos con IRAB. principaimente
VRS v FLU. La serologia para FLU v RT- PCR para ¥RS
son de eleccién para estudiar aduitos. Definir la etiologia
optimiza el mangjo de la IRAB, siendo necesaric aplicar
wéenicas de mayor sensibilidad, especialmente en 2] adulto.

FONIS

Financiamiento: Proyecto
FONDECYT 1030734
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P-009 ANALISIS FILOGENETICO DEL
CIRCOVIRUS PORCINO TIPO 2 (PCV-1) EN
CHILE (Phylegenetic analysis of Porcine
Circovirus type 2 (PCV-2} in Chile}.

Noriega J.. Reyes P, Diaz ., Sdenz L. ¥ Bucarey S.

Centra Biotecnoidgico  Veterinario  Biovetec.
Departamento de Ciencizs Bioldgicas Animales. Facultad
de Ciencias Veterinarias v Pecuarias, Universidad de Chile.
Departamento Fomento de la Produccidn Animal. Facultad
de Ciencias Yeterinarias v Pecuarias, Universidad de Chite.
Autor responsable: shucarey®@uchile.cl.

Fundamentoe: Circevirus Porcino Tipo 2 (PCV-Z1,
perteneciente a la familiz Circoviridae, es un virus
emergente amplismente distribuido en el mundo,
coasiderado el agente eticldgico principal del Sindrome del
Desmedro Multisistémico Postdestete en cerdos (PMWS3,
el cual se caracteriza per la generacidon de una
inmunosupresién severa la que conllevs & la muerte
prematurs del gnimzl. con las consecuentes pérdidas
econdmicas para la industria porcina intensive. Este trabgjo
tiene como objetive hacer un andlisis descriptiva de la
secuencia nuclectidica de PCV-2 en aislados nacionales.
Resultados ¥ Métodos: Mediante PCR-RFLP. se pude
detectar v genotipificar el genoma de PCV-2 desde
muestras de suero ¥y ganglios linfiticos de cerdos con
signologia de PMWS, provenientes de 5 planteles de
produccidn intensiva de la zonz central de Chite. Medianie
esta técnica se pude observar que el patrdn de largos de los
fragmentos de restriccion de las cepas nacionales es
idéntico al patrén de restriccidn de un genclipo Asidtico
denominada N1 (disponibie como contral). Un
representante de fos aislados de cada plantel, fue escogido
para determinar la secwencia nucleotidica del gen de la
cipside viral {gen cap, ORF2). Estas secuencias fueron
comparadas, usande el seffware cluster W. con las
secuencias del gen cap de 80 cepas PCV-2 aisladas en
diferentes partes del mundo {disponibles en genebankl.
Este permitit hacer un andlisis filogenétice preliminar de
las secuencias aisladas en Chile, observindose que las
cepas necicnazles agrupan en un mismo clado, en forma
independiente a las cepas del resto del mundo. con las
cuales comparten un %% % de homelogia en este gen.
Conclusidn: Con este resultade preliminar podri
concluir que existe una variante chilena de PCV-2
causando ¢l Sindrome del Desmedre Multisistémico
Postdestete en cerdos.

as

Financiamiento: Proyecto Bicentenerio PSD23.
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P-010 INMOVILIZACION DE CELULAS DE P.

stutzeri Y R. rhodochrous
METABOLICAMENTE ACTIVAS SOBRE
MATERIALES MESOPOROSOS PARA

PROCESOS DE BIODESULFURACION {BDS}
{Adsorption of P. srerzerd and 8. chodochrons cells
metabolically actives on mesoporous materials for
BDS processes).

Ojeda J, Dinamarca M.A.. Ibacache C.

Laborateric de Biotecnologia Microbiana, Facultad de
Farmacia, Universidad de Valparaiso. Av. Gran Bretafia
1092 Playva Ancha, Valparaiso. E-mail: juan.cjeda@uv cl

El aumentoe del consumo del combustible fasil a escala
mundial ka llevado a la explotacidn de capas profundas de
petrélec. las cuales contieaen una gran cantidad de
compuestes organosulfurados refractarios dificiles de
degradar v gque generan didxido de azufre (SO.). uno de los
principales contaminantes atmosférices. Esto sumado a las
nuevas regulaciones ambientales que cada ver son mas
estrictas, ha fomentado la bdsqueda de procesos de
tratamienta gue sean mds actives gue los utilizados
convencionalmente en la purificacién de gasoil. En este
cantexto. la desulfuracidn catalitica o biodesuifuracidn
(BDS) de petréleo, usando microorganismos, es una
tecnelogia de gran proyeccidn. A su vez la BDS con
bacterias inmovilizadas sobre materiales mesoperosos.
surge como una glternativa innovadora v complementaria.
El presente trabaje estudia fa adsorcidn de bacterias
biodesulfuradoeras metabdlicamente  activas sabre
materiales mesepereses usados en los procesos de
hidrotrazamiente convencienales. Las cepas Psendomonas
stetzeri (ATCC 33819 v Riodoccocus rhedochrous
[ATCC 53948) fueren adsorbidas respectivamente sobre
aliimina vy silice. Para el proceso de impregnacion las
hacterias fuercn puestas en contacte con 0,1 g de soporie
(63-500 um?. EI siempo de adsorcidn fue de 24 horas. al
cabo del cual se determind ef nimero de células adserbidas
¥ su estado metabalico. La actividad metabélica fue medida
con el marcader trifenil tetrazelioum {TTC). Los resultados
chtenidos indicar que existe una meior adsorcidn de P
sruzsery sobre silice que alimina, mientras gue R.
erithrophus se adsorbe en forma similar sobre ambas
soportes. Los ensavos de actividad metabélica indican gue
las cepas se mantienen metabdlicamente activas hasta por
un periodo de 7 dias.

Firanciamiento: Provecte FONDECYT 110600618

P-011 ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA DE MIELES
CHILENAS PRODUCIDAS EN  AREAS
CONTAMINADAS CON COBRE (Antibacterial
zctivity of Chilean honeys produced in cupper
poelioted areas).

Mejias E.. Salas F. v Moentenegro G.

Facultad de Agronomiz e Ingenieriz Forestal, Pon
Universidad Catélica de Chile. egmejias@uc.cl:
gmonten@uc o

Le miel es un alimento importante en el consumo
humano debido a ses diversos atributos. Chile produce
mieles con méltiples e interesantes propiedades hiolégicas.
gracias @ la gran diversidad de especies meliferas
endémicas presentes en el territorio; sin embargo, la
produccion de mieles en zonas cercanas a refaves o
yacimientos mineros de cobre. puede origimar prodectos
con caatidades elevadas de este metal. modificando las
propiedades medicinales gue la miel posee naturalmente.
Existen estrictas normas internacionales que regulan fa
presencia de metales en alimentos, donde elementos menos
nocivos como cobre, pueden enconirarse en canticades
limitadas sin ser tdxicas para la salud humana. De esta
forma, es posible esperar gue mieles con maver preseacia
de cobre, muestren propiedades antibidticas distintas 2 una
miel sin ia presencia de dicho metal.

Mieles producidas en diversos sectores aledafios a
relaves ¥y wacimienatos mineros cupriferos. fueron
estudiadas en relacidn a la actividad antibacterianz que
preseataron frente a Pseudomonas aeruginosa ATCC 2785,
Escherichic coli ATCC 25922; Swaphyiococcus aurens
ATCC 23923 Salmonella ryphi STH 2370: ¥ibrio cholerae
ISP v Smeptococcus f-Hemalitico. La cuantificacion de
cobre en las mieles utilizadas, se realizé mediante la
deshidratecicén v digestion dcida de las muestras, seguida
del postericr andlisis a través de ICP-OES. Se utilizd coma
muestra coatrol una miel sin cobre de erigen botinico
simifar al de las mieles empleadas en este estudio. Los
ensavos microbioldgicos se realizaron mediante la téonica
de difusién en agar con una incubacidn de 27 " x 24 h. La
conceatracion de cobre en todas las muesiras resulsd ser
menor a 14 mg/Kg, correspondiente al limite internacional
méximo permitide para este elemento en mieles. Las
mauestras de miel con mavor concentracidn de cobre
presentaron porcentajes de inhibicidn de crecimiento
significativamente mayeres en las bacterias gram
negativas. No cbstante, todas las mieles mostraren
actividades antibacterianas elevadas comparadas con la
muestra contrel. En consecuencia. el cobre en un rango de
conceatracidn  permitido  por la  reglamesn
internacienal en la miel, es capaz de modificar la capacidad
asntibidtica que esta puede tener frente a diversos
micreorganismaos patégencs,

Financiamiento: Proyecte FONDECYT 1066335, CORFO
FDE-INNOWVA 06121AD-01 a Gleria Montenegro. Beca
MECESUP de apovo a estudiantes de Doctorado a Ensique
Mejias.
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P-012 INFECCION POR EL VIRUS RESPIRATORIO
SINCICIAL (YRS} Y YARIANTES
GENETICAS DE HOSPEDERO {Respiratory
synevtial virus infection, RSV, and host: genetic
variants).

Ampuero S.'. Villarroel R.°, Elgueta A.°, Tapia L.1,
Luchsinger V!, Carridn F .2, Larrafiaga C.!

! Virctogia, ICBM. Facultad de Medicina, Universidad de
Chife. * Inmunciogia, Faculiad de Medicina, Universidadé de
tos Andes. sampuerc@ med.uchile cl

Fundamente: EI VRS es el principal cavsante de fas
infecciones respiratorias agudas bazas {IRAB). Alrededor
del 100% de fos nifios a los 2 afios de vida va han sido
infectades por VRS, La mavoriz de estos individuos
presentan una sintomatologia feve frente a la infeccidén. Sin
embargo. algunos de elles presentan wna enfermedad grave
e incluso fatal. No se ha establecido una asoctacidn clara
con ¢l subtipo viral. Los factores genéticos del hospedero
podrian asociarse a gravedad de |z enfermedad.

Objetive ¥ métodos: Para estabiecer la asociacidn
entre variantes alélicas de los genes SP-Al, SP-A2 v SP-D
a enfermedad grave por VRS, se obtuvo DNA gendmico de
97 lactantes (<1 afio} hospitalizados por IRAB por VRS »
de 104 centroles (deonantes de sangre) durante las
epidemias 2005-2006. De los lactantes, 53 presentarcn una
evolucién grave (LG ¥ 44 una evolucidn feve (LL). La
infeccidn por VRS se confirmdé con inmunofiuorescencia
indirecta ¥'o reaccidn en cadena de la polimerasa (PCR) en
tiempo real. Mediante PCR v cortes con enzimas de
restriccidn, se analizaron 5 variantes alélicas. previamente
descritas. en el gen SP-Al. 4 en el gen SP-A2 ¥ 3 en el gen
SP-D.

Resultados: En la variante Pro62AG {SP-Al), el
genotipo AYA fue diferente entre LL ¥ coatroles {79.6% vs
61.5%., p:04033). La frecuencia del genotipe T/T
{Metl 1 Tori en SP-D fue diferente entre controles (46,15
¥ lactantes. (28.9%) {p:0017) ¥ entre coatroles v LG
{24.53%, p:0,014}. El genotipo G/G en la variante
Alal60Thr {SP-D} fue distinte entre conireles {26 9%) v
lactantes {14.5%) (p:0.045) Conclusién: Lz freceencia
genotipica ¥ alélica. de algunos de los polimorfismos
estudiados, preseatd diferencias significativas entre los
lactantes hespitalizados per VRS con el grupo control. Sin
embargo. no pudimes determinar diferencias significativas
entre LG v LL, prebablemente por el atimero de pacientes
estudiados.

Financiamiente: Provecto FONDECYT [050313

P-113 VARIANTES GENOMICAS DE
BACTERIOFAGOS LITICOS DE Salmonella
enterica SEROVAR ENTERITIDIS (Genomic
varignts of Ivtic bacteriophages of Salwmonelia
enterica serovar Enteritidis}.

Retamales J.°, Borie C.2, Robeson I

! Laboratorio de Bacterielogia, Instituto de Biclogia,
Pontificia Universidad Catdlica de Valparaiso!. Laberatorio
de Microbiolegiz, Facultad de Cieacias Weterinarias v
Pecuarias. Universidad de Chile?. jrobeson®ucv ¢l

El empleo de bacteriofagos surge comao una alternativa
pera control de cepas multirresistentes de Salwmonella
enterten serovar Enteritidis (SE} en la industria avicola. En
este contexto. hemaos aislado previamente bacteridfagos de
DNA cen un patrdn de restriceidn EcoR1 caracteristico.
Ahora reportamos el aislamiento v caracterizacion de
nuevas fagos del dmbito avicola que son variantes
genomicas de los anteriormente obtenidos, uno dz las
cuales presenta actividad litica mejorada. Método: Los
fagos fueron obtenidos a partir de muestras de aguas
residuales del sector avicola ¥ luego fueron purificados por
estria en placa y amplificados mediante lisados en medio
liquido. A continuacidr se extrajo DNA fagico el cual fue
cbjeto e andlisis de restriccidn con EceRI. Los fagos
encontrades con diferentes patrenes de restriccidn fuercn
denominados £18, Est2 e IF1. También se compararen en
términos de ultraestructura por microscopia electzdnica.
merfelogia de placa de lisis. rango de hospedero, actividad
titica “in vizre™ frente a SE, v estabilidad del titulo en
diversas condiciones en gue pueden ser aplicades coma
controladores en la industria avicola. Resultados: Aungue
na existe una diferencia significativa en marfologia. ranga
de hespedero v placa de lisis, se evidencia una importante
diferencia er la actividad litica “in virro” frente a SE.
Encentramos que la variante gendmica Est2 efectia la lisis
mis eficiente de SE. El decaimiento de SE preducide por
Est2 ¥ 18 es muy marcado. con un descenso en D.0. {600
nm) hasta (.03 comparado con un contrel gue alcanza una
DO, de 065 a las 3h de incubacidn. No obstante. Est2
aciara ef cultivo en o minutos en contraste con {18 con el
gue se logra el misme efecto en 3 horas. IF1 sole
disminuye a {12 la D.O. (600 am} en el mismo tiempo. Los
ensayos de estabilidad de los fagos en posibles medies de
aplicacién indicaron gue es recomendable el aso de un
tampdn fosfate suplemeatado con ImM Ma++ vy 0,01% de
gelatina. En este medio ¥ en una selecidn regeneradora de
probidticos parz aaimales, los fages preservan el titulo por
al menes 48 horas a temperatura ambiente. En agua
destilada el titnlo baja al menos 2 logs en las mismas
condiciones. Conclusidn: Los resultados indican que el
patran gencmico de estes fagos de SE es un buen predictor
de su eficieacia litica, la cual también dependerd del medio
en el cual se apliquen en los galpones avicolas.

Financzamiento: Provecto Fondecyt 1060569
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P-014 ESTUDIO DE PRODUCTOS CON ACTIVIDAD
FUNGICIDA PARA EL CONTROL DE
Saprolegnia EN ACUICULTURA (Study of
Products with fungicide activity for Saprolegnia
contrel in Aquaculture).

Sepilveda P.. Lipez L., Romero .

Facultad de Ciencias Quimicas v Farmacéutic:
Universidad de Chile. pab.sepulveda® gmail .com

Las enfermedades micdticas producen grandes pérdidas
econdmicas en acuicultura, Saprolegnia parasitica ha sido
reconocida como la principal especie patégena en peces. Ei
objeto de esta investigacidén fue evaluar ¥ comparar la
efectividad fungicide de £ productos disponibles en el
mercade frente a una cepa de Saprolegnia. empleando agua
potable v destilada para preparar las diluciones.

Les productos ensavados fueron: Producto A . en base a
dcidos orgdnices. producto B en base a amonio cuaternario,
producte € en base a formaldehido ¥ producto D en base a
vodo, a las concentraciones recomendadas por el fabricante.

Las pruebas in virre se realizaron empleande la
metodelogia especificada por AOQAC (2003). Se realizé la
cinética de muerte del honge frente a cada desinfectante
determinande % Eficacia fungicida a los 53,140 v 15 minutos,
expresando los resultados en base a las condiciones de
concentracidn v tiempo en gue se logra el 99999 % de
Eficacia .

Empleando agua destilada se logrd una Eficacia del
99999 % a los 10 min v 14} ppm con el Producto Aj a fos
5 min y 2000 ppm con el Producte B: a los 10 min ¥ 4.000
ppm con el Preducto © v a los 10 min ¥ S ppm con el
producto Do Er estas condiciones el Producte D se
presentariz como el mis efectiva

Empleando agua potable, ! Producto A mantiene su
accien de 99999 % Eficacia en las mismas condiciones de
concentracién ¥ tiempo que con agua destilada. Para
conseguir igual azccidn con el producto B es necesario
aumentar la concentracidn a ©.000 ppm v con el producto C
aumentar a 12.000 ppm. Con el producto D se lograria la
reduccién prepuesta a los 15 min de accidn v & una
concentracion de 20 ppm. estos resultados confirman al
preducto D comoe el mds efectivo.

P-015 EVALUACION DE INMUNIDAD HUMORAL
DE EQUINOS INMUNIZADOS CON VACUNA
ANTITETANICA {Evaluating humeral immunity
in vaccinated equines with antitetanus vaccine).

Orellana L., Gonzédlez P., Herndndez G.. Riveres B..
Visquez A.

Unidad de Biotecnofogia e Iamunobieldgicos.
Departamento de Salud Ambiental. Instituto de Salud
Piiblica de Chile. avasguez @ ispch.cl

El tétanos es una enfermedad aguda inducida por ia
texing de Closiridiwn terani. En la actvalidad no exisie un
programa de vacunzcidn en equines que preteja la alta
poblacién existenate, asi como tampoco una cantidad de
donantes de antitexina para la profilaxis en el tratamiento
adecuade de esta enfermedad. Ademds, no existe un
métode de evalvuacidn de los aiveles de anticuerpos
antitetdnicos en eguinos gue permitiera obtener reseltados
de manera sencille, rdapida.

En este estudio se evaluaron mediante ELISA los
niveles v duracién en el tiempe de inmuncglobulinas en
speros de equinos. luego de fa aplicacidn de una unica

dosis de vacuna antitetdnica. Se utilizaron 30 caballes de 6
a 24 meses de edad, se tomaron muestras preinmune v cada
30 dias postvacunacion por un periode de 6 meses. Los
niveles de [gG se determinaron utilizando placas de ELISA
activadas con toxeide tetinico como antigenc de captura.
En cada placa se realizd una curva de calibracion (0.1, 5,
10, 200 50, 100 v 130 mUIYmL) con suero antitetinico
equine de referencia Instituto de Salud Publica de Chile.
Los resultados mostraron que un [00% de los animales
presentd niveles protectivos de inmuncglobulina
antitetinica > .01 Ul'mL) durante loes 6 meses de
muestreo ¥ que, en promedio, el nivel mds alto de
inmunoglebulina se registréd al primer mes pesterior a la
aplicacidn de la vacuna {129 = 6.2 UlimL) ¥ con
diferencia significativa sobre los meses siguientes (#%%
p<t.Bi). Los resultades muestran que los niveles
protectivos de anticuerpos antitetinicos obtenidos por esta
vacuna podrian mantererse por mas de & meses v que la
vacuna induce altos niveles de anticuerpos.

Financiamiento: Instituto de Salud Piblica de Chile.

P-016 UNI DE GRUPO HEMO AL REGULADOR
TRANSCRIPCIONAL FUR (FERRIC UPTAKE
REGULATOR} DE Acidithiobacillus ferrooxidans
(Heme binding to the transcriptional regulator Fur
of Acidithiobacillus ferrooxidanst.

'Herrera J., *Quatrini R., 'Lefimil C., *Holmes D.S. ¥
edlicki E.

'HCBM, Universidad de Chile, 2CBGB, Fundacién Ciencia
para la Vida. MIFAB and Universidad Nacional Andrés
Belto, Santizge, Chile. ejedlicki®@med.uch:

ile.cl

A, ferrooxidans 25 un microorganisme
quimiolitoautotrdfico capaz de obtener energia a partir de
la oxidacidén de Fe{ll}, estando expueste a altas
concentraciones del metal. Para evitar el riesgo de estrés
oxidativo. los procesos de captacion v utilizacidn de hierro
deben ser estrechamente regulados. Se sugiere que el
regulador Fur de A, ferrooxidans (Furyg) seria capaz de
unir heme v que esta asocizcion tiene un efecto sobre la
regulacion de la hemeostasis de hierre mediada por Fur.

Métodos: Schreexpresion de Fur,z en E. coli,
inmunodeteccidn de Fur, deteccion de hemo en Fur
mediante espectrofotemetriz ¥ determinacién de actividad
peroxidasa en gel, andlisis biginfermitico.

Resultados: El barrido especrofotométzice de Fur
muestra un patrén similar al de otras hemoproteinas,
cendicion que no es chservada en Fur,p obtenido desde una
cepa de £, coli incapaz de biosintetizar hemo, 2 menos que los
cultives en gue es crecida sean suplementados con dcide-d-
aminolevuiinice {ALA). Ensaves en extractos de A.
ferrooxidans crecidos a diversas concentraciones de Felll
indican que fos niveles de expresidn de Fur son inversamente
propercionaies a la carga de hemo asoctada a esta. A pastir de
esta evidencia v de predicciones bicinformaticas. se pestula
un modele del posibie rof de hemo en fa regulacidn de fa
homeoszasis de hierro mediada por Fur en A, ferrooxidans.

Conclusidn: Ef regulador transcripcional Fur.p tiene
capacidad de unir grupo hemo. Se postula que esta
ascciacidn fendria zn efecto sobre la estabilidad del
regulador bago ciertas condiciones, lo gue afectaria
directamente €] mecanismo global de la hemeostasis de
kierre mediado por Fur.

Finarciamiento: Fondecyt 11060164 v 1050063, DI-UNAB
34-06 v Microsoft Sponsored Research Award.
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P-017 DEGRADACION DE MEZCLAS DE
COMPUESTOS AROMATICOS POR
Cupriavidus necator (Degradation of mixtures of
aromatic compounds by Cupriavidus necator).

Godoy M. v Gonzilez B.

Pontificia Universidad Catélica de Chile, Facultad de
Ciencias Bioldgicas, Dpte. de Genética Melecular vy
Microbiolegia. Nucleo Milenie en Ecelogia Microbiana v
Microbiolegia y Biotecrologia Ambiental. mvgedoy @uc.cl

Cuprigvidus wecaror IMP134 {pIP41. es una bacteria
ambiental gue posee una gran capacidad catabdlica pueste
gue degrada mds de 60 compuestos aromaticos. los cuales
utiliza comoe fuente de carbeno, Varios de esos compuestos
son contaminantes ambientafes. Cupriavidus necator ofrece
un modelo de investigacidn para las rutas metabdlicas de fa
degradacidn de estos contaminantes. Existen imnumerables
estudios con esta bacteriz en condiciones de laboratorio.
usando cencentraciones relativamente elevadas de
compuestos purss, siuacidin gee distz de la esperada en fa
zaturaleza. Por elio, este trabajo se enfoca al andlisis de la
capacidad de esta bacteria cuando es enfrentada a mezclas
de compuestos aromaticos, en bajas concentraciones. Pasa
ello se cultivd la bacteria en medio mizime ligquido
suplementado con mezclas de 6 compuestos aromaticos.
cada uno caracteristico de una rute degradativa diferente. a
cozcentraciones de 250 ubd, 100 oM v 50 uM cada uno.

Para estudiar la degradacidn se realizaren curvas de
crecimiente de la bacteriz para estimar su rendimiento.
tiempe gereracional ¥ ademés evaluzs la degradacién de
fos diferentes compuestos de la mezcla en el tiempo.
mediante HPLC. Asi fue posible estimar si habia algin
orden {jerarquia de uso) en la utilizecién de estas fuentes
de carhono.

Los resultados aobtenidos demuestran gue C. necator es
capaz de crecer en las mezclas complejas a bajas
concentraciones ¥ su rendimiento es proporcional a la
concentracion final total de fa mezcla de aromdticos. Sin
embargo, el tiempo generacional no muestra diferencia
significativa entre las diferentes concentraciones de las

ezclas. Por otra parte, la degradacion de [os distintos
compuestos presentes en la mezcla se aprecia de manera
disimil dependiendo de la concentracidn, asi el perfil de
degradacién de una mezcla varia de acuerde a la
cencentracion inicial total de esta, por [o gue la bacteria
consume de manera jerdrquica cada compuesto
dependienda de la cantidad de carbono dispenible gue
exista.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1070343 v Nicleo
Milenic EMBA POADORGT-F.

P-018 RECON$TRECCIGN DE REDES
METABOLICAS A GRAN ESCALA A PARTIR
DE INFORMACION GENOMICA iLarge scale
reconstruction of metabolic networks from genomic
data}.

fUgarte J.. *Pedrosa 1., *Lazo F.. *Rivera G.. *Guerrero L,
*Helmes D.S.. }Quatrini R.

"Departamento de Ingenieria Quimica y Biotecnologia,
Universidad de Chile. *Center for Bioinformatics and
Genome Biology, Fundacidn Cienciz para la Vida-MIFAB-
Universidad Nacional Andrés Bello, *Departamento de
Ingenieria Infermética, USACH, Santiago. Chile,
iDepartamento de Ciencias de la Computacién,
Universidad de Chile. requatrini® gmaif.com

Structure and function of a living cell strictly depend
on molecular interactions at multiple levels (e.g. proteins
complexes. metabolic pathways, signaling cascades and
transcriptionai circuits). These interactions are not
independent from each other and together create an
extremely complex andé highly crdered molecular network,
A majer chalienge for biclogy is to understand the structure
and the dyramics of this complex intraceliular web of
interactions.

Network theory ctfers novel poessibilities to begin to
unravel it. Several mathematical approaches have been
developed to identify highly connected protein clusters m
these networks that coerrespond to functional medules of
major bictogical interest, especially useful in automatic
metabolic reconstruction.

We have implemented @ new cluster recognition
strategy that overcomes the need for a priori knowledge of
the number of existing clusters or their size, and assesses
the statistical significance of the cluster obrained.
pre-computed protein interaction data from Escherichia
cold and such a strategy, we have reconstructed the protein
interaction network of this bacterium and have identified
several functional modules. Correspondence of the
resulting clusters to known functional modules in E. coli
was done by the keyword recovery method. Herzin, we
analyze the clustering performance of our strategy with
respect to previcusly reported work in the field. The longer
term objective will be to apply this approach to the
decenvolution of network modules in other bacteria.

Acknowliedgements: Fondecvt 11060164 & [OSO063, DI-
UNAB 34-06 & Microsoft Sponsored Research Award.
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P-019 OCURRENCIA DE  Enterococcus  spp.
RESISTENTES A LOS ANTIBIOTICOS EN
DISTINTOS COMPARTIMIENTOS
ECOLOGICOS EN EL CUSCO (Ocurrence of
antibictic resistant Enterococcus spp in different
ecological compartiment in Cuscol.

Flores D.'. Espinoza H.'. Silva 1.2

'Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad Nacional de
San Antonic Abad de Cusco, Peni. “Laboratorio de
Microbiologia Ambiental, Universidad de Antofzgasta.
darzelatlores @ hotmail.com.

La cadena alimenticza ha sido recenocida como una vie
de transmisidn de Enterococcns resistentes a fos antibidticos,
que se han constituido en uno de los principales patdgenos
de infecciones nosocomiales, En el Perd existe escasa
infermacion sobre wi de diseminacidn de estos
micreorganismes. El objetive de este trabajo es estudiar la
presencia de Emterococcus resistentes a los antibidticos en
distintos compartimientos ecolégicos. Muestras de vegetales,
carnes, aguas, productos marinos, heces humanas v de
animales ¥ de personas hospitalizadas fueron sembradas en
m-Enterococcus para aislar cepas de Enterccoccus spp. La
identificacién se hizo por pruebas bioguimicas y la
tipificacion de fenotipos por el sistema Phene-Plate. La 1
se determind por técnica de dilucidn en placa. La presencia
de factores de wirnlencia fue estudiada en medios
especificos. Un total de 7% cepas fueron aisladas v la
identificacion permitid reconocer 04 especies diferentes
encentrindose £ feacalis (29,1 %) v E. raffinosus (199 %
predominantes en casi todas las muestras analizadas. El Ph
Plate detectd 13 fenotipos diferentes. con el PhP 02 (148
v PhP 04 v 03 0127 %) como clones dominantes en todos los
aistamientos. Se aprecid resistencia elevada a los
antididtices aminoglicdsidos (£4 3% ). moderada resistencia
wina ¥ ausencia de resistencia a vancoemicind.
L (41.6% 3y Protesas {30,2%) feeron los factores
de wirnlencia mayormente detectados en las cepas de
Enterpcoccus. La presencia de clones de Enrerococcus
resistentes & los antibidtices predominantes en los diferentes
compartimientos ecoldgicos investigades, sefalan gue la
cadena alimenticia puede constituir una via de diseminacidn
de estos microerganismos en el Cusco.

Finznciamiento: DINV. Universidad de Antofagasta,
Provecto 1357.

P-020 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION
MOLECULAR DE MUTANTES RUGOSAS DE
Brucella abortus QUE PRESENTAN
DELECIONES EN ISLAS GENOMICAS
(Iselation and melecular characterization of
Brucella abortws rough muotants which display
genemic islands deletions}.

Mancilla M.!. Ouo B, Saldias M.E? and Zdrraga A.M.!

‘Leboratorio de Gendmica y Biotecnologia, Instituto de
Bicquimica, Universidad Austral de Chile, casilla 567,
Valdivia, Chile. *Servicio Agricola v Ganadero. SAG.
‘Instituto de Microbiologia. Universidad Austral de Chile.
marcesmancilla@uach.cl.

Dissociation describes the spontanecus appearance of
rough mutants in pure cultures of smooth bacteria, a well
documented phenomenon in Srucella aborius, acthiological
agent of cattle bruceliosis. Those mutants present truncated

forms or null synthesis of O chain, the most external
component of lipepolysaccharide {LPS1 and responsible for
the phenotypic trait. Based on a bioinformatic prediction of
genomic islands (GIs), recently we ideatified two clusters
which encode genes for biosyathesis and transpert of LPS
O-chain. Because Gls often display instability, we
hypotkesized that the spontaneous excision of Gls preduces
roggh mutants. Using the classical crvstal viclet screening
performed on culture plates. we were able o isolate two
types of rough mutants and their phenotypes were
confirmed by acriflavin and sercaglutination tests. Further
malecolar characterization by PCR. RFLP, cloning and
seguencing showed that the mutants carried a partial or
complete deletion of cae of the GIs related 10 LPS,
previcusly identified by the bioinformatic approach
Our results shed light on the molecular mechanism
bekind the dissociatica phenomenca. which has been
poorly studied from a molecular biology point of view.

Funded by DID-UACh D-2005-17 and FONDEF DO211111
grants.

P-021 ESTUDIO DE TRANSPORTE in vitro DE LAS
PORINAS OmpD, OmpL v OmpW DE Safmonella
enterica SEROVAR TYPHIMURIUM ifn virre
transport study of Salmonella enterice serovar
Typhimurivm OmpD, OmpL and OmpW porins).

Yillarreal J.M. 15 Gutiérrez L', Collao.. B'; Aspée A%
Sapvedra C1.

! Laboraterio de Microbiologia Molecular, Departamento
de Ciencias Bioldgicas, Facultad de Ciencias de la Salud,
UNAB. ? Laboratorie de Fotoguimica, USACH.
csaavedra@unab .ol

Las porinas proteinas de membrana externa bacteriana.
son canales acuoses gue permiten la difusidn pasiva de
solutes al periplasma. Los sustratos generalmente son
nutrientes de bajo pese molecular (menor a 600 Da) y por las
caracteristicas poco discriminativas del canal también puede
permitir la entrada de téxicos a la bacteria. Se ha descrito
gue los genes ompW v ompD de Salmaonella enterica serovar
Typhimurium (3Tm} son requeridos en la resistencia a metil
violdgeae (MV). wixico capaz de generar dafio exidative a
través de la gemeracidn del radical superdxido. Ademis, se
hareportade el rol de la porina OmpL en la mantencidn de Ia
homeostasis def espacio periplasmitico en Escherichia coli,
donde mediariz la expulsion de compuestes oxidados v
reducidos. como aminodcidos modificades producte del
dafio oxidative, cisteina y glutaticn.

Recientemente. en nuestro laboratorio se ha
demostrada in vive que el producto de los genes amply v
amp W san requeridos para una eficiente expulsidn de MV,
lo gue indica que estas porinas tendrian una funcidn dual
en ef transporte de moléculas en la bacteria. Para demostrar
la [participacidn directa de fas porinas en la salida de
sustratos hemos desarrolladoe experimentos de transporte in
visre, Los genes ompD. ompl v ompW de STm fueron
clonados en el vector pBAD, las proteinas fueron
purificadas v reconstituidas en liposomas cargados con
[MC]-MY y glutation reducido. Los resultados de estos
ensayos demuestran que las porinas en estudie permiten la
salida de tdxicos, indicando que estas proteinas participan
directamente en el fendmeno de expulsidn de compuestos
desde el periplasma hacia el espacio extracelular.

Financiado por Provectos Fondecwt 1080037, 1030137,

UNAB DI-39-06, UNAB DI-14-06/1
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P-022 MICROORGANISMO AISLADO DEL
DESIERTO DE ATACAMA: EXTREMA
RESISTENCIA A ELEVADAS

CONCENTRACIONES DE ARSENITO (Isolated
Microorganism from Atacama Desert: Extreme
resistance to elevated Arsenite concentrations}.

Sarmiento F.1%, Roa A.'Y. Guezman-Martinez L2,
Boehmwald F.'2, Blamey J.M.!

‘Fundacidn Cientifica v Cultural Biociencia, “Universidad
de Santiago de Chile. fsarmiento@bicscience.cl.

El arsépico es un metaloide altamente toxice
encontrade ez una gran variedad de ambientes. En forma
insoluble (no tdxica). el arsénico se presenta comoe mineral
en cembinacidn cen azufre v hierre principalmente. La
oxidacidn guimica v/o microbiolagica de esios minerales
da pase a las formas solubles de! arsérice, generdndoese
arsenito {As (I v arseniate (As (V1. Ambos estades de
oxidacidn son 1oxicos para los orgenismos vivos, siende
arsenito ampligmesnte mds peligrose. En ambientes
propiciades por la industria minera come los drenajes
dctdos v las corrientes de desechos, fas concentracicnes de
arsenito son extremadamente elevadas (2 a 13 mgfitro) ¥
pueden llegar a contaminar fueates de agua natural que
desembocan en lagos v salares.

El procese de oxidacién guimica de arsenito a
arseniato. tanto de forma natural como indestrial, es muy
lente, por Io cual se considera gque la oxidacidn
micrebioldgica juega un papel esencial.

De esta forma, a partir de muestras tomadas en un salar
del Desierte de Atacama se aislaron microcerganismoes
capaces de crecer en presenciz de altas concentracicnes de
arsenito, utilizando medie selective para arsenito
oxidadores v luego se separaren colonias en placas del
mismoe medio. Celonias puras fueron sometidas a
concentraciones crecientes de arseaito y se disefio una
curva de resistencia. Se extrajo DNA v se amplifico el
segmento de 165 rDNA para posteriormente secuenciarle e
identificar al microorganismo. Firalmente, se crecerdn en
medio minimo iibre de moeléculas organicas con solo
arsenito de sodio. didxide de carbono v oxigeno, para ver si
corresponde a un microorganismo guimiolitoautdtroto.

Por medio de la metodologia establecida. se fogré
aislar un microorganismo ¥ <recerio cosm unad gran masa
cefular a bajas temperaturas (12 a 5 °Ch, escalando su
crecimienic hasta 1000 mil. Se separaron colenias en
placas v por medio de la curva de resistencia a arsenito se
detectd su viabilidad a cencentraciones mavores & 30 mM
de arsenito de sodio. Firalmente, les estudios de
identificacidn dei microorganismo se encuentran en plenc
desarrallo.

Los resultados obtenides son de gran impertancia poer
lz efevada resistencia que presenta esie MICTOOrganismo i
altas concentrzciones de arsenito. Por consiguiente, si el
microorganisme resulta ser quimiolitoautétrofo, estariamos
frente a una de las pocas cepas conocidas hasta e momento
que obtienen su erergia de la oxidacidn de esta forma
seluble del arsénico. Ean caso centrario. seriz el
microerganismo heterdtrofo conocido mds resistente al
téxice arsenito de sodio. Ambos escenarios sen muy
esperanzadores para el desarrolle de un sistema de
biorremediacidn de zonas contaminadas con arsénico.

Financiamiento: Fundacidn Biociencia, Santiago-Chile,
Fundacion BBV A, Espafia.

P-023 AISLAMIENTO Y CAR.-\.CTERI_ZACI(’)N DE
UN BACTERIOFAGO ESPECIFICO DEL
PERIODONTOPATOGEND Fusobacterinm
nucleatum {Isclation and characterization of a
specific  bacteriophage of Fusebacierivm
nucleatuml.

Machuca P, Berrocal L', Daille L.!, v Bittner M_!

"Wniversidad Andrés Bella, Faceltad de Ciencias de la
Salud, Departamento de Ciencias Bioldgicas, Laboratorio
de Microbiclogia, Santiago. CHILE. “Urniversidad de
Santiago de Chile. Facultad de Quimica v Biologia.
mbittaer@unab.cl

Fusobacterium neclearum es un bacilo Gram negativo
anaerohic estricto v parte de la flera normal de la placa
dental, Cada vez existen mis evidencias que le otorgan un
papel importante en la enfermedad periodontal. wna
enfermedad infecciosa que afectz 2 fos tejidos de soporte
del dieate {periodenter. En el desarrollo de fa enfermedad,
F. nucleatum aportaria con los receptores para el
establecimiento de otros periodontopatdgenas como
Porphyvromonas gingivelis., Treponema denricola v
Tannerella forsyihia, hasta ahora considerados como los
patdgenos principales. Mds atn. la eliminacion especifica
de esta bacteria, en un modele murino. previene
establecimiente de las bacterias patdgenas v desarrollo de
la patologia.

Desde hace bastante tiempo gue los bacteridfagos
(virus bacterianos) constituyen una importante herramienta
genética parz el estudio bacteriano y recientemente esta
romando fuerza su potencial como agentes terapéuticos. Es
por este que el propasito de este trabajo fue el aislamiento
y caracterizacidn de un bacteridfago especifico para
Fusobacterinm nuclearn.

Para el aislamiento del bacteridfago se utilizaron
muestras de saliva obtenidas tante de personas sanas como
de perscnas con enfermedad periedontal. La deteccién se
realizd agregando gotas de saliva scbre un césped de
bacterizs en agar blando {agar 0.7%] para observar la
inhibicidn del crecimiento bacterizno producto de la accidn
del fago (placas de lisis). Se aisld una placa de fHsis v se
propagt el fago en en cultivo liquide de F. mucleatum,
Posteriormente, se extrazo el DNA wviral, se digirid con
enzimas de restriccidn v se figd al vector pSU1LYS. Ef
plismido pPMUOI resultante se secuencid ¥ se determind
gue esta secuencia tenfa mas de um 90% de identidad
zucleotidica con el bacteridfaga PAG de Propionibacterium
aones.

Financiamento: FONDECYT 11060181; UNAB 17/06R.
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P-024 CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA DE
UN FILTRO DE BIOGOTEO DE DOS ETAPAS
PARA LA REMOCION DE SULFURO DE
HIDROGENO (H,S} ¥ DIMETIL SULFURO
(DMS) {Microbiolegical Characterization of a Two-
Stage Biotrickling Filter Removing Hvdrogen
Sulfide and Dimethyl Sulfide}.

Araca G, Caceres M), Campoes V.2, Mackenzie R.2,
Urrutia H3.

'Facultad de Ingenieria. *Facultad de Ciencias Bésicas y
Matemiticas. P. Universidad Catélica de Valparaiso.
*Facultad de Ciencias Bioldgicas/Centro de Bictecnolegia |
Universidad de Concepcidn, Chile.
r.mackenzie.c@gmail.com.

La biodesulfuracidn es el proceso a través del cual los
microorganismos transforman compuestos azufrados
reducidos (CAR) tdxicos resultantes de procesos
industrizles como el tratamiente de aguas servidas.
elaboracidon de papel ¥ pulpa de celulosa. etc.. en sustancias
de ficil eliminacidn. El uso de bicfiltros en este proceso
permite controlar fas condiciones de crecimiento de las
especies, asegurando una alta biomasa celular, ¥
manteniendo una elevada tasa de remocidn. La lenta
respuesia de los biofiltros a escala industrial justifica la
bisqueds de nwevos microorganismos que disminoyan el
tiempo de residencia del gas en la columna ¥ tengan mayor
afinidad con los sustratos, para que este proceso sea
induestrizimente competitivo.

En este trabajo se estudia el efecto de la alimentacidn
con emisiones de gas de HaS (100 ppmi, y DMS (30 ppma
sobre [a biomasa bacteriana (detectada por microscopia de
epifluoresencial, sobre la diversidad molecular {andlisis de
ADNr 16s por electroforesis en gel con gradiente
denzturante DGGE y PCR tiempo real} y se mide ia tasa de
remecidn de sulfuros fobtenida por cromatografia de
gases), de una biopelicula de Acidishiobacillus thiooxidans
ATCC 19377 y una biopelicula de Thickacillus thioparus
ATCC 23645 (primer v segundo reactor, respectivamente)
conectadas en serie para la remocién de los gases. Para el
anilisis de DGGE y qPCR se utilizaron primers {uno con
GC clamp} universales para el ADNr 16s {posicicnes 341F
¥ 9UTR en Escherichia colil: las tasas de remocidn se
estimaron mediante mediciones de H.S v DMS por
cromatografia de gases. Se compard el patrén de bandeo
cbtenido en DGGE {validado por andlisis de amplificacidn
en PCR tiempo real) antes y después de alimentar con
gases suifurados, wtilizando el Indice de diversidad de
Shannon-Weaver y de similitud de Jaccard. Como
resultado, el efecto de la alimentacion con gases no influyé
en la tasa de remocian de cada reactor ni e la permanencia
fos grupes estudiados; sin embargo. hubo un incremento
ficativo en la biomasa total adherida v en la diversidad
fecular. sugiriendo la mcorporacidn de nuevos grupos
microbiznes al biofiitro.

Financiamienta: Proyecto FONDECYT 1050318

P-025 ESTUDIOS DE MINERALI;ACH’)N DE s-
TRIAZINAS EN SUELO AGRICOLA CON LA
BACTERIA NATIVA Pseudomonas sp. MHP41
{s-Triazine mineralization studies in agricultural
seil with native bacteria Pseudonmionas sp. MHP411.

Bliralles P.. Morgante V., Flores C., Gonzdlez M. v Seeger
M.

Laboratorio de Microbiolegia Molecular v Biotecnologia
Ambiental. Departamento de Quimica & Nicleo Milenio de
Ecologia Microbiana, Micrebiologia v Biotecnologia
Ambiental, Universidad Técnica Federico Santa Maria.
Valparaiso, Chife. pola_miralles @ yvahoo.es

El herbicida simazina es un contaminante ambiental
global. En Chile es empleado en predios agricolas y
forestales, cuvos suelos son enriquecides perigdicamente
con fertilizantes nitrogenados. El principal mecanismo de
remecion de simazina es la degradacidn mediada por
microorganismos que metabolizan simazina como fuente de
nitrégeno v'o carbono. La bacteria nativa Prendomonas sp.
MHP41 posee fos genes catabdlicos de degradacién de s-
triazinas v emplea simazina como fuente de nitrégeno. El
abjetiva de este trabajo es estudiar la mineralizacién de
simazina por Psewdomoras sp. MHP41 ea suelos en
presencia de urea como fuente alternativa de nitrdgeno. La
mineralizacidn del herbicida mediada por la cepa MHP41
se analizé mediante ensayos de respirometria y
bivaumentacidén en microcosmos de suelo. Pseudomonas
sp. MHP41 muestra una mayor velocidad especifica de
crecimiento en urea como fuente de nitrégenc. Sin
embarga. su potencial de degradacién de simazina
disminuve en medio liguide. En suelo. los ensavos de
respirometria demostraren que la produccién de CO- es
mayor en los tratamientos bicaumentados con la cepa
MHP41. La presencia de urea no disminuve la respiracién
de los suelos, Este estudio demuestra que Prewdomonas sp.
MHP41 mineraliza simazina en suelo v que la presencia de
una fuente alternativa de nitrégenc no afecta su capacidad
de mineralizacién. Esto confirma su potencial para ser
empleada en estrategias de biorremediacidn de suelos
fertilizados con nitrégena.

Financiamiento:Nacleo Milenio EMBA PO4/007-F,
MECESUP PUCY 0206, USM 130522, USM 70714,
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P-126 ESTUDIO DE CIANOBACTERIAS QUE
COLONIZAN HALITAS EN EL DESIERTO DE
ATACAMA (Cyanchacteria that colonize halites at
the Atacama Desert)

Olivares H.. Gémez-Silva B_, De los Rios A.. Ascaso C.

Wierzchos. J.

Unidad de Bioguimica. Fac. Cs. de la Salud, Universicad
de Antefagasta holivares@antof.cl.

Las comunidades microbianas del Desierte de Atacama
requieren de mecanismos adaptativos de sobrevivencia a
las condiciones extremas prevalentes de salinidad,
desecacién v radiacidr solar. La hiosintesis de
exopolisacdridos {EPS1 ¥ pigmentes protectores son
pracesos metabdlicos esenciales. Las rocas de clorura de
socio {halitas} del Salar Graade {Regidn de Tarapacd) estén
‘(ﬂomzm.zh por consorcios bacterianos endoliticos ¥
os. Para sobrevivir en un ambiente con alta
© solar, estos arganismos deben producir pigmentos
que disminuyan la radiacion UV local. Este wrabajo se
focaliza en la identificacion del productor primario v el o
los pigmentos proteciores de estas comunidades

Muestras de halitas del Salar Grande fueron
examinadas por microscepia elects 4. Microorganismos
fotesintéticos fueron aislades v cultivados en medic
mineral de Arnon (Biochim. Biophys. Acta 1974, 357:231-
2453 DNA ambiental ¥ DNA de microorganismos aislados
fuercn extraidos para amplificar y seceenciar la region del
cen 168 rRNA. Pigmentos fetosintéticos fueron
caracterizados por espectrofotometriz en exiractos acuosos
v metanélicos. Pigmentos protectores contra fuz LV fueron
extraidos en acetona ¥ analizados por espectrofotometria
UV-VIS ¥ HPLC. Informacién climateidgica del sector fue
registrada continuamente en una micreestacion HOBO.

Morfologia, ultraestructura v secuencia del gen 165
RN A sugieren gue el productor primario mis abundante de
las comunidades micrebianas que celonizan las halitas de
Salar Grande corresponde a una cianobacteria del tipe
Chrooceecidiopsis. Las células muestran una gruesa capi
extracelular. mucilaginosa de EPS. La presencia de un
pigmento pardo oscura con ua méximo de absorcidn a 384
nm sugiers que las comunidades estin protegidas por
gscitonemina, un p ento gue ha sido previamente
identificade en cianobacterias comao fiftre UV,

Financiamiento: Universidad de Antofagasta, DIRINY
1336: Agencia Espaiola de Cooperacicn Internacional.

P-027 LA EXPRESION DE hiyE DE Salmonella
enterica SEROVAR TYPHI ESTA MODULADA
POR EL REGULADOR GLOBAL RpoS Y POR
CONDICIONES AMBIENTALES ASOCIADAS
A VIRULENCIA (The Salmonella enrerica serovar
Typhi &ivE gene expression is modulated by the
RpeS glebal regulator and environmental factors
asociated to virulence)

Jofré M., Fuentes 1. v Mora G.C.

Laboratorie de Microbiologia, Departamento de Ciencias
Bioldgicas, Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad
Andrés Bello, m jofre®@wandresbelio.edu

Satmonella Typhi es el agente etiolégico de la fiebr
eatérica (tifoidea’ en humanes, su Gnice hospedero
conocido. El gen kivE, ubicade en la SPI-18 de Salmonelia
Typhi, codifica para la hemoelisina‘citelisina HIyE.
Actnalmente se desconoce el papel de HIVE en virulencia v
hajo gué estimulos se expresa el gen. Coando ingresa a su
hospedere, §. Typhi se ve enfrentada a miltiples
condiciones amhbientales de estrés producidas en distintas
etapas de la infeccion. coma pH dcido. anaercbiosis, alta
csmolaridad (encentradas principalmente en la etapa de
invasion a las células epiteliales intestinales). estrés
oxidativo v carencia de Mg®™ (encontradas principalmente
en la etapa intracelular en células fagociticas). las cuales
pueden actuar comao sefiales moduladoras de la expresidn
de filvE. Empleando fusiones transcripcionales, RT-PCR.
hibridacién Western v ensayos de hemolisis de eritrocitos,
se determiné el efecto de estas condiciones sobre la
expresitn de RivE. Mediznte estas técnicas, se encaniré que
el pH dcido v la alta osmolaridad actian activando la
expresion de este gen. Ademis, se determind el efecto del
regulador global RpeS, factor sigma implicado en la
respuesta a condiciones de estrés. en la expresian de fiyE.
Se encontrd que efectivamente rpod es reguerido pare una
correcta activacion del gen de estudio. A partir de estos
resultados, concluimes que la ausencia de rpod afecta la
expresion de fIvE ¥ que condicienes asociadas
principalmente & las primeras etapas del procese infectivo
de Safmonella Typhi activan la expresidn de este gen. por
lo que Ia hemolisina HIVE podria participar en procesos
tempranos de la patogenicidad de 5. Twvphi.

Financiamienta: Proyecto FONDECYT 1360999,
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P-028 EVALUACION DE LA PATOGENICIDAD Y
CAPACIDAD DE TRANSMISION DEL
AISLADO CHILENO DEL VIRUS DEL
SINDROME RESPIRATORIO Y
REPRODUCTIVO PORCINO (Evaluation of the
pathogenicity and transmissibility of a Chilean
isolate of porcine repreductive and respiratory
syndreme vires}.

Ramirez E'. Lecocq C2. Marena V.2, Neira V.7, Ruiz A,
Quezada M}

Facultad de Ciencias Veterinarias. Universidad de
Concepeidn, Av. Vicente Méndez 595, Chillin ¢Chiles, *

Servicie Agricola v Ganadero. Santiago, Chile.
esramire@udec.cl
Fundamento: EI Sindrome Respiratorio ¥

Repraductivo Porcino {PRRS) es una de las enfermedades
virales del cerdo gue ha causado mavor impacte econdmico
en la industria porcing mundial en los Gltimos 20 afios. El
objetivo de este estudio fue determinar les aspectos
clinicas. patoldgicos, rutas de excrecién v periodos de
transmisién del aislado chileno del virus PRRS desde
cerdos de 4 semanas de edad inocelados experimentalmente
a cerdos contacto.

Métodos: Se utifizaron 6 grupes de 5 cerdos cada uno.
Los cerdes del grupo G1 {donante} fueron inoculados con
el virus PRRS. se mantuvieron en una unidad de
aislamiente por 35 dias y se recolectaron muestras a los 0,
37011015, 19,23, 27,31 v 35 dias post inoculacién idpi;
para deteccidn de viremia ¥ excrecién por via nasal,
conjuntival, saliva v heces mediante RT-nPCR. Un arupe
contrel no infectade {GA) fue mantenida en estricto
aislamiento ¥ muestreado de fa misma forma que Gl. Los
grupes contacto (G2 & G3}, fueren expuestos al virus por
contacto directo con Gl entre los 3a 7. 10a 14, 17 a 21 ¥
22 a 28 dpa. respectivamente. Pesteriormente, los animales
fueron lecalizades en unidades de aislamiento
independientes para monitorear su estatus infeccioso por 7
dizs. Todos los cerdos de GI v G6 fueron eutanasizdos a
les 35 dpi v los grupos coatacto a los 12 dias postcontacto
(dpcy con G, obteniéndose muestras de diversos Grganas
sis histopatolgicos. inmunchistoquimica {THQ} ¥
enalisis viroldgices.

Resultados: Salo los cerdos de G1 presentaron fiehre
transitoria v no se registraron sintomas respiratorios,
Histopatoldgicamente, todos los animales de GI tenian
rewmonia intersticial. aunque a través de THQ se encontrd
poce antigeno viral. En todos los grupes contacto se
detectaron células positivas a IHQ. especialmente en G3 v
G4, La viremia fue detectada en G1 (3 a 35 dpil ¥ en todos
los grupos contacte (3 a 12 dpei. Eatre los 3 v 1% dpi. el
VPRRS fue detectade en al menos un cerdo desde
secreciones nasafes (3 a 19 dpi). ocuelares (7 a 19 dpis,
saliva (11 & 35 dpi) ¥ heces (7 a 19 dpi).

Conclusién: El aislado chilene del virus PRRS seria de
baja  patogenicidad v los cerdes incculados
experimentalmente excretaron virus infecciosos v fueren
capaces de transmitir la enfermedad a cerdos susceptibles.
stendo el momento critico de excrecidn entre los 7 ¥ [9
dp:, periedo durante el cual interactdan lazs 4 vias
estudiadas.

Financiamiento: Proyecte FONDECYT N° 104 0414

P-029 CARACTERIZACION DE CELULAS B-1b
COMO CELULAS PRESENTADORAS DE
ANTIGENO EN LA RESPUESTA INMUNE
FRENTE A PROTEINAS DE Brucella aborius in
vitro EN RATONES (Characterization of B-1h
cells as antigen presenting cells in the response to
Brucella abortus protein in vitro in mouse).

Aburto E., Cabrera A.. Céspedes S_, Ofiate A,

Laboratorio de Inmunologiz Melecular, Departamento de
Micrebologia, Facultad de Ciencias Biolégicas.
Universidad de Cencepcidn. Concepcién, Chile.
evaburto@udec.cl

La preseatacidn de antigenos es una etapa esencial en
el desarrollo de la respuesta inmune ante antigenos
especifices. Los linfocitos B presentan esta caracteristica v
se subdividen en tres subpoblaciones B-la. B-1b v B-2. las
cuales se diferencian por se funcién, origen v ubicacion en
el ratdn. Las células B-1b han side descritas como células
presentadoras de antigeno en el contexto de MHC IL.
Basdndonos en estos conocimientos, el ahjetive de este
trabajo es verificar la capacidad de las células B-1h como
inductoras de respuesta inmune especifica, frente a
diversos antigenc de Brucella. Para su ejecucién un grupo
de 14 ratones fueron inmunizado en los cojinetes plantares
con proteinas totales de B. abortus emuisificado en CIF.
Siete dias postinmunizacidn los ratones fueron sacrificados
¥ se obtuvieron células T desde el linfonadulo pepitleo. Un
segunde grupo de 8 ratones fue sacrificada v a través de
lavades peritoneales con PBS. se obtuvieron células Bih,
Estas células fueron divididas en tres rupes: unc para
fnfoproliferacidn antigeno especifica, otro para la
obtencidn de cDNA (deteccidn de citoguinas) v el ditimo
parz caracterizar la poblacidn z través de marcadores de
superficie {CD5 v Cdiib} por citometriz de flujo. Los
resultades muestran que la proliferacién es positiva en
presencia de Células B-1b y linfocites T previamente
mmunizades con proteina total de Brucefla. En cuanto al
perfil de citoguinas obtenido. estas tienen una tendencia
hacia la viz Thi Con esto se puede concluir gue as células
B-1b poseen fa capacidad de presentar proteinas totales de
Brucetla a las célufas T, ademis se observa Ia expresion de
citoguinas pro-inflamaterias por RT- PCR lo gue avudaria
a comprender en parte el rel que estas células pueden
cumplir durante la infeccidn con Brucella aborius.

Financiamieato: Proyecto Arilio ACT 08/2004,
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P-030 PREDICCION DE PROTEINAS CON SENAL
DE EXPORTACION EN Acidithiobacillus
ferrooxidans ATCC 23270 (Prediction of proteins
with expert signal from Acidithiobacillus
ferrooxidans ATCC 232703,

Pagliai F., Valenzuela L., Jerez C.A.

Laboratorio de Microbiologia Molecular ¥y Biotecnologia,
Departamente de Biologia, Facultad de Ciencias e [nstituto
ICDB, Universidad de Chile. fpagliai@ gmait.com.

Las bacterias sintetizan preteinas que se destinan a
distintos compartimentos subcelulares dependiendo de la
presencia de alguna sefal tipica de exportacidn Bstas
proteinas desempedan funciones relacionadas  al
metabolismo, adhesidén ¥y transporie. entre OLfas.
Acidithiohacillus ferrooxidans es una bacteria Gram-
negativa, quimiclitosutotréfica gue puede obtener su
energia de la oxidacién del i6n ferreso. el azufre eiemental
o les compuestos reducidos de arufre. Por esto ha side
estudiada como organismo maodele en los procesos de
biolizxiviacién bacterianz. El conocimiento de las proteinas
exportadas por A. ferrcoxidans puede ser de gran
importancia para entender los mecanismos que le permiten
obtener energiz desde los minerales ¥ sobrevivir en su
ambiente.

Con el fin de determinar las proteinas exportadas por
A. ferrooxidans hemos analizado in sifice su genoma.
empleando el servidor SubCel 1.0, el cual incluye las
herramientas de prediccion SignalP 3.0, TatP 1.0, LipoP
1 0. SecretomeP 2.0 ¥ TMHMM 24 Se encentrd gue un
26.7 % del totai de los ORFs presenta algdn tipo de sefial
de exportacidn, Un andlisis de las categorias funcionales
moestré que el 632 % de las proteinas presenia alguna
funcién putativa. mientras gue un 3435 % son hipotéticas.
Las preteinas exportadas pueden ser destinadas al
periplasma. las membranas o al espacio extracelular. ¥ en
efecia. mediante estudios proteémicos encontramas que un
0.2 % de las proteinas con sefiales de exportacicn fueren
identificadas en la fraccidgn periplasmatica de A.
ferrooxidans crecido en tiosultato.

Firanciamiente: Provecto ICM POS-001-F, Proyecta
Fendecyt 1070986,

P-031 MICRODIVERSIDAD DEL DESIERTO DE
ATACAMA (Microdiversity in the Atacama
Deserts.

Echeverria A., Demergasse C.

Biotecnor Ltda. - Centro de Biotecnologia, Universidad
Catélica del Norte. aecheverri@ucn cl

Fundamento: El desierie de Atacama es un lugar con
condiciones exsremas de escasez de agua. alta exposicion &
raves ultravioleta v alta salinidad. Esto hace que sea
considerado un excelente lugar para la bisqueda de nueves
microorganismos, Este trabajo consiste en una recopilacién
de infermacion acerca de microorganismos encontrados en
2] Desierta de Atacama v la construccidn de drbaoles
filogenéticos a partir de las secuencias de ADN 16s
recuperado de algunos Iugares per distintos grupes de
imvestigacion.

Métodos: En esie trabajo se recepilan resultadas
obtenides por distintos grupos de investigacion. mediante
distintas técnicas de fingerprinting en muestras tomadas
desde distintos lugares del Desierto de Atacama ¥ fa
utilizacién del programa ARB para el anilisis de las
secuencias de ADN v la construccién de los drbeles
filogenéticos correspondientes.

Resultados: Se recepilaron datos de distintos
investigadores mediante bisqueda en las bases de datos del
sitio de Iaternet del NCBI. ademis de los dates manejacos
por ¢t Centro de Biotecnclogia de la Universidad Catdlica
de! Nerte & través de distintos proyectos de investigacidn.
Se realizaron los andlisis de secuencias de ADN de
muestras obtenidas desde distintas lagunas v salares det
Desierto de Atacama. Se construveren los drboles
filogenéticos correspondientes a las distintas peblaciones
hacterianas encontradas y se identificaren los diferentes
grupos de microorganismos presenies.

Conclusion: La gran cantidad de micreerganismos
encontradas en las distintas muestras son una prueba de la
gran micrediversidad existente en el Desierto de Atacama.
Los érboles filogenéticos construidos con las secuencias
abtenidas muestraa los grupes existentes ¥ 208 enirega una
idea acerca de las posibles interaccienes metabdlicas
existentes.

Financiamiente: Biotecnor Lide. - Programa Bicentenario
ée Ciencia v Tecnologia PBCT, Insercidn de personal
altamente calificade & la Empresa.



POSTERS 87

P-032 TOLERANCIA DE BACTERIAS PSICROFILAS
AEROBICAS  HETEROTROFICAS A
COMPUESTOS HALOFENOLICOS (Tolerance
to halephenols compounds by psicrophilic aerobic
heterotrephic bacteria}.

Jiménez A., Silva I. y Martinez M.

Laboratorio de Micrebiologia Bisica v Biorremediacion del
Departamente de Microbiologia de la Universidad de
Concepcidn: Concepcidn. Casilla 160-C.
angelap jimenez @ gmail .com.

Los hzlofenoles por su toxicidad pueden tener un
impacto negativo en las poblacienes bacterianas de un
ecosistema acudtico. Estos compuestos pueden ser
incorporados al ambiente producto de actividades
mdustriales o bioldgicas. En este trabajo, se investigd en 64
cepas bacterianas psicrdfilas aerébicas heterotréficas,
aisladas desde cuerpos de agua de lz Patagonia chilena su
capacidad para tolerar 2.4-diclorofenol (DCP): dcido 2.4-
diclorofencxiacetico (2.4-Dy; 2.4 5-triclorefenc] i2.4.5
TCP); 2.4.6- triclorofenol i2,4,6-TCP); 2.4 6-tribromofencl
(2,4.6-TBP} ¥ pentaclorofenol { PCP} en concentraciones
de 005 0.1 0.2: 04: 08 v 1,6 uM. Se determind también
el efecto de estos halofenoles schre la actividad
proteoalitica, aminoiitica v lipolitica de estas cepas
bacterianas. Los resultados en su conjunto indican que fas
bacterias Gram positivas {64%} son mas tolerantes que las
Gram negativas (36%) frente a los halofenales ensayados.
El 2.4-D fue el mejor tolerado (100% de las cepas, en tedas
las concentraciones ensavadas). En cambio, el 2.4.5-TCP
fue el menos tolerado inhibiendo mds del S0% de las cepas
en la concentracicn mis baja ensavada (0.05uM}. De las
propiedades enzimiticas detectadas en las cepas, T8%
correspondieron a proteoliticas. 56% lipoliticas v 49%
amiloliticas ¥ 12% presentaron las tres propiedades
simulténeamente. El estudio, demostrd también, que la
preseacia de halefencles, inhibid la actividad enzimitica
pero ae necesariamente el crecimiente bacteriano. Por tanto
en ambientes acudticos, la presencia de bacterias tolerantes
a los halefenoles, asegurarian que puedan continuar
participande er los ciclos normales de materia v energia
aun cuando la presencia de estos compuestos, pueda afectar
la utilizacién de algunos tipos de fuente de carbono

Financiamiento: Provecto FONDECYT N° 1070497; DIUC
Patagonia N* 203.036.029-1SP

P-033 RECONSTRUCCION DE REDES DE
REGULACION HIERRO DEPENDIENTES EN
BACTERIAS BIOLIXIVIANTES DEL GENERO
Acidithiobacillus (Reconstruction of iron dependent
regulatory networks in bioleaching bacteria of the
genus Acidithiobaciliug),

Osorio H., Martinez V., Veloso F.A., Holmes D.S. ¥
Quatrini R.

Center for Bicinformatics & Genome Biology. Fundacidn
Ciencia para la Vida, MIFAB-UNAB. Santiago, Chile.
rquatrini@ bionova.cl.

Los micreorganismes invelucrados en procesos de
biolixiviacidn, entre ellos las bacterias del género
Acidithiobacillus, deben hacer frente a condicicnes de
extrema acides y concentraciones de hierro (Fe) soluble
inusualmente altas. Por este motivo es de gran interés
corocer los mecanismos que controlan homeostdticamente
la adquisicidn versus utilizacidén de Fe en este grupo de
bacterias, entre ellos la regulacion transcripcional mediada
por Fur. El estudie del regulén Fur en Acidithiobacillus
Jferroaxidans (AF) ha permitido modelar la respuesta de
homeoestasis de Fe (HFe) a través de la identificacién
global de genes blanco. Con el objete de profundizar en las
estrategias de manejo de la HFe en microorganismos
aciddfilos hemos exteadido el andlisis del regulon Fur a
dos bacterias filogenéticamente emparentadas a AF, A.
thivoxidans v A, caldus, recientemente secuenciadas par
auestro laberatorio. Utilizando métodos de prediccién de
secuencias de regulacién y herramientas de gendmica
comparativa hemos identificado: {a) genes conservados
regulados por Fur en todas la bacterias del género, en base
a la co-ocurrencia de cajas en sus regiones promotoras, v
(b} genes particulares regulados per Fur en algunas de las
especies bajo andlisis. En el presente trabajo se analizan y
discuten algunos de los blancos identificados que revisten
mayor interés en virtud de la fisiologia de este grupo de
microorganismoes.  Algunas  oxidasas  terminales
alternativas. importantes en el transporte de electrones
asociado a la oxidacidn de compuestos reducides del azufre
serian regulados por Fur en la tres especies del género. Por
otro lado. existirian blancos de regulacién de Fur gue
cumplen roles ecoldgicos especificos, como la fijacidn de
N, una prepiedad exclusiva de AF.

Financiamiento: DI-UNAB 34-06-R, Fondecyt 11060164,
Fondecyt 1050063 and Microsoft Sponsored Research
Award,
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P-034 LA EXPRESION HETEROLOGA DE Ssej EN
Salmonella TYPHI IMPIDE LA MIGRACION
TRANSEPITELIAL DE LA BACTERIA EN LA
LINEA CELULAR HUMANA HT29 (The
heterologous expression of Ssel in Salmonefla
Typhi prevent the transepithelial migratien of the
bacterium through the human cell line HT29).

Trombert A., Bittner M. y Mora G.C.

Laboratoric de Microbiologia, Departamento de Ciencias
Bioldgicas., Universidad Andrés Bello.
a.trembert@uandreshello.edu.

Estudios han demostrado que la presencia de
pseudogenes esté directamente relacionada con el paso de
especies generzlistas a aquelias de hospedero restringido.
5. Twvphi, patdgeno exclusivo del humano y causante de
fiebre tifoidea contiene en su genoma, ea comparacién con
8. Tvphimurium. serovar generalista, un gran mimero de
pseudogenes. Uno de ellos, ssed. es altamente importante
en la pategenicidad v virulencia del serovar Tvphimurium,
por lo que es de interés evaluar cdme la expresién
heteréloga de este gen afecta la supervivencia de §. Typhi.
Para esto se realizaren ensayos de proteccién a
gentamicina, ensayes de competencia v de migracidn
transepitelial en las lineas humanas HEp-2 v HT2% con las
cepas silvestres, mutantes y mutantes complementadas de
§. Twphi vy §. Typhimurium. Asimisme, ambos serovares
fueron analizados por microscopia de epifluorescencia &
hrs posterior a su invasién a células HEp-2. La expresitn
heterdloga del gen sse de 5. Typhimurium en §. Typhi
zumenta la capacidad invasiva v proliferativa de la bacteria
en la linea HEp-2. En relacidn a su capacidad de atravesar
monocapas de céfulas humanas HT29, la cepa de 5. Typhi
expresando syed de §. Typhimurium. se comperia
notoriamente distinto a la silvestre. pero de forma aniloga
2 §. Typhimurium. Cuande un cultiva de células HEp-2 es
infectado con 8. Typhi durante & horas. es posible observar
por epifluorescencia gue la bacteria abarca gran parte del
vaolumen celular de forma similar a la mutante de §.
Typhimurium _sseJ. §. Typhimurium silvestre, en cambio,
muestra una distribucidn intraceiular localizada v discreta.
Por lo tanto, la presencia del gen ssef determinaria la
localizacién ¥ compertamiento particulares de ambos
serovares en las lineas celulares humanas.

Financiamiento: Proyecto Fondecyt 106059%%9 v UNAB DI-
12-05:

P-035 AISLAMIENTO DE UNA  BACTERIA
TERMOFILA DEL CAMPO GEOTERMICO
DEL TATIO, IT1 REGION, CHILE (Isclation of &
thermophile bacterium from EI Tatio geothermical
field, IT Region. Chile).

Valenzuela B., Arava R.*, Zamorano P.

Facuitad Ciencias de la Salud., *Facultad de Recursos del
Mar, Universidad de Antofagasta. zamorano@uantof.cl.

Enzimas termoestables son de gran inferés
biotecneldgica, por su potencial uso en diferentes tipos de
procesos. desde la  generacidn de compuestos
intermediarios parz la industria del plistico, su uso en
detergentes, hasta su utilizacion en hiclogia molecular a
través de moléculas modificadoras de ADN. La Segunda
Regién posee la tercera fuente geotermal mds grande del
mundo en donde la prospeccian de bacterias termdéitlas con

potencial biotecnoldgice no ha side del todo explerada. El
objetivo de este trabajo fue aislar microorganismos
termaoestables del Tatio para el pesterior clonamiento de
enzimas ¢ proteinas de interés comercial.

Se tomaron diferentes muestras de aguas de diferentes
géiseres v se logré cultivar varios microorganismaos
terméfilos capaces de proliferar entre 45-70°C en medios
con baje contenido orgdnico. De estos se logrd aislar una
cepa., denominada CT1, la cual es capaz de preliferar en las
temperaturas antes mencionadas presentadoe un mayor
crecimienta a 35°C. Andlisis de hibridizacién in situ con
sondas fluorescentes (FISH) para archeas y eubacterias
permitié  determinar filogenéticamente  estos
microerganismos como bacterias. Frotis obtenidoes
mediante tincidn Gram muestran bacterias Gram negativas
con forma de bastones atargados. En medie semisdlidos la
cepa presenta una coloracién blanca.

Cen el aislamiento de esta cepa se procederd a clonar
proteinas  de interés biotecneldgico de
FECTOOTEANISMOS.,

estos

P-036 ESTANDARIZACION DE LA TOMA DE
MUESTRA PARA DETECTAR Y
GENOTIPIFICAR Helicobacter pylori EN
DEPOSICIONES (Faecal sample coliection
standardization for Helicobacter pyiori detection
and genotyping).

Mufior R. Madrid ¥, Trabal N. Gutiérrez A. Pérez L.
Burgos R, Garcia A.

Facultad de Ciencias Bicldgicas. Universidad de
Concepeidn, Clinica Dr. Rolando Burgos M. y Cia. Luda.
Concepeidn. ricamuno@udec cl

Fundamento: H. pviori se he asociado con diversas
patologias gdstricas. tales como gastritis, dicera péptica.,
linfoma de MALT, adenocarcinoma e incluso ha side
vinculado & patologias extragdstricas. La deteccidn y estudio
del agente en biopsia gistrica sigue siendo la mejor opeidn
para el diagnéstico. Sin embargo. la posibilidad de trabajar
con una muestra fécil ¥ rapida de obtener ¥ que no impligue
una técnica invasiva ha sido el blance de diverses estudios.

Ohjetivo: Estandarizar algunos pardmetros de toma de
muestra de deposicién, para detectar mediante PCR
convercional genes de H. pvlori asociados a adhesinas v
comparartos con los obtenidos desde la cepa sislada de la
hiopsia géstrica del misme paciente.

Método: Mediante ensayos comparativos se determiné
algunos parimetros de toma de muestra de deposicidn para
lograr una eficiente extraccion de ADN. Mediante
consentimiento informado se solicisd la participacion de
pacientes adultes que consultaron a gastroenterdlogo y les
fue indicada una endoscopia digestiva alta. Se realizd
deteccidn v genotipificacidn. mediante PCR convencional,
en ambas muestras (depesicidn v biopsial de cada uno de
los 13 pacientes que aceptaron participar.

Resultados: Las condiciones establecidas fueron: 300-
S00 mg de deposicidn inmersa en agar Cary- Blair, transporte
entre 4 v §° C v extraccién dentro de las 7 horas siguientes.
No hubo diferencias significativas en el nivel de deteccidn de
H. prviori en las muestras de deposicidn y de hiopsias ni en el
pairdn genético asociados a adhesinas en un mismo paciente.

Conclusiones: La deposicidn. como muestra no
invasiva. seria un buen sustrato para la deteccidn de la
infeccién per H. pyloei v la PCR convencienal un buen
méteda de diagndstice a considerar.

Financiamiento: Proyecto Fondef DO3i1105.
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P-037 BACTERIAS AISLADAS EN PENINSULA
FILDES (ISLA REY JORGE) Y RESPUESTA A
AGENTES ANTIBACTERIANOS {Bacteria
isolated in Fildes Peninsula iKing Geocrge Isiand)
and response to antibacterial agents).

Sepilveda J.I. !, Gonzélez-Rocha G.', Gonzilez M.* v
Dominguez M.'.

‘Departamente de Microbiologia. Facultad de Ciencias
Bicldgicas. Universidad de Concepcidn. Barrio
Universitario sin. Concepcidn. Chile. Departamento
Cientifico. Instituto Antirtico Chileno. Punta Arenas.
Chile. jusepulvedaj@udec.cl

Fundamento: El potencial biotecnolégice que
presentan los microorganismos de ambientes extremos ha
promovide el interés por conoccer la biodiversidad
bacteriana er Antértica continental e insufar. Por otra parte,
también es interesante cenocer el comportamiente de
bacterias aisladas de ambientes pristinos frente a les
agentes antibacterianos. Debide a que sen escasos los
estudies enfocades a este aspecto, el objetive dei trabajo
fue determinar la respuesta a diversos agentes
antibacterianos de bacterias aisladas en Peninsuia Fildes.
Métodos: En la XLII Expedician Cientifica Antirtica se
tomaron muestras de agua, sedimento. suelo ¥ hielo, en
diferentes lugares de la Peninsula Fildes. Se sembrd en
agar R2A ¥ agar R2ZA adicionado de ampicilina {AMP).
tetraciclina {TET) y sulfametoxazol (SMX}. A un grupo de
bacterias aisladas de zonas con diferente grado de
interveacidn se les determind su perfil de susceptibilidad.
Resultados: S¢ encontrd mavor atimere de bacterias
capaces de crecer en presencia AMP v SMX y en muestras
de suelo v sedimente se detectd bacterias resistentes & TET.
En general, los recuentos mis bajos de bacterias resistentes
se observaren en sitios de muestreos menos intervenidos;
sin embargo. estas bacterias presentaron patrones de
resistencia mds amplios que incluveron antibidticoes
eminoglicosidos. beta-lactdmicos v feniceles. Conclusion:
Las bacterias aisladas de ambientes remotos no estdn
exentas de la capacidad de resistir fa accidn de agentes
antimicrebianos.

Financiamiento: Instituto Antirtico Chileno (INACH) ECA
LXLIH Provecto al4-{6

P-038 sirP PARTICIPA EN LA PROLIFERACION DE
Salmonella TYPHI Y Salmonella
TYPHIMURIUM EN LA LINEA CELULAR
HUMANA HEp-2 {s/rP participates in the
preliferation of Safmonella Typhi and Salmenelia
Tvphimurium whitin the human cell line HEp-2}.

Quinteros H.'2, Trombert A2 v Mora G.C.2

Facultad de Quimica y Biologia. Universidad de Santiago
de Chile, “Laboratorio de Microbiclogia. Departamenta de
Ciencias Bioldgicas. Facultad de Ciencias de la Salud.
Universidad Andrés Bello. hector.quinteros @ gmail .com.

En los patégencs bacteriznos como Salmonella, la
generacidn de pseudogenes estd relacionada con la
evolucidn desde serovares generalistas a serovares de
hospedero restringido. sirP corresponde a un pseudogen
presente en §. Twphi, serovar restringido & humanos, pero
que en 5. Typhimurium. serovar generalista, es funcional y.
aunque estd pobremente caracterizado, se sabe que
participa en viruiencia en ratén. En este trabajo se
caracterizd la presencia de sirP v de su psewdogen por
anilisis in silico ¥ técnicas de biclogia molecular (PCR,
Southern blot vy secuenciacién). asi como la expresidn
heterdloga del gen de §. Typhimurium en §. Typhi v suo
fenctipo en ensayos de proteccién a gentamicina y
competencias in vitre, en la linea celular epitelial humana
HEp-2. Ademas de las cepas silvestres de 5. Typhi v §.
Twphimurium, se utilizaron mutantes de ambos serovares
obtenidos por medio de mutacidn por intercambio alélico,
{descrite por Wanner), y las cepas mutantes
complementadas con el gen sirP clonade en el vector
pGem-Teasy (pHQO ). 5. Typhimurium AsirP prolifera dos
veces menos que su cepa silvestre, ATCC14028s, en HEp-
2. Asimismo, §. Typhi expresando el gen sfrP (STH2370¢
pHQO1) se muestra hiperproliferativa con respecto a su
silvestre. En los ensayes de competencia entre S.
Typhimurium AsirP:iaph y la cepa silvestre, se observa que
la mutante es incapaz de preliferar en igual nimerc que la
cepa parental, por lo tanto la ausencia de este gen afectaria
fa supervivencia de la bacteria en esta finea celular. Estos
resultados demuestran que la presencia del gen funcional
sirP tanto en el serovar Typhi como en el serovar
Tvphimurium, afecta positivamente la capacidad de la
bacteria para proliferar en HEp-2. Por lo tanto, este sugiere
que el producte de este gen participaria en la supervivencia
de ambos serovares al interior de células epiteliales
humanas durante el proceso de infeccidn bacteriana.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 1060999 ¥ UNAB
DI-12-08/



90 POSTERS

P-039 DETECCION DE LA Musca domestica COMO
VECTOR DE Helicobacter pylori iDetection of
Musca domestica as a vector of Helicabacter
prlari).

Moreno-Hernandez J., Lizama M.. Paredes E., Visquez
D.. Barra M., Garcia A.

Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad de
Concepcidn, Facultad de Medicira. Universidad Catdlica
de la §.C. jemoreno@udec.cl

Fundamento: H. pvior: es una bacteria patdgena que
no es de facil identificacion, v su permanencia dentro del
estdmago a través del tiempo puede llegar a causar cincer
gastrico. Se han propuesto algunos mecanismes sobre cdmao
se transmite la infeccidn confirmando la posibilidad de que
las moscas domésticas son capaces de ingerir bacterias
viables desde las heces v guardarlas en sus tracto intestinal,
actuando como reservorios. La teoria del ciclo de infeccidn
propone a las moscas coma vectores. transportando H.
pviori desde las heces hacia los alimentes, agua o
membranas mucosas de la boca de nifies pequenos. Por
ello. el objetive fue detectar H. pyiori a través de la técnica
de PCR de Tiempo Real en Musca demestica.

Métodos: Se recelectaron 120 moescas de casa [(Musca
domestica en verano. Se maceraron, se cultivaron en placa
de agar Columbia-DENT en microaerofitia al 5% de CO..
El ADN se extrajo en grupos de 5, 10, 15, 20 ¥ 23 moscas
siguiendo las indicaciones del fabricante EZN.A. en su
protocole de extraccidn de ADN parz Tejidos. Para la
deteccidn de H. pviori por PCR de tiempo Real se utilizé
una sonda TagMan especifica para la bacteria.

Resultados: Los cultives resultaren negativos para
tedas las muestras (EOSE) v positives a partir de la
extraccién de los grupes de 10 moscas por la técnica de
PCR de Tiempo Real. No fue pesible detectar H. pyiori en
grupos de 3 moscas. No hubo diferencias significativas
entre la cantidad de ADN de H. pviori detectado en ios
grupos de 20 ¥ 25 moscas.

Conclusiones: Los resultades sugieren gue la Musca
demestica estaria participando como un vector de H. pylori
¥y que el limite de la sensibilidad de la deteccidn de la
técnica de PCR de Tiempe Real estaria dado por el nimerc
de 5 moscas.

Financiamiento: Proyecto Fondef DD3:11035.

P-040 COMUNIDADES MICROBIANAS UNICAS EN
SISTEMAS ACUATICOS CONTRASTANTES
DEL ALTIPLANO ANDINO (NORTE DE
CHILE) (Unigue microkial communities in
contrasting aquatic environments of the high
altitude Andean Altiplano {northern Chite}).

Deorador C.. Vila 1., Witzel K-P., Imhoff 1.H.

Centro de Biotecnologia, Universidad Catdlica del Norte,
Antofagasta. cdorador@ mpil-ploen.mpg.de

La diversidad de procariontes fue estudiada en agua ¥
sedimento en cinco distintes sistemas acudticos del altiplano
chifeno utilizande PCR-DGGE v genoteca de 16s rDNA.
Lago Chungard, Bofedal de Parinacota v Laguna de Piacota,
ubicades a una latitud de 18°S y a 4300-4300 m sobre el
mvel del mar presentan conductividades entre SOy 260K
uScm!', mis al sur, se encuentran los salares de ascotdn ¥
huasce que presentan cenductividades sobre 43000 @Sem.
La composicién de las comunidades microbianas fue

altamente wvariable entre los distintos sistemas ¥ también
entre agua v sedimento. Cada humedal presenta una
comunidad tnica de bacteria y archaea. existiendo una
diferenciacion entre el lago de altura {lago Chungardl,
humedales de agua dulce (Bofedai de Parinacota ¥ Laguna
de Piacota) ¥ humedales salinos (Salar de Huasco and Salar
de Ascetdn}. de un total de 16 genotecas, se obtuvieron 816
secuencias. los grupos mas frecuentes fueron Cyrophaga-
Flavoebacteria-Bactercideres {CFBY (24-94% of clones),
Protectacreria (subgrupes: alfa, beta, gamma y deltal,
Firmicures, Actinobacteria, Planctomyeeres, Verrumicrobia,
Chiaroflexi, Cvanobacteria. Acidebacteria. Chiorobi,
Deinococcus-Thermus v las divisiones candidatas W33,
0P8, TM6 ¥ TG3. La diversidad de Archaea fue menor que
la diversidad de Bacteria vy fue representada por
Methanobacteria, Halobacreria v Crenarchaeota. La
mayoeria de las secuencias presenta una similaridad bajo el
95% con su secuencia mis cercana en GenBank (80% de los
filetipes en sedimento v 0% en muestras de agua). Algunos
de los grepes y secuencias reportades fueron similares a
aquellos encontrados en otros sistemas salinos ¥ fries como
el Lago Qinghai en los Himalavas ¥ en algunos lagos
antarticos.

P-041 CARACTERIZACION GENOTIPICA DE
CEPAS DE Campylobacter jejuni AISLADAS DE
POLLOS BROILER MEDIANTE LAS
TECNICAS PCR-RFLP Y PFGE {PCR-RFLP and
PFGE genotypic characterization of C. jefuni strains
isolated from poultry).

Toro M., Rivas P.. Decap. S.. Troncose M y Figueroa G.

Lab. Micrebiologia ¥ Probidticos. INTA. U. Chile.
Santiago, Chile. mtero@ inta.cl.

Fundamento: La aplicacidn de téenicas moleculares ha
demostrado gran utilidad en el estudio de la epidemiologia
de C. jejuni. Eatre ellas el PCR-RFLP del gen fla A es una
de las mis empleadas dada su dispenibilidad v accesibilidad
para la mayoria de los laboratorios de investigacion. Sin
embargo. la metodologia de referencia (gold standard)
propuesta es la Electroferesis de Campo Pulsado {PFGE), la
coal requiere de equipos y reactives de alto ceosto v de un
mavor tiempo de ejecucion. El objetive de este estudio fue
caracterizar genotipicamente cepas de C. Jeiuni aisladas de
pollos broiler ¥ comparar et poder discriminatorio de ambas
técnicas. hMétodos: Se arnalizaron 122 cepas de C. jejuni
aisladas derante distintas etapas del faenamiento de broilers.
Las muestras fueron obtenidas en 2 plantas faenadoras entre
Mayo y Julio de 2006. Para el PCR-RFLP {gen fla A} se
utilizd la enzima de restriccion Ddel {Nachamkin er. al,
1993y v para PFGE ia enzima Smal (Ribot e, al, 2001}
conforme & lo recemendado por la PulseNet. El andlisis de
similitud entre las cepas fue realizado mediante el seftware
TREECON 1.3b. Resultados: PFGE produjo 11 perfiles
conformados entre 7-13 bandas las cuales oscilaron en un
rango de 42 a 474 kb v se observd que un 85% [(104/122) de
las cepas se agruparon en dos clusters con un 65% de
similitud. Por otre lado, el PCR-RFLP arrojé 8 patrones de
bandas distintos, constituidos por 2-8 bandas de entze 165 a
820 pb. El 93% {114/122) de las cepas se agrupd en dos
clusters con un 920% de similited. Conclusion: Aungue
PCR-RFL? entregd un nimere menor de perfiles de
restriccion. permitié mostrar la presencia de genotipos
distintos ¥ el predominic de 2 clusters entre las cepas de C.
Jejuni, al igual que PFGE.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 1061 130,
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P-042 SINTESIS Y PURIFICACION DE DOMINIOS
DE LA GLICOPROTEINA Ge¢ DEL VIRUS
HANTA ANDES (Svnthesis and purification of
hantavirus Andes Gc domains).

Yidal S.. Tischier M.D.

Fundacién Ciencia para la Vida e Instituto MIFAB.
simon.vidal @ gmail com.

Los wvirus Hanta son agentes patoldgicos gue
pertenecen a la familia Bunyaviridae y se caracterizan por
desarrollar en América un sindrome cardiopulmonar que
produce una mortalidad de alrededor del 40%. Su genoma
consiste en tres segmentos de ARN de hebra simple
negativa. El segmento S codifica una aucleoproteina (N}, el
segmento M una glicoproteina precursora {GPC) que es
procesada en las glicoproteinas Gn v Ge, ¥ el segmento L,
el cual codifica una ARN polimerasa dependiente de ARN.
Dentro de la glicoproteina Ge, el deminio I v 1a regién C-
terminal no son glicosilados. lo que los convierte en
blancos atractives para su sintesis en E. coli. En la
actualidad no hay disponible tratamientos efectivos contra
el virus Andes, sin embargo. se estin desarrollande
inmunoterapias., va gue se ha observado que la
administracién de anticuerpos neutralizantes contra el virus
Hantaan es curativa en pacientes, incluso después de
imiciado los sintomas.

En el presente trabajo se sintetizaron v purificaron el
dominie I (aa 953-1049) (Gelll) v el dominio 11 con la
regign C-terminal faa 953-1109} {(GcllI-Cy de la
glicopreteina Ge del virus Hanta Andes con el propdsite de
generar anticuerpos moneclonales contra estos. Con el fin
de cumplir este objetive, se insertaron los segmentos que
codifican Gelll ¥ GellI-C en un vector de clonacién, ¥ una
vez corroborada su secuencia se procedid a clonar estos
segmentos en el vector de expresién procariote pET28-a
que permite la sintesis de proteinas fusionadas con poli-
histidina. Posteriormente, se transformaron células
competentes £. coli BL2I (DE3) v se indujo la expresidn
de Gelll v Gelll-C. Mediante geles de poliacrilamida en
cendiciones denaturantes, se observé que las proteinas
obtenidas corresponden al peso molecular esperado de 16,2
kDa para Gelll y de 10,5 kDa para GellI-C, v que dichos
polipeptidos son sclubles en urea 6 M. Finalmente, Gelll v
Gelll-C se lograren purificar mediante celumna de afinidad
de cobalito.

Como conclusidn, se logrd la sintesis y purificacidn de
los dominios Gelll ¥ Gelll-C del virus Hanta Andes. En el
futuro anticuerpos monoclonzles preparades contra estos
deminios recombinantes van a ser analizados por su
actividad de neutralizar el virus.

Financiamiento: En parte por Provecto Foadecyt N°
11060231.

P-43 PREVALENCIA DE LA INFECCION POR
Helicobacter pylori EN NINOS DEL SUR DE
CHILE Y DETECCION DE LA FRECUENCIA
DE RESISTENCIA A DIVERSOS
ANTIBACTERIANOS EN LOS AISLADOS
CLINICOS (Prevalence of Helicobacter pyiori
infection in children from the south of Chile and
detection of resistance frequency toward various
antibiotics of clinical isolates).

Garcia A.', Trabal N.'%, Venegas G.2, Errdzuriz G .5, Hebel
E.*, Delgade C5, Retamal C.1, Gonzdlez C.!

'Departamento de Microbiologia, Facultad de Ciencias
Biclégicas. “Departamente de Pediatria v *Departamento de
Especialidades, Facultad de Medicina. Universidad de
Concepcian. Hospital Base de Puerto Montt. *Hospital
Regional de Temuco. apgarcia@udec.cl.

Fundamento: Lz prevalencia de infeccidn par H.
pyleri en Chile es de un 70% en poblacidn asintomética. se
adquiere a edades tempranas y persiste de manera cronica.
a menos gue se erradigue con antibicticos. Un 20% de los
infectados podria desarrollar alguna patologia asociada. por
elle es importante detectar la infeccidén en edades
tempranas. para establecer medidas de erradicacidén o de
prevenciin,

Método: La presencia de H. pylori se detectd por
cultive en un universo de 118 pacientes pedidtricos. A
cepas de H. pvlori aisladas tanto del antro come del cuerpo
de 28 nifios, se les realizé antibiograma.

Resultados: La prevalencia de infeccién por H. pyviori
segln fue de 36 4%, correspondiendo un 3,6% a lactantes.
un 5.7% a preescolares, un 11.2% a escolares v un 34 8% a
adolescentes. De las cepas aisladas de los 28 nifios: 11
presentaron resistencia a metronidazol, 11 a subcitrato de
bismuto, 4 a claritromicina, 1 a levofloxacino v 0
amoxicilina. Un 7,1% fue resistente simultdneamente a 3
de los antibacterianos ensayvados. Veinticuatro pacientes
estaban colonizados en antro y cuerpo.

Conclusiones: Esta infeccién compromete igualmente
ambos sexos ¥ aparece en los primeros afios de vida. La
colonizacion del cuerpo comienza tempranamente en la
peblacién estudiada. La mavor resistencia fue para
metronidazel ¥ subcitrate de bismuto. Un 10,7% fue
resistente a metronidazol v claritromicina. antibidticos de
frecuente uso en el tratamiento de esta infeccidn.

Financiamiento: Proyecto Fondef DO3i11035.
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P-044 IDENTIFICACION DE LOS DOMINIOS
PROTEICOS INVOLUCRADOS EN LA VIA
DEL c¢-di-GMP EN LAS SECUENCIAS
NUCLEOTIDICAS DE GENOMAS DE
BACTERIAS BIOLIXIVIANTES (ldentificaticn
of the protein domains invelved in c-di-GMP
pathway in the genome seguence of bioleaching
bacterial.

Castro M.'. Ruiz L.. Holmes D87, Jerez C.A." ¥ Guiliani
N

IBacterial Communication Unit. Laboratory of Melecular
Micrebiology and Biotechnology. Department of Biology.
Faculty of Sciences and Institute for Cell Dynamics and
Biotechnology. iversity of Chile, Santiago. Chile.
{Center for Bioinformatics and Genome Biolegy, FCV-
MIFAB, Andrés Bello University.
matiascastrog @ gmail .com

La wia del mensajero secundario diguanilato
monofosfato ciclico {¢-di-GMP) es censiderada comoe una
via de transduccidn de sefiales universal en bacterias. Se ha
asociado con la regulacion de proceses fisioldgicos tal
como la produccidén de exopolisacérides, motilidad ¥
formacicn de biopeliculas. Es ampliamente aceptade gue la
concentracidn intracelular del c-di-GMP define si la
bacteria optard por una vida sésil o una vida matil. El c-di-
GMP se sintetiza por las proteinas diguanilato ciclasas
{DGCs) las cuales se caracterizan por la presencia del
dominio GGDEF. Por otro lado. el c-di-GMP se hidroliza
por dos tipos de fosfodiesterasas (PDEs) que definen los
dominios EAL o HD-GYP. Recientemente. se ha
identificade una primera familia de proteinas sensoras-
efectoras del ¢-di-GMP las cuales se caracterizan per la
presencia del dominio PifZ.

La adhesidn celular al mineral ¥ la posterior formacién
de biopeliculas son pasos esenciales para el proceso de
biclixiviacién. Por ende. es de primera impoertancia para la
industriz hiominera comprender los mecanismoes
moeleculares involucrados en ef control ¥ regulacidn de la
formacicn de estas biopeliculas.

Por lo anterior, nos hemos propuesto caracterizar la via
del c-di-GMP en bacterias biomineras. En primer lugar,
hemos realizado ena bisgqueda m silice de les deminios
proteicos involucrados en la sefalizacidn mediante el c-di-
GMP en los genomas de tres microorganismos biomineros:
Acidithiobacillus  ferrooxidans. Acidithiobacillus
thivoxidans v Acidithiobacillvs caldus. Las herramientas
bicinfarmiticas permitieren identificar numerosos genes
que codificarian para proteinas involucradas en la via de
sefializacidon del ¢-di-GMP. sugiriende que esta via esta
presente per lo menos en estas tres bacterias biolixiviantes.

Financiamiento: [CM PO5-001-F, beca de Doctorade
del Departamento de Biologia de la Facultad de Ciercias de
la Universidad de Chile v beca docteral DAAD.

P-043 DETECCION DE QUORUM SENSING EN
MICROCOMUNIDADES DE BACTERIAS Y
MICROALGAS {Detection of Quorum Sensing in
bacteria and microalgae microcommunities).

Rivas M., Vargas P., Riqueime C.

CICITEM-Laboratorie  de Ecologia Micrebiana,
Universidad de Antofagasta. mariellarivas@ yahoo.com

En cultivos microalgales tanto a nivel eipenmentdl
como masive un componente asociado que es muy dificii
de excluir son las bacterias, las cuales pueden estar en
forma libre en la celumna de agoa o formando biopeliculas.
Existe una interaccidn natural enire la microalga cultivada
¥ predeminante, v las bacterias que se benefician de esta
interaccidén ¥ gue libremente se asocian a la superficie
cefular de la microalga. En esta estrecha asociaciin deben
existir sefiales que permiten coordinar conductas ¥
respuestas a las bacterias en torno a este medio cambiante,
¥ que a su vez la microalga {célula eucarionte) podria ¢ no
detectar.

Mediante el uso de técnicas de aislamiento bacteriano
se determiné la carga bacteriana en cultives masivos de
microalgas, se determinaron las bacterias presentes en las
biopeliculas v a través del uso de bacterias biosensoras
genéticamente modificadas se realizd la deteccién de
sefales guimicas del tipo acil-homoserina lactona {AHL).
pertenecientes al sistema de regulacion Quorum Sensing
[{3S). Estas sefales se detectaron principalmente en dos
hacterias asociadas a la biopelicula formada por la
microalga celonial, a diferencia de le que ccurre con
bacterias ¢e wvida libre en la columna de agua, gue no
presentan produccién de sefales guimicas del tipo AHL.
Estas bacterias fueron identificadas coma Planomicrobivm
sp. vy Rbizobium sp. mediante la secuenciacion del gen 168,

La comprobacidn de la existencia de comunicacidn
intercelular entre microorganismos es un fendmeno que se
esti ampliando a numerosas bacterias, destacandoe su
presencia en biopeliculas. Existe poca o nula informacicn
sobre este tema en microalgas por le que esta area debiera
ser objete de futures estudios dada la importancia que tieng
el cultiva de microalgas para la cbtencién de sustancias
bioactivas ¥ la potencial aplicacidon de bacterias especificas
como potenciales probidticos, que aceleren el crecimiento
de tas microalgas cultivadas.

Financiamiento: CICITEM - Universidad de Antofagasta.
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P-046 ALTERORF: UNA PLATAFORMA PARA EL
ANALISIS DE MARCOS DE LECTURA
ALTERNATIVOS (AlterOrf: an analysis platform
of alternate open reading frames).

fOssandén F. J., 'Pedroso 1., 'Rivera G.. Lazo F..
*Chacén M., 'Velosa F. A_ v 'Holmes D.S

'Centro de Bioinformitica v Biolegia Gendmica,
Fundacidn Ciencia para la Vida, MIFAB v Universidad
Nacienal Andrés Bello, Santiage. Chile; *Depto. de
Informdtica, Universidad de Santiage, Santiago. Chile.
dsholmes2000@ yaheo.com.

La existencia de genes sobrelapados han sido bien
documentados en genomas virales. Sin embargo. algunos
e;empios han side descritos en otros organismos.
sugiriendo un fendmeno comun e impulsindonos a realizar
un amplie estudio multigenémico en Bacterias ¥y Arqueas
para analizar el potencial codificante presente en marcos de
lectura (“open reading frames”. ORF) alternatives de todos
fos genes de genomas anotades. El andlisis bicinformitico
de mas de 500 genomas {>1.5 millones de genes) revela
que  estos  ORF  alternmatives  (>300nt)  son
sorprendentemente comunes. especialmente en geromas
ricos en G+C. Muches ORF alternativos no codificarian
para proteinas y clros son genes erréneamente anotados
como “genes hipotéticos™, exacerbando el preblema
conecido cemo “genes huérfanes™ ¥ confundiendo ia
interpretacidn de los genomas. Por ctro lado, ellos
representan una fuente potencialmente rica de informacion
gue pedria revelar nuevos dominios de proteinas v
secuencias de consensc. En conclusién, presentamos la
nueva base de datos AlterOrf, disefiada para revelar el
potencial cedificante de los ORFs alternativos y,
adicionaimente sugerir correcciones para los errores de
anctacién presentes en la base de datos.

Financiamiento: Fondecyt 1030063, Fondecvt 11060164,
DI-UNAB 34-06, DI-UNAB-15-06/1 v Microsoft
Spansored Research Award.
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P-047 REGULACION TRANSCRIPCIONAL DE LOS
GENES DE LA FORMA I DE LA RIBULOSA-
1.5-BISFOSFATO CARBOXILASAY
OXIGENASA EN LA BACTERIA
QUIMIOLITOAUTOTROFA Acidithiobaccillus
ferrooxidans (Transcriptional regulation of genes
for form 1 ribulose-1,5-biphosphate carboxylase!
oxigenase in the chemolithoautotrophic bacterium
Acidithiobaccillus ferroaxidans).

|“Esparza M.. *Bowien B.. *Holmes D.S. y “Jedlicki E.

'ICBM. Facultad de Medicina. Universidad de Chile,
Santiago, Chile Institute of Microbiology. University of
Gaottingen, Germany and “Center for Bioinformatics and
Geneme Biology. Life Science Foundation. MIFAB and
Andrés  Bello  University. Santiago, Chile.
e jedlicki@vahoo.com

Fundamento: Acidithicbacilius ferreoxidans es vna
bacteriz aciddfila quimiclitoautdtrofa que asimila carbono
inorgdnico {Ci = CO; o HCO; ) mediante ¢l ciclo de Calvin
usando come fuente de energia la oxidacién de Fe®*. 8",
compuestos de azufre reducido o H;. En condiciones
extremadamente dcidas el Ci es escaso y en este contexto
surgen preguntas interesantes acerca de los mecanismos
que estdn invelucrados en la fijacidn de Ci v en la
regulacidn de los genes claves de esta asimilacidn.
Métodos: Andlisis bioinformdticos. clonamiento v
expresion de genes, ensayos de actividad de promotores.
Resultados: A. ferrooxidans contiene el gen cbbR que
codifica para el regulador transcripcional ChbR que estd
invelucrado en la regulacién de la expresion de los genes v
aperones chb por su capacidad de unirse a las secuencias
blanco T-Nj-A. Un nimere potencial de estas secuencias
se encontrd en los promoetores de los genes que codifican
para la forma | de fa RubisCO {cbbL1 ¥y chbL2) v del gen
chbR . Andlisis o vive en un huésped heterdlego han
sugerido que ChbR es capaz de actuar como regulador
positivo de chbLT v cbdL2 v regulador negativo de chbR.

Conclusiones: Los andlisis experimentales v
bioinformiticos proporcionan un modelo para la captura,
asimilacién v regulacién de Ci en A. ferrcoxidans,
preporcionado una plataforma inicial para el entendimiento
de cémao el escaso Ci es usado para biosintesis celular en
condiciones extremadamente dcidas.

Financiamiento: DAAD, Fondecyt 1050063, v Microseft
Sponsered Research Award
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P-048 CARACTERIZACION BIOLOGICA EN
MODELO ANIMAL DE VENENO
ELECTROELUIDO DE ARANA DE LOS
RINCONES {Loxosceles laeta) (Biologic
characterization of electroeluted brown spider
(Loxpsceles laeta} verom in an animal model).

Acuiia M.!, Lopez C.°, Munizaga C.', Riveros B.!, Sagua
H.%, Arava JE ¥ Visquez A"

Unidad de Biotecnologia e Inmunchicldgicos, Institute de
Salud Pdblica'. Unidad de Parasitelogia Molecular,
Universidad de Antofagasta®. mnatalia.acuna®gmail.com

El veneno de arafias del género Loxosceles es
considerado letal por fa OMS. En Chile. Loxosceles lacta
Qcasiona severos envenenamientos, casos con frecuencia
mertales asociades a faita de eficacia en herramientas
terapéuticas. La presencia del artrépodo en un alie
percentaje de ios hogares la convierte en un problema de
Safud Publica importante.

Problemitica ¥ causas asociadas perfilan el estudio a
nivel nacional de su veneno, el gue fue obtenide por
electroestimulacidn. técnica utilizada en ejemplares
hembras adultas. EI veneno se recelectd en diferentes lotes
v fue almacenado a -20°C. Caracteristicas de su
compesicidn melecular se conocieron por cuantificacién de
sus proteinas, fraccionamiento de ellas mediante SDS-
PAGE., desarrolle de un svero peliclonal antiveneno. para
posteriormente  conocer compenentes  proteicos
inmunogénicos mediante Western Blot. ademds este suerc
nos permitié analizar gué componentes preteicos estin
involucrades en un cuadro de Loxoscelismo cutdneo.
Resultados muestran gee el veneno electreiuido, que no
genera muerte del ardcnido, presenta una composicidn
proteica distinta al obtenido a partir de las glindulas de
veneno, mediante la diseccidn del aparate mordedor. La
actividad dermonecrdtica fue evaluada en conejos
Neozelandeses mediante inveccién intradérmica y se
determiné la Dosis Letal 50 {DL50%en ratones CF-1.

Financiado proyecto FONDEF N°D0411247, Instituto de
Salud Piiblica de Chile

P-04% ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA IN VITRO
DE COMPUESTOS DERIVADOS DE 1-
METILIMIDAZOL {fn vifro antibacterial activity
of 1-methvlimidazole derived compound?.

Corsini G.!. Cortés-Cortés P.'. Jiménez J. Sepilveda D!
y Pezoa 1.2

‘Laboratorio de Bacteriologia Molecular, Facultad de
Ciencias de la Salud, Universidad Diegoe Portales.
‘Departamento de Quimica Orgénica v Fisicoguimica,
Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas,

Universidad de Chile. gcorsini@pref.udp.cl

Los nitroimidazoles presentan un gran interés desde el
punta de vista bicldgico. Se ha determinado que este tipe
de compuestos poseen actividades bioldgicas como drogas
antiparasitarias y como agentes anticancerigenos.

En la busgueda de nueves efectos bioldgicos de este
tipe de compuestos se sintetizaron una familia de 8
derivados imidazdlicos, los ceales se caracterizaron
estructuralmente mediante FT-IR. RMN v difraccidn de
rayes X de monocristal.

Se probd el efecto antibacterianc in witre de estos 8
compuestos sobre un grupo de cepas bacterianas Gram

positivas v negativas. incluyendo cepas clinicas
multirresistentes. Para ello se empled el métode de difusién
en agar con discos de papel. Sole los compuestos nitrados en
ta posicion 4 del anillo presentan actividad antimicrobiana.

Se determindé la concentracion minima inhibitoria de
los compuestos con actividad v se determind su efecto
citotdxico sobre células embrionarias de rifidon humano
{HEK292). Les compuestos nitrades no presentaron
actividad citotéxica in vitre sobre células humanas.

Los resultados indican que el grupo nitro en posicién 4
del aritle imidazélico es crucial para que este tipe de
compuestos presenten una actividad antibacteriana.

Finacitamiento: VRA-Universidad Diego Portales

P-056 ACTIVIDAD ANTIBACTERIANA Y
CITOXICIDAD DE COMPLEJOS DE HIERRO,
COBRE Y COBALTO {Antibacterial activity and
cytotexicity of the iron, copper and cobalt complexes).

Corsini G.', Cortés-Cortés P, Morales K., Soto M."=,
Sepilveda D.' v Atria AM.

'Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad Diego
Portales. *Facuitad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas,
Universidad de Chile. gine_corsini@ prof.udp.cl

Los iones metdlicos son importantes elementos, no selo
para la industria sino también en sisternas bioldgicos como
elementos esencizles donde juegan un importante rol en
diferentes reacciones enzimiticas v fisioldgicas.

En recientes afios, la aplicacidén de complejos metilicos
se ha incrementado en relacién a su actividad como agentes
antibacterianos v por sus propiedades citotdxicas. En este
trabajo reportames el efecto antimicrebiano in vitre de 8
ruevos complejos de metales de transicién, mediante
ensavos de difusién en placa, determinacién de la
concentracién minima inhibitoria (MIC) v ensavos de
inhibicidn de la cinética de crecimiento bacteriana.

Los complejos analizados son:

[Cefd-fenilimidazolly|:NO--CH;CHLOH (1},

[Cuid-fenilimidazol izl Acetatels] (21 ¥

[Cu{S-nitroamidazol ) (H2O00 [NO; (30

{Colpirazincarboxyaldehido}:i Ha01:] (4},

[Ceis 6-dimetilfenantrolina); J{C10, k0 HA O

[Coid-fenilimidazoiia{Aci] 16).

[Coi2-Fenilimidazel )i Acetato ] {Th ¥

[Fei{5.0-dimetilfenantrelina); J(C1O, 1L (HLO0 (81,

Todos estes compuestos fueren caracterizades por
difraccion de rayos-X de monocristal.

Los complejos (2} v {3) presentaren actividad sobre
bacterias Gram positivas ¥ negativas en cambio, el
compiejo (1} ne presenta actividad antimicrebiana a las
concentracienes ensavadas, Los complejos de Cobalto

resentan actividad tanto sobre bacterias Gram positivas

como negativas siendo i cemplejo (7) el que presenta los
menores valores de MIC para las cepas bacterianas
znalizadas. El complejo de hierro (8}, también presentd
actividad sobre bacterias Gram pesitivas y negativas pero
con valeres de MIC menores a los registrados para los
camplejos de Cebre y Cobalio.

Mediante cinética de crecimiente bacteriano se
determiné que ios complejos sintetizades presentan
ac dad antimicrobiana mediante uvan mecanismo
bacteriostatico, salvo los complejos {6) ¥ (7)1 que presentan
un mecanismo bactericida.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 1071061 y VRA
Universidad Diego Pertales.
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P-051 DIVERSIDAD DE PERFILES DE ADNr 165
OBTENIDOS DESDE S!FERESTES
PROI[}CGLGS DE EXTRACCION DE ADN
GENOMICO DESDE SEDIMENTOS MARINOS
(Diversity profile of 168 (DNA frem different
marine sediment DNA extraction protocofs).

Abarziia L., Ruiz-Tagle N., Urrutia H., Gallarde A,

Laberaterio de Biopeficulas y microbiciogia ambiental,
Centre Biotecnologia Universidad de Concepcidn.
leabarzu@udec.cl.

Diverses pretocolos de extraccicn de ADN bacteriane
desde sedimentes marinos se citan en literatura, sin
embarge, la eleccidn de une de ellos dependerd de la
calidad v cantidad que se requiera para estudios
posteriores. como diversidad molecular. Para el uso de
PCR, el principal interferente es la alta concentracién de
materia orginica por la presenciz de sustancias himicas,
que sen compuestos quelantes dificiles de degradar ¥ con
similares caracteristicas al ADN. EI ohjetive fue evaluar el
efecto de diferentes pretocolos de extraceicn de ADN en el
perfil de diversidad bacteriano desde una matriz de
sedimente maringe. Para elle, se colectd sedimento marino
de [a Bahia de Concepcidn v separados 0.5 Zr en tubos
eppendorf. Se evalvarcen 8 protocolos de extraccion de
ADN gendmice: Dong er al., 2006, Henkel ef af. 1999,
Mouneé er al. 2003, Teske er al. 1998, Tsai er of. 1991,
Wieringa er al. 2040, Young & Amyes 1995 ¥ Fast DNA
spin for seil kit (biogene). Se evalud el rendimiento,
relacion de absorbancia (260:280; 26002300 perfiles de
diversidad del ADNr 165 por DGGE, previa amplificacidn
anidada del 165 ADNr utilizando fos partidores 3316/907r
en ¢l primer PCR ¥ 341fge/334r en el segundo. Las
condiciones del DGGE fueron 20-65% gradiente
denaturacién, 7% acris‘bisacrilamida a 200 vaole por &
foras. Se observd una maver diversidad con Wieringa et af.
iriqueza de especie de 113, En cambic Dong et al. presentd
mayer rendimiento (10 ug de ADN 7 0.5 gr sedimento) ¥
pureza {1.7 260/280, 1.8 260/230. Los resultados
demastraren gue diferentes métodes de extraccion de ADN
desce sedimentos marines pueden revelar diferencias en la
civersidad de! 165 ADNr bacteriano.

Financiamiento: Universidad de Coacepcidn provecto
FONDECYT N* 1070552

P-052 ACTIVIDAD DE EXTRACTOS METANOLICOS
DE HONGOS SOBRE BACTERIAS GRAM
POSITIVAS Y GRAM NEGATIVAS (Activity of
methanolics extracts of fungi upon Gram positive
and negative bacteria).

Hermosilla V.2, Aguilera C.2, Arriagada C.%. Cabezas C 2,
Martinez M. Becerra 1A', Becerra 1.). Gonzdler G2,
Bello H.2 y Silva M.!

‘Laboratoric de Quimica de Productos Naturales. Facultad
de Ciencias Naturafes v Oceanogrificas. *Leboratorio de
Antibidticos. Departamento de Microbiolegia. Facultad de
Ciencias Bioldgicas. Universidad de Concepcidn.
vhermesilla®@udec cl

En la constante bdsqueda de compuestes de origen
natural que refuercen la terapia antibidtica, frente a
bacterias resistentes a los compuestos antibacterianos
tradicionales, se evalud la actividad antibacteriana de
extractos totales de hongos que no presentan atague por
microorganismos en la naturzleza. En este contexto se
ensayaren extractos metandlicos obtenidos de carpéforos v
cultives in vitro sobre cepas de bacterias Gram negativas v
Gram positivas,

Para determinar la actividad antibacteriana se
realizaron ensayos de difusién en agar sobre cepas de
Escherichia coeli, Proteus spp., Psewdomaonas Spp.,
Salmonella spp.. §. aureus v B. subiilis. La actividad
antibacteriana observada se comparé con la actividad
antibacteriana cbtenida con antibidticos de use clinico
habitual.

Los resultados obtenidos indican que los extractos
tiemen actividad inhibitoria sobre un grupo impertante de
bacterias a una concentracidn de &0 pg. ¥ 100 ug. para los
extractos de Anthracophylivm discolor, Marasmieilus Spp-.,
Tricholoma spp.

Estos prometedores resultados nos permiten seguir con
Iz bidsqueda, aislamiento e identificacion de los compuestos
responsables de la actividad antibacteriana ohservada, con
el ebietive de producir preductos medicinales naturales que
posean actividad antibacteriana, especialmente sobre cepas
multirresistentes.

Financiamiento: Proyecte Anilio PBCT ACT-3%. de la
Universidad de Concepcidn.
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P-053 EL OPERON MarT-Fidl. DE Salmonella enterica
SEROVAR TYPHIMURIUM MODIFICA
FENOTIPOS ASOCIADOS A PATOGENICIDAD
EN EL SEROVAR TYPHI i The operon MarT-FidL
af Salmenella exterica serovar Typhimurium
modifies pathogenicity assecizted phenotypes in
serovar Typhil.

Retamal P2, Castillo M. Castro D2, Mora G.C.

Laberatorio Micrebiclogia, Dpte. Ciencias Bioldgicas,
Universided Andrés Bello. piretama@uc.cl

Algunos genes de la 1sla de patogenicidad 3 (8P1-3} de
Salmenella enterica serovar Typhimurium han demaostrade
estar relacionzdos & funciones de virzlencia, como los
aenes misl, marT v el operdn mgrCB.

MarT corresponde a un regolador transcripeional gue
induce la expresian de MisL. un autotransportadoer
involucrado en adherencia. En SPI-3 de §. Typhi, la
secuencia marT es considerada un pseudogen por la
presencia de miltiples cadones de término de la traduccién.
El objetivo de este trabajo es describir el efecto de la
complementacién de §. Typhi STHZ3TD con la secuencia
marT-fidl de §. Typhimurium [4028s.

Parz ello se clondé el aperdn marT-fidl de §.
Twpsimurium er un plasmidio de i copias {(pBBR3) v se
transformaron las cepas STH23T0 silvestre {WT) ¥ SPI-
F:-kan (ASPI-3 con los plasmidios pBmarT (marTfd LY ¥
pBBRS (control). Las condiciones evaluadas fueron
supervivencia a H:0. (3mM), crecimiento en ambiente
dcido (caldo LB, pH 53 ¥ crecimienta 2 27°C ¥ 37°C (calda
LB. pH 73 Se observé que la cepa WT/pBmarT fué S a b
veces mis resistentes a HaOa que la cepa WT/pBBRS. Este
fenotipo es dependiente de los genes de la SPI-3, va que la
cepa ASPL-3'pBmarT tuve la misma susceptibitidad gue
WT/pBBRS v ASPI-3/pBBR3. En el ensayo a pH 5 se
observd gue tante WT/pBmarT comao ASP1-3/pBmarT
tienen un mavor crecimieato respecto de las cepas
transformadas con pBBRS. por lo que el operdn marT-fidL
confiere una mejor adaptacidn de las bacterias a pH dcide
independiente de los genes de SPI-3. Finalmerte, se
observd un menor crecimiento de la cepa WTipBmarT
27°C respecto de les cepas WT/pBBRS, ASP -3/pBmarT ¥
ASPI-3pBBRS, no existiendo diferencias a A7°C. Por lo
tanto. este fenotipe es dependiente de la temperatura de
crecimiento v de la presencia de los genes de SPI-3 de S,
Typhi. En conclusian, el operén MarT-FidL mejora la
acapatzcidn de 8. Typhi & un ambiente dcido v al estrés
cxidative causado por HoOn. pere afecta negativamente st
crecimiento a 27°C. lo que podria explicar la conversion de
la secuencia marl en pseudagen.

Financiamienta: Provecto FONDECYT 1060999, 'Becario
CONICYT, “Becarios PUC.

P-054 EFECTOS MICROBIOLOGICOS DE UN
EVENTO DE SURGENCIA: POSIBLE
CONTROL VIRAL (Microbiclogical effects of an
upwelling event; Possible viral control).

Espinoza J.C.!. Paver C.|. Egafia M., Avaria S, Kuznar
i}

| Laheratorio de Bioguimica ¥ Virolegia. Facultad de
Ciencias. Uriversidad de Valparaise. “Laboratorio de
Pianctologia. Facultad de Ciencias del Mar. Universidad de
Valparaiso. Juan Kuznar@uv.cl

Los virus son muy abundantes ¥ diverses en los
ambientes marinos v numerosas publicacicnes recientes
ilustran sobre los notables efectos que ellos ejercen sobre la
abundancia v diversidad de la vida microbiana marina.

Nuestra hipdtesis de trabajo es que los virus estdn
invelucrados en lz declinacién de floraciones algales
derivadas de eventos de surgeacia. Dentro de este contexto
nos interesd establecer si en un fendmeno de surgencia
local, que genera una floracidn algal perfectamente
definible. es posible vincular tales varizciones con un
eventual cambio en la concentracion de virus. Para ello se
tomaron muestras de agua de mar en la zona de Concén.
Las microalgas se cuantificaron a través de inspeccica
directa al microscepic dptice. Virus ¥ bacterias, separadas
previamente por filtracidn. se cuantificaron mediante
micrescopia de epifluorescencia.

Los reseltados muesiran que al memento de surgencia.
bacterias ¥y microalgas aumentan notablemente sus
concentracienes. Tras un par de dias, caen & valores
normales ambos microerganismos. sin embargo. de alli en
adelante, se aprecia un notable aumento en la abundancia
de los virus. Parece razonable sostener que los virus causan
lz decliracidn de la floracion.

Financtamiento: DIPUYV 23- 2003
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P-055 PARTICIPACION DEL LIPOPOLISACARIDO
DE  Shigella flexmeri 2457T EN LA
RESISTENCIA AL ACIDO (Role of LPS in acid
resistance of S. flexneri).

Alvarez S.A.. Martinic M., Carter 1A, Zaldivar M. v
Contreras [.

Facultad de Ciencias Quimicas ¥ Farmacéuticas.

Universidad de Chile. salvarez@uchile.cl

Durante su cicle infectivo los patdgenos entéricos
deber enfrentar diversos ambientes en el hospedero, a los
que deben adaptarse para producir una infeccién exitosa.
Entre elios, la acidez del estémago (pH <3) constituye una
primera harrera de defensa que estos patdgencs deben
superar para alcanzar las células del epitelio intestinal. En
este sentide, las especies del género Shigella son capaces
de sobrevivir a pH 2 por horas. propiedad que contribuye
importantemente a la virufencia ¥ que explicaria ia baja
desis infectiva caracteristica de esta especie. Se han
descrito diversas vias de resistencia af dcido extremo {pH
2.5 las que son inducidas por el crecimiento a un pH
moderadamente acide {(pH 5.5). Por otra parte, se ha
sugeride la participacidn de estructuras de las envolturas
bacteriana en este proceso. Sin embargo, no se conoce el
rol del fipopolisacarido (LPS), principal componente de la
membrana externa de bacterias Gram negativo. en la alta
resistencia que presenta Shigella a la acidez extrema. El
LPS corresponde a la moelécula mds externa de las bacterias
Gram negative ¥ estd constituido por el lipido AL el
oligosacdride core v el antigeno O (AgO). En §. flexneri, el
AgO presenta dos modas o larges de cadena preferenciaies:
S-AgD (13-17 unidades repetidas de AgQ) ¥y VL-Agl 190-
10 unidades repetidas de Ag(), regulados por las
proteinas WzzB v Wzz yg:, respectivamente. En este
trahajo, estudiamos el efecte del pH sobre el fenotipo del
LPS y su participacidén en el mecanismo de tolerancia a pH
extremo en 5. ferneri 2457T. Cuando las bacterias se
crecieron a pH 3.5 {condicidn inductora de la resistencial
se produjeron cambios cualitatives en el perfil del LPS,
observindose un aumente en fa produccidn de unidades
repetidas de AgQ inmediatamente scbre la moda S-LPS.
Esta modificacién fue dependiente de la actividad del
regulador WzzB. Para determinar la importancia de esta
modificacidn en la resistenciz al dcido, se compard la
sobrevida de una cepa carente del regulador WzzB. con la
cepa silvestre (ambas crecidas a pH 5.5) al transferirlas a
un medio a pH 2.5, Luego de | h de exposicidn la
viabilidad de las mutantes disminuvd al menes un orden
magnitud. La resistencia fue recuperada al nivel de la cepa
silvestre al complementar con el gen wzz8. Notablemente.
la defecidn del gen wizpys: ne afectd significativamente la
resistencia al dcido. Estes resultados sugieren que el AgO
de §. flexneri, especificamente aquellos largos de cadena
regulados por WzzB, contribuye a la resistencia al dcido de
esta bacteria.

Financiamiento: Proyecto ACT 08/2006.

P-056 FAGOS DE Vibrio parahaemolyticus (Vibrio
parahaemolyiicus phagues).

Bastias R, Higuera G., Armijo L. v Espejo R.T.

INTA, Instituto de Nutricidn y Tecnologia de los
Alimentos, Universidad de Chile, Santiage - Chile.
rebastias @ vahoo.es

En Chile se han observado cuatro grandes brotes de
gastroenteritis asociados al consumo de mariscos
contamirades con la cepa clonal pandémica de Vibrio
parakaemaolviicus, serovar 03:K6. Para entender la
aparicion y persistencia de estros brotes es necesario
conocer las formas de propagacidn de esta bacteria en el
mar, v las principales variables gue influyen en su
crecimiente. como disponibilidad de nutrientes,
temperatura y la depredacién por protozoos ¥
bactericfagos.

Para investigar la influencia de los bacteridfagos en la
propagaciin de V. parahaemolviicus. hemos explorado
primero fa presencia y propiedades de fagos en diversas
muestras marinas, provenientes de las costas del sur de
Chile y México.

En este estudio se describen 12 fagos capaces de
infectar fa cepa pandémica de V. parafaemolvricus. Todos
poseen una cabeza icosahédrica de aprox. 45 nm de
didmetro, una cola de 10 nm de lengitud ¥ contienen un
DNA de doble hebra de aprex. 40 Kb. caracteristicas
correspondientes a la familia Podoviridae. Ademds poseen
pricticamente el mismo range de hospedero v solo se
distinguen por sus patrones de restriccidn de DNA. Estos
patrones permitid clasificarios en & grupos, donde el grupo
mayoritario estd compuesto por fagos provenientes de
Chile ¥ México. Al secuenciar parte del genoma del fago
5093, representative del grupe mayeritario, se encontraren
secuencias similares a genes correspondientes a fagos del
grupe T7. Aunque les fagos de este grupo son liticos, V.
parghaemaolyricus infectado con los fagos aislados continda
creciende casi normaimente. El mecanismo que permite la
coexistencia de hospedero y fago parece ser diferente a los
descritos en sistemas similares.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1070658, Mecesup
UCH 0407,
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P-057 PRODUCCION Y PURIFICACION DE
MANGANESO PEROXIDASA DEL HONGO DE
PUDRICION BLANCA Anthracophyllum discolor
{Production and purification of manganese perexidase
from the white rot fungus Aarfracophyilion discolor).

LAcevedo F.. 'Rubilar O.. *Liengquea M_E., "Diez M.C.

‘Programa Doctorado en Ciencias de Recursos Naturales.
U. La Frontera. Temuco. ‘Depto. Ingenieria Quimica, U.
Chile. Santiago. *Depto. Ingenieria Quimica. U. La
Frontera. Temuce. facevede@afro.cl

Para maximizar la produccién de manganeso
perexidasa {MnP). fueren ensayadas diferentes condiciones
de crecimiento paraz el honge de pudricién blanca
Anthracophyllum discelor. La purificacién de MaP fue
alcanzada luego de dos pasos cromatografices. Se
determinaren la masa melecular de MnP, los pardmetros
cinéticos, el rango dptimo de pH ¥ de temperatura.

La actividad enzimitica de MnP aumenté hasta 14
veces cuando el hongo crecid en medio Kirk supiementado
con sustrate lignineceluldsico e inductor {en condiciones
estaticas], en comparacidén al crecimiente del hongo en
medic Kirk agitado, sin sustrato ni inducter. Dos
isoenzimas fueron identificadas (31 ¥ 33 KDa
respectivamente}. El rango de pH optimo para la actividad
de MnP fue de 4.5 a 3.5 y la temperatura fue de 50 °C. Los
valores de KM parz 2.6-DMP y H:0, fueron de 24 83 v
3698 ubM, respectivamente. La produccidn y purificacién
de MnP de A. discolor. abre un amplio campe de
investigacidn en el area de la optimizacidén de condiciones
de crecimiento para favorecer la expresion de enzimas.

Financiamiento: Fondecyt FOS0614.

P-038 ACTIVIDAD DE AGENTES
ANTIBACTERIANOS SOBRE CEPAS DE
Vibrio parahaemolyticus {Antimicrobial agents
activity against Vibrio parahaemolvticus strains).

Dauros P.!, Belio H.'. Dominguez M.! Hormazédbal 1.C .7,
Silva W3, Maldenado A°. y Gonzidlez G'

‘Laberatorio de Antibidticos, Depto. Microbiologia,
Faculiad de Ciencias Bioldgicas. U. de Concepcidn.
*Subdepte. Microbiclogia Clinica. Institute de Salud
Piiblica de Chile. pdaures@udec.cl

Vitrio parahaemclyvticus es un bacilo gram negativoe
habitante natural de ambientes marines o que establece
simbiosis con organismos marinos. Sin embargo. algunas
cepas pueden ser patégenas parz el humano cuando se
ingieren al consumir alimentos marinos, causando cuadres
febriles, vomito, diarrea. nduseas, etc. En Chile. a partir de
2004, en varias regienes del pais. esta bacteria ha generado
un elevado nimere de toxi-infecciones, causando pérdidas
econdmicas ascciadas al tratamiento de rehidratacién. En
ofras paises se han descrite cepas con diversos patrones de
resistencia a antimicrobianos ¥y que. potencialmente,
pueden conatituir un problema de salud piiblica debide a la
transferencia de determinantes de resistencia a cepas
patogénicas de impertancia clinica. En este trabaje se
estudié el comportamiento de 30 cepas de V.
parahaemolyiicns de origen ambiental ¥ clinico. aisladas
durante el afe 2007 en varias regiones del pais. Se
determiné su perfil de resistencia por el método de difusidn
en agar {con 1% de NaCll, v los niveles de resistencia por

el métode de dilucidn seriada en agar icon % NaCli.
siguiendo las recomendaciones del CLST (2003},

Los porcentajes de cepas resistentes fueron bajos. excepto
para ampicilina {(64%} ¥ estreptomicina {32%). No obstante,
hubo un importante porcentaje de cepas con susceptibilidad
intermedia a amineglicdsidos como kanamicina (88%),
amikacina (66%) v estreptomicina {645}, como también para
antibidtices b-lactimicos como ampicilina (30%), cefaletina
(785 ). cefoxitina (58%) v cefpodoxima (48%). Sole 10% de
las cepas presentd susceptibilidad intermedia a ciproflexacina
{tedas cepas clinicas) v todas fueren susceptibles a
tetraciclina, suifenamidas, trimetoprim ¥ la asociacién
sulfametexazol/trimetoprim, cleranfenicol ¥ florfenicol. No se
observaron diferencias aparentes en la resistencia de fas cepas
clinicas v ambientales.

Se concluye que. en general, las cepas de V.
parahaemolyviicus aistadas durante 2007 presentan baja
frecuencia de cepas resistentes; sin embargo. hay que
destacar que varias de ellas exhiben susceptibilidad
intermedia a los agentes antibacterianos ensayados.

P-059 PRESENCIA DE Vibrio parahaemolyticus EN
BIVALVOS DURANTE UN PROCESO DE
COSECHA Y SU DISTRIBUCION EN LAS
COSTAS CHILENAS DURANTE EL VERANO
DE 2007 (Presence of Vibrio parahaemclyiicus
during a sheilfish harvesting aad its distribution in
the chilean coast during summer 20077,

Séez D!, Araya A.!, Pérez AM.!, Aveggio F°, Delucchi
D.'. Niedmann C.', Espinosa N.', Herndndez M.C."Faure.
1, Villalobos, Fuentes D., Diaz G.°, Rojas F.?, Vaquere
A2, Cachicas ¥/

Red de Laboratorios ambientales chilenos °, Ministerie de
Salud 2. Instituto de Salud Puablica de Chile
veachica@®ispeh.cl.

Fundamento: La poblacidn chilena ha sufrido una serie
de brotes debido a la presencia de Vibrie parahiaemolviicus
en fos mariscos crudos. Desde el 2004, la bacteria se ha
aislado en la costa sur de Chile siende de especial relevancia
va que la poblacidn tiene el habito de ingerir mariscos
crudos v como pais somes expertador de bivalvos.

Métodos: Este estudio evalud tres diferentes
aproximaciones como parie de una Evaluacidn de Riesgo
de Vibrio parahaemaolviicus en choritos crudos: i:
Alslamiento de Vibrio parahaemolyticus durante un
procesa de cosecha de bivalvos. ii: Reaislamiento de
enriquecides en medio c¢romogénico ¥ TCBS v iii:
evaluacidn de la sobrevida del patdgeno en muestras
artificialmente contaminadas el transporte Puerte Montt-
Santiago en refrigerancion con hielo de 10°C.

Resultados: Solo se aislé Vibrio parahaemolyvticus en
muestras de Puerto Moentt (8 ¢ 22) ¥ en el procese de
cosecha realizade en Calbuco. Puerto Montt {Lat 31.45.
Hubo mavor deteccidn en el agar cremogénico gue TCBS.
No hubo diferencia en la carga promedic durante el
transporte (1090 ufc'g en Puerto Montt y 1036 a las 30
heras en Santiagol.

Conclusién: Existe la necesidad de contar con
metodelogias mis sensibles ¥ especificas que nos permitan
detectar el patégenc posiblemente en forma cualitativa. El
transperte de 30 horas & 10°C no afectd significativamente
la proliferacidn del microorganismo. En relacidn a su
presencia en centros de cultivo, es necesario caracterizarla
especialmente en la zona cercana a Puerto Montt.

Financizamiento: MINSAL, SEREMIS NACIONALES E ISP.
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P-060 AISLAMIENTO DE BACTERIAS
BIODEGRADADORAS DE HIDROCARBUROS
DESDE AGUAS EMPETROLADAS

PROCEDENTES DE ENAP MAGALLANES
{Isolation of hydrocarbons degrading bacteria from
petroleum contaminated waters proceeding from
ENAP Magallanes).

Troncose L.'. Tejos M.y Zahr M.

Laboraterio de Microbiclogia Malecular. * Lab.
Nanomateriales. Facuitad de Ciencias, Universidad de
Walparaiso. Valparaiso, Chile. marcela.zahr@uv cl

ENAP Magallanes producte de pricticas antiguas de
extraccidn, construyd fosas al lade de los vacimientos
donde se vertia el hidrocarburo extraide cuwando se
realizaba la perforacién. El suelo de las fosas. que
contienen agua ¥ petrélec, estd siendo recuperade. para
elio, se retira el petrofeo sobrenadante, ¥ el agua es
almacenada esperando para ser tratadas ¥ luego ser vertidas
al mar sin dafiar al medio ambiente.

El objetivo del trzbajo es aislar los microorganismos
presentes en esas aguas que sean capaces de degradar los
hidrocarburos contaminantes derivados de petrdleo. Se
realizaron aislamientos directos a través de agotamiento en
estriz, tanto en medie complejos cemo en medio minimo
suplementade con el crudo de petréleo. Se realizd una
caracterizacidn morfoldgica mediante tincion Gram y
hicquimica aplicando los test API 20NE de Biomerieux y
GN2 de Biolog. Para los ensavos de biodegradacidgn de
Ridrocarburos, se hicieron crecer las cepas mds
representativas en matraces con medio minime liquide mds
2! crudo de petrdleo ¥ cuya medicién se realizd utilizando
espectrofotdmetro v espectroflucrimetro.

Se encontré que un 35.7% de las cepas heterdtrofas
aisladas tienen capacidad de degradar crudo de petrdleo.
siendo identificadas preliminarmente como Pseudomonas
sp. las gue presentaron un comportamiento similar en los
21 dias gue durd el ensave. Los resuitados obtenidos
demuestran unz actividad biodegradativa de las cepas
bacterianas aisladas del agua. sobre la mezcia de
hidrocarburo wtilizado, disminuyendo la concentracion total
inicial de los hidrocarburos inoculados.

La importancia de este trabajo radica principalmente
que es el primero de este tipo que se realiza en [a zona, que
permite continuar con esta investigacion, para poder
complementar con otros estudios similares ¥ lograr
proponer un tratamiento biolégico {(como biorremediacidn}
para la descontaminacidn de estas aguas empetroladas.

Financiamiento: ENAP Magallanes.

P-061 RELACION . ENTRE LA CALIDAD
MICROBIOLOGICA DE LECHE CRUDA Y EL
NIVEL DE CUMPLIMIENTO DE BPA EN
PEQUENOS PRODUCTORES DE BOVINOS
DE LECHE (Relationship between milk
micrebiological guality and GAP's accomplishment
fevels in smallholder dairy cattle).

Lépez C., Figueroa A.. Troncoso M.. Figueroa G.

Laboratorio de Microbiologia, INTA. Universidad de
Chile. Santiage, Chile. clopez@inta.cl

Las Buenas Prdcticas Agricofas {BPA) son una
herramienta fundamental para asegurar ia inccuidad ¥
realizar una adecuada gestidn de la produccidn primaria de
leche. que luego serd atifizada en el proceso productive de
diversos alimentos. El objetive de este estudio fue evaluar
la calidad microbioldgica de la leche cruda en funcidn del
cumplimiento de las especificaciones técnicas del programa
de BPA elaborado por la Comisidn Nacienal de Buenas
Pricticas Agricolas del Ministerie de Agricultura en
pequedios producteres de bovinoes de leche.

Métodos: Se evaluaron 235 productores ubicados en la
provincia de Melipilla v Talagante, RM. El anilisis
microbioldgice de la leche cruda comprendio RAM, segin
metodologia descrita en la BAM 8* Ed. Come instrumento
de verificacién del nivel de cumplimiento de las BPA. se
utzlizd la observacion directa gaiada v aplicacion de un
listade de chequec. Resultados: La leche mostré una
media general de RAM de 34.7 x 10°. El producto licteo de
925 (36%) de los productores se encuentra en la categoria
de rechazable en relacién a los parimetros exigidos por el
RSA vigente. En cuanto al nivel de cumplimiento de las
BPA, solo | preductor presentd un nivel de cumplimiento
considerado  bueno. 7 presentaron un nivel de
cumplimiento regular, ¥ 17 un nivel de cumplimiento
malo. Conclusiones: Existe un escaso a nulo control del
proceso de la produccién de leche, con deficientes pricticas
de higiene tanto de las instalaciones. utensilios y del
personal que manipula y procesa estos alimentos. lo gue
conlleva a una alta prebabilidad de contaminacién del
producte firal.

Financiamiente: Provecto Nodo-Corfo, 2007 .
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P-062 ANALISIS PROTEOMICO DE DOS CEPAS
TOXICAS DE LA ESPECIE Cylindraspermopsis
raciborskii, UNA PRODUCTORA DE
SAXITOXINA Y LA OTRA DE
CILINDROSPERMOPSINA (Proteomic analy
of twa toxic strains  of the species
Cvlindrospermopsis raciborskii, one of them a
producter of saxitoxin and the other of
cylindrospermopsin}.

sis

Plominsky A.M.. Soto K, Vdsguez M.

Facultad de Ciencias Bioldgicas, Pontificia Universidad
Catdélica de Chile. Aamuncz] @puc.cl.

La especie Cylindrospermopsis raciborskii es una
cianobacteriz filamentesa de agua dulce, con cepas
producteoras de saxitoxina (STX), cilindrespermopsina
(CYL} v cepas no téxicas. No se dispone de la secuencia
del genoma de ningin representante de la especie por lo
cual el andlisis protedmice de dos cepas téxicas.
productoras de CYL v STX parece una alternativa para
establecer una primera comparacidn genémica en la
especie. En este estudio se reaiizd una comparacién
protedmica de la fraccidn de proteinas sclubles de C.
raciborskii por medio de geles de 2D. Se compard una cepa
productora de STX (D9 v una cepa productora de CYL
(CS-50151, identificandose 9 proteinas presentes selo en la
cepa D9 (dos de ellas secuenciadas por LC/MS/MS).
Ademis se analizaron los cambics en el proteoma de la
cepa D9 {la fraccion soluble}, al ser expuesta a 17mM NaCl
{cendician en la cual se observa una expoertacion de STX al
medic). En presencia de NaCi 17mM se indujo la
subexpresicn de 33 proteinas v la sobreexpresion de 4
proteinas (una de ellas fue secuenciada por LC/MS/MS).
De las proteinas secuenciadas. las 2 presentes dnicamente
en la cepa D9 resultaren ser una Leu/Phe-tRNA-proteina-
transferasa v una fructosa 16-bifosfato aldelasa tipe 11,
ambas asociadas &l metabolismo primario. La proteina de la
cepa DY sobreexpresada en presencia de NaCl resulté ser
una SufC. una ABC ATPasa clave en la sintesis de los
grupos Fe-§8 del PS 1 {muy sensible al estrés por Na*). Los
estudios a futuro se centrardn en la comparacidn del
proteoma de una cepa no toxica contra las cepas
productoras ¥ el andlisis de las otras fracciones del

proteoma de C. raciborskii (el periplasma y fraccienes
membranosas).

Financiamiento: Pravecta FONDECYT I(
Milenio PO4OGT-F v Beca WRAID Ponti
Catélica de Chile.

150433; Nicleo
a Universidad
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P-063 COMPOSICION DE LAS BACTERIAS DEL
CICLO DEL NITROGENO EN EL SUELO
SEMIARIDO DEL MATORRAL
ESCLEROFILO Composition of the nitrogen
cycle bacteria of the semiarid secil from the
sclerophyilous matorral).

Zudiga C.: Espinesa F.; Orlando J.; Bravo L.; Cari M.

Facultad de Ciencias, Universidad de Chile.

mearun@ uchile.cl

Aungue la productividad primaria de los ecosistemas
semidridos depende fuertemente de lz disponibilidad de
agua. ¢l nitrégeno disponible se considera también un
factor limitante en este tipo de seelos. El cicie del
no involucra reacciones de dxido-reduccicn,
realizadas principalmenie por bacterias. Tres grupos
funcionales micrebianos participan para llevar a cabo las
principales etapas del ciclo del nitrégeno: las bacterias
fitadoras de nitrdgenc, las bacterias nitrificantes y las
desnitrificantes. El propésito del trabajo fue determinar la
composicién de los grupos funcionales del ciclo del
nitrdgeno presentes en suelo del matorral esclerdfilo.
mediante clonacidn ¥ secuenciacidn. Se construyeron
librerfas génicas de les diferentes grupos de interés a partir
de una muestra compuesta de suele proveniente del
materral esclerdfilo de Chile Central. Para ello se utilizaron
los marcaderes moleculares aifff para los fijadores de
nitrdgeno, f-amo y ameA para oxidadores de amenio ¥
nas, nirk v nirS para el grupo de desnitrificadores.

Segién el andlisis filogenético realizade, los clenes de
fijadores de nitrégenc se relacionan mavoritariamente con
bacteries rizobiales ¥y Azespirilfum, los clones de
exidadores de amenio con bacterias del género
Nitrosospira y los clones de desnitrificadores con
Piewdomonas, Ralstonia ¥ Azearcus. Sin embarge la
mavoriz de los clones no se relaciend directamente con
microorganismos aislados. le que sugiere la presencia de
nuevos filotipos en estos suelos. Los resuliades sugierzn
gue estos ecosistemas semidrides son una fuente de
recursos genéticos con novedosas propiedades metabdlicas
para resistir o tolerar condiciones extremas de sequedad v
limitacidn de nutrientes, entre otras.

Financiamiento: Provecto ENL-07/16.
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P-064 AISLAMIENTO Y CARACTERIZACION DE
CEPAS DE Listeria spp. A PARTIR DE
ALIMENTOS DE CONSUMO FRECUENTE EN
SANTIAGO (Isofatiea and characterization of
Listeria spp. strains in frequently censumed food m
Santiago).

Medina M.. Farias L.. Bedero M.. Figalle A.. Riveros G.,
Fuentes D, Vidal M.

Seccion Microbiclogia, Laberatoric de Salud Ambiental,
SEREMI de SALUD, RM. maricel_vidal@asrm.cl.

El génerc Listeria estd compuesto por seis especies, de
las cuales L. monrocyrogenes v L.ivanowi, se describen
coma patégenas para el ser humano ¥ otros vertebrados
cagsando la  infeccidn denominada listeriosis.
L.manocyiogeres es un patégenc intracelular facultativo
cuya infeccién puede ser severa en individuos susceptibles
v es la que se asocta principaimente a casos de listeriosis
en humanos. En el ambiente pueden aislarse desde diversas
fuentes como el suelo. agua. heces de humanos y animales,
pere la ingestion de alimentos contaminados es considerada
la feente de infeccién primaria tanto para casos esporadicos
coma para brotes de intoxicacion masives. En Chile, son
escasos los datos publicados referentes a listeriosis
humanas ¥ solo a partir del afie 1983 se reporta evidencia
de alimentos como vehiculos de transmisidn de este
MECTO0TZanismo,

En este trabajo se analizaron 60 muestras de alimentos:
carne de ave (2(h, queso crema (10}, guese fresco {5) ¥
champificnes frescos envasados {51, El aislamiento de las
cepas se realizé mediante la metodologia recomendada por
la FD'A v su caracterizacion se llevd a cabo utilizando el kit
comercial MICROBACT 12 L Oxoid.. El 183% de fas
muestras estaban ceontaminadas con Lisreria spp., 153%
correspondieron a L. monccvtogenes, 1.6% a L. welshimeri
v i6%al. grayi.

Un hallazge interesante de este estudic fue que L.
monacytogenes se aisld de 5 muestras de champifiones a
raiz de un brote producide en enero de 2007, en donde se
asocid este alimento como vehiculo de transmision de este
patdgeno. Ademds, este trabajo contribuye con informacidn
acerca de la situacion real de este patdgeno en nuestro pais
v como evidencia de la necesidad para su incorporacion en
Programas de Vigilancia Microbicldgica a nivel nacional.
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P-065 AISLAMIENTO, CA%&ACTER%Z&CiON Y
ANALISIS FILOGENETICO DE ARQUEAS
HALOFILICAS EXTREMAS PROVENIENTES
DEL SALAR DE ASCOTAN, NORTE DE
CHILE (Isolation, Characterization and
Phyicgenetic Analysis of Extreme Halophilic
Archaeas from the Ascotan Saltern. Northern
Chile).

Pinto E.!2. Amenibar M.'*, Boehmwald F. ', Blamey
M

‘Fundacidn Biociencia, Santiago Chile. “Universidad de
Chile. “Universidad de Santiage de Chile.
epintof@biescience cl

Las condiciones gecologicas, geomoerfeldgicas y
climéticas presentes en el Norte de Chile, especialmente en
el Aftiplanc y entre los cordones transversales de la
Cordillera de los Andes. favorecen la existencia de
depdsitos hipersalinos. Cuando la proporcidn u origen de
las sales de estos depdsitos provienen del agua de mar estes
depdsitos son llamados talasohalinos, por el contrario se
llamardn atalaschalinos, EI Salar de Ascotin (21"29°S,
68°19°0} ubicade en el altiplane chileno & 3300 m de
altitud. es un depdsito salino dindmico atalasohalino, que
recibe descargas de agua con altas concentraciones de iones
provenientes de distintas fuentes termales ¥ escurrimientos
de roca volcinica. Este sistema hipersalino, donde ademdis
se presentan procesos de evaporacidén y gran radiacidn
incidente. o comvierten en un ambiente especialmente
interesante para realizacion de investigaciones
microbiolégicas. Pocos estudios acerca de Bacterias v
Argueas en este ambiente han sido realizados, en general
basados en técnicas cultivo-independientes. En este trabajo,
diferentes muestras sedimentarias obtenidas durante una
exploracidn al Salar de Ascotin, fueron sometidas al medio
de enriquecimiento 6WS a una cencentracidn del 253% de
sal total, pH 7.4 y 49° C. Diferentes cultives fueron
aislados v caracterizados fenotipicamente en base a la
forma de la celonia, color, forma celular, motilidad y
tincidén de Gram. Asimismo. se realizaron pruebas
metabdlicas como el test para catalasas v oxidasas. La
caracterizacion molecular fue llevada a cabo en base al
anilisis de la secuencia parcial del gen del 165 rRNA
amplificade por PCR, utilizando el primer universal 1492r,
el primer 27f para el dominio Bacteria v el primer 21f para
el doeminie Arquea. Son reportadas diferentes cepas de
Haloargueas correspondiende preliminarmente al género
Halearcula ¥y Halomicrobium. En el presente trabaje se
puede conciuir gue fueron obtenidos diferentes
micreorganismos aislados pertenecientes al Dominio
Arguea, clustering dentro del grupo de las Arqueas
Halofilicas Extremas: se sugieren posibles nuevas especies.
Posteriores estudios darin indicios de la dindmica de estos
microorganismos en ambientes extremos, ademds de la
exploracién de su Potencial Biotecneldgico.

Financiamiento: Fundacidn Biociencia. Santiage, Chile.
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P-066 AUMENTO DE LA RESISTENCIA A
ANTIBIOTICOS EN BACTERIAS
AMBIENTALES DE UN HUERTO TRATADO
CON AGROQUIMICOS (Increased antibiotic
resistance of enviroamental bacteria from a an
orchard that uses agrechemical compounds}.

Morales M.', Adriazola P.'. Loper L. Troncoso M.,
Figueroa A%, Romero 1.%, Henriquez, J.L.7. Figueroa G.!

INTA',
Fac. Agronomia?

Facultad de Ciencias Quimicas v Farmacéuticas”,
. Universidad de Chile. gfiguero®@inta.cl

Fundamentoe: La seguridad del empleo de
agroquimicos en produccién agricola es una preccupaciin
mundiz] ¥ poco se conoce su impacio en la resistencia a
antibidticos (AB} en el ecosisterna ambiental. Objetivo:
Comparar ia resistencia de microorganismos ambientales
aislados de un huverto de vides tratadoe con agroquimicos
{HT) v las de un huerto organico (HO). Métedes: Se
determind la resistencia a % AB de uso en humanos en 100
cepas bacterianas aisladas de hojas, sarmientos v suelo, 50
eran de un HT v las otras 30 de un HO. Los ensayos se
hicieron con el test de difusién en agar vy en las cepas
resistentes se determindé la concentracidn inhibiteria
minima (CIM) por el método de dilucidén en placas.
Resultados: En el HT se observé 36/50 {72%) de cepas
bacterianas resistentes a une o mis AB wversus solo [0/S0
[20% ) en el HO (p<0.001%. En las cepas del HT. la mavor
resistencia se observd frente al dcido malidixico (286G,
segrida por eritromicina, estreptomicina ¥ tetraciciina
(10%. las tasas de resistencia en las cepas del HO fueron
menores, 12% para eritromicina ¥ 10% para cefalotina. En
el HT, la mavon’u (40% ) de las cepas era resistente solo a 1
AB,5(10%)a 2 AB v 11 cepas {22%) entre 3 ¥ § AB de
los 9 estudiados. En cambio en el HO, solo el 12% de las
cepas fue resistente a | AB, 6% a 2 AB y un 2% a 4 AB.
Las cepas de ambos huertos tenian alta sensibilidad a
gentamicing ¥ ciprofloxacine. La mayvoriz de las cepas del
HT, presentaren alta resistencia (CIM > 80 wg/ml} mientras
que las cepas del HO su CMI fueron significativamente
menores. Conclusion: Llama la atencion la alta resistencia
2 AB detectada en las cepas bacterianas del HT en
comparacién con las del HO. lo que sugiere que la
exposicidn frecuente a agroguimicos destinados a controlar
la microbicta fingica favorece la resistencia a AB.

Financiamiento: Proyecto DE MULT 04:05-2.
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P-067 CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA Y
FILOGENETICA DE BACTERIAS
PSICRO?IL-‘AS HALOTOLERANTES DESDE
AREAS PROTEGIDAS DE LA ANTARTICA
[Microbiclogical and phylogenetic characterization
of psychrephilic halotolerant bacteria from
Antarctic protected areas).

Beoehmwaid F.12,

artinez L.'2, Ortega R.2.
<y Blamey J.M.!

¥ Universidad de Santiago de Chile.

Guzmin-M
Sarmiente F.!

'Fundacién Biociencia,
lguzman@bioscience.cl

Los microorganismos psicréfilos poseen la capacidad
de crecer & temperaturas inferiores a 15°C. No obstante, se
ha reportado la existencia de microorganismos aislados de
ambientes cuya temperatura es cercana o menor a 0°C. Por
otre lade, los micreerganismos haléfilos habitan ambientes
hipersalinos, en donde la concentracidn de NaCl
superior a las encontradas en el agua de mar. En la
actoalidad existen pocos microorganismos descritos
capaces de crecer a bajas temperaturas ¥ altas
concentraciones de NaCl. Ambos factores disminuyen la
actividad del agua, reduciende la biodisponibifidad para el
microorganismo. En el presente trabajo examinamos varias
muestras tomadas en una expedicidn cientifica realizada a
zonas protegidas de la Peninsula Antértica. Las muestras
fueron enriquecidas a 2°C y entre 3% a 16“{' {piv) de NaCl.
obteniéndese un dptimo crecimiento a 5% NaCl. A st vez,
estos microorganismos fueron Lnr:u.;enzadm tanto
microbioldgica come biogquimicamente. Se obtuvieron
microorganismos de forma bacilar, tanto Gram positivo
como negativo, colonias de forma circular convexas y
traslicidas. Se analizaron diversas actividades enzimdéticas.
mediante el método semicuantitative api ZYM. dando
positivo para algenas peptidasas, gluocosidasas v esterasas.
Se determind la sensibifidad a antibidticos, comercialmente
disponibles., mostrando sensibilidad para gentamicina,
tetraciclina, entre otros. Ademis. las muestras fueron
expuestas a radiacidn UV directa (15.3 uwattsicm®} por 48
hr. El crecimiente celular se evalud a través de ta densidad
dptica a 600 nm. Finalmente se determind la viabilidad de
los cultivos mediante la remoculacién de una alicucta en
medie fresco. Los aislados permanecieron viables después
de esta exposicidn v mostraron un crecimiento sostenido
durante el experimento. La caracterizacién molecular fue
realizada en base al andlisis de secuencias parciales del gen
165 rDNA, obtenidas a través de la amplificacién per PCR
utifizando el iniciador universal 1492r v los iniciadores
especificos 27f (bacterias) y el 21f {archaea}. Se cbhtuve
soio amplificacién con el set 27f v 1492r, Finalmente el
preducto de PCR fue secuenciado y analizado usando
BLAST (NCBI v RDP, mostrande muy baja identidad con
las secuencias presentes en estas bases de datos. Une de los
aislades presenta un 58% de identidad con la familia de las
Psendomonadaceae. Estos resultados nos han permitido
obtener una identificacién desde el punte de vista
microbicldgico vy fisiolégico de los aislados. A su vez,
determinar proyecciones biotecneldgicas v aplicadas de los
microorganismos aislados como de sus compuestos
bioactivos.

Firanciamiento: Fundacidn Biociencia.
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P-068 EVOLUCION DEL CLON PANDEMICO 03:K6
DE Vibrio parahaemolyiicus EN LAS COSTAS
CHILENAS (Evelution of Vibrio parahaemolyticus
(3:K6 pandemic clone in the Chileans coasts).

Zabala B, Espejo R.

Instituto de Nutricion v Tecnolegia de los Alimentos,
Universidad de Chile. betrico@ gmail .com

En Chile se han presentado en los dltimos veranos
importantes brotes de diarrea asociades al consumao de
mariscos conteniende Vibrie parchaemolvticus, que han
causado a la fecha alrededor de 16000 casos clinicos en tode
el pais. El agente responsable de estos brotes corresponde a
bacterias del clon pandémice O3:K6 surgido en 1996 en ef
Sudeste Asidtice que se¢ ha diseminado por varios continentes.
La persistencia de este clon en Chile dependerd en parte de la
evelucion que vaya sufriendo en nuestras costas. En una
gproximacidn para entender esta evolucién hemos
caracterizedo variantes de este clon que pudieran indicarnos
los cambios que estd sufriendo y sus posibles consecuencias.
Aqui describimos un grupe de variantes gue se caracierizan
por la presencia de un DNA extracromosomal de doble cadena
de aproximadamente 40 Kb ausente en las cepas originales.
Este DNA presenta aproximadamente un 90% de identidad en
su secuencia nucleotidica con el fago VHML que infecta V.
harvevi. Este DNA correspenderia a ua fago relacionado a
VHML va& gue el tratamienato con mitomicina C de las
variantes conduce a lisis de bacterias ¥ la generacién de
particulas virales. Es probable que este fago se introdujo en el
clon pandémice v permanece en forma latente. Se estudian
posibles consecuencias de su presencia en la propagacidin
pendémica en Chile.

Financiamiento: Proyecte Fondecwyt 1070658, Programa
regional de becas DAAD.

P-069 EKPRESIGNJ DE GENES PARA LA
DEGRADACION DE COMPUESTOS (CLORO}
AROMATICOS EN €. necator JMP134 EN
RESPUESTA A EXUDADOS DE Acacia caven
(Expression of {chlorolaromatic compounds
degradation genes in C. necator IMPI34 in
response 1o Acacia caven exudates).

Serrano J., Pérez-Pantoja D.. Gonzélez B.

Depto. de Genética Molecular y Microbiologia. Fac. Ciencias
Biolégicas, Nucleo Milenio ea Ecologia Microbiana ¥
Microbiologia v Biotecnologia Ambiental, P. Universidad
Cartdlica de Chile. Santiago, Chile. jsserran@uc.cl

Cupriavidus necator IMP13£ es una f-proteobacteria de
suelo gue pesee gran versatilidad metabdlica hacia
compuestos aromidticos, destacdndose su capacidad de
degradar 2.4-diclerofenexiacetato {2.4-D}. un potente
herbicida ¥ contaminante de amplio uso en suelos agricolas.
La fisivlogia de las bacterias del suelo se ve afectada de
manera importante por los exudades de raices. Los exudados
contienen. entre otros compenentes. azicares. aminedcidos y
compuestos aromaticos gque pueden ser utilizados como
fuente de carbone por las bacterias v por tanto afectar los
niveles de expresidn de genes para el catabolismo de estos
compuestos. Para analizar los efectos de exudades sobre la
capacidades catabdlicas de C. necarer JMP134 se
recalectaron exudados provenientes de cultivos hidropénicos
de Acacia caven {espino)l. una planta ampliamente
distribuida en Chile. Mediante ensayos de RT-PCR y
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fusiones transcripcionales a distintos genes del catabolismo
de compuestos (clorojaromiticos fue posibie evaluar el
efecto inductor y/o represor de estos exudados. Los niveles
de expresian de los genes carAl y heaC, involucrados en el
catabolismo de benzeato y compuestos fenilpropanocides
respectivamente. se vieren elevades en respuesta a los
exudados indicando gue compuestos catabolizades por estas
vias probablemente se encuentran presentes en eflos. Los
niveles de los genes tfd, responsables del catabolismo de 2 .4-
D ne se vieron mavormente afectados, descartando un efecto
de represidn catabélica por los exudados. Este trabajo
reporta informacién relevante acerca de la modulacidn de
genes catabdlicos en respuesta a mezclas de sustratos
naturaies como los presentes en exudados de Acacia caven.

Financiamiento: Proyecto Fondecyt 1070343 v EMBA P04/
a07-F.

P-070 EL SEROTIPO DE Aggregatibacter
actinomycetemcomitans ES DETERMINANTE
EN LA RESISTENCIA DE LA BACTERIA AL
COMPLEMENTO (The  Aggregatibacier
actingmycetencomitans serotype is determinant in
the bacterial resistance to the complement}.

Irarriazaval J_, Bittner M.

Laboratorio de Microbiologia. Departamente de Ciencias
Bioidgicas. Facultad de Ciencias de fa Salud Universidad
Andrés Bello, Santiago, CHILE. mbittner@unab.ct

La enfermedad periodontal se define como un conjunto
de alteracicnes que afectan a los tejidos de soporte del
diente como ligamento periodental, encia ¥ hueso zlveolar.
Aggregatibacter actinomycetemcomitans {ex Actinobacillus
actinomycetemcomitans) (Aa) ha sido fuertemente asociada
@ una de las formas mis grave de la enfermedad
periodontal, lz periodontitis agresiva. La pericdontitis
agresiva es considerada una infeccidn enddgena puesto que
Aa es una bacteria de la flera normal de la cavidad bucal.
Sin embargo, hasta la fecha se han descrite 6 serotipos
diferentes (a-f) en base al Antigeno O del lipopelisacirido,
donde el b corresponde al serotipo aislado con mayor
frecuenciz desde personas enfermas v el ¢ de personas
sanas. Se ha reportado ademds que en el ser humance no
coexisten los distintos serotipos, lo que implica que solo un
serotipe coloniza un determinado individue.

Dado gue existe una dependencia del serotipo en el
desarrollo de la enfermedad, ef estudio de los mecanismos de
interaccion con el hospedero en los cuales estd involucrado
el lipepolisacdrido {LPS) adquiere gran importancia.

En este trabajo se han obtenide distintas cepas de Aa
provenientes de pacieates con periodontitis v de personas
sanas. Estas muestras fueron serctipificadas a partir de
ensayos de PCR con partideres basados en el operdn
responsable de lz sintesis del Antigeno O v fue analizado
su LPS mediante electroforesis en geles de poliacrilamida
teitidos con plata. Luego. se analizd fa resistencia al
complemente de los distintes serotipos aislados, evente en
el cual el LPS tiene un papel importante. Para este se
incubaron las bacterias con 20% de suero v se obtuvieron
las unidades formadoras de colonia al cabo de 30, 60, 90,
120 ¥ 180 min. Los resultados de estos ensayos
demostraron que, las diferencias encontradas a nivel del
LPS, se relacionan directamente con la resistencia al
complemento, donde el serotipe b posee una mayor
resistencia gue los demis serotipos aislados.

Financiamento: FONDECYT 11060181; UNAB [7/06R.
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P-071 SINTESIS DE POLIHIDROXIALCANOATOS

POR BACTERIAS PSICROFILAS
{Polyhydrexyalkancate synthesis by psicrephilic
bacteria).

Araya C.. Martinez M.

Universidad de Concepcién. Facultad de Ciencias
Bioldgi Dep‘man‘nnm de Microbiologia Casilla 160-C.
C(}ngepciﬂn. cester.araya@gmail.com

Numerosas bacterias pueden acumular
intracitoplasmiticamente granulos de polihidroxialaczneato
(PHA) como reserva de carbono v energia. Estos biopolimeros,
pueden ser utilizades en reempla.m de los plisticos derivados
del petréleo. Sin embargo. su costo de produccion es elevado.
limitando su uso a nivel indostrial. Debido a esto, la mayoria de
las investigaciones realizadas sobre los PHA estan orientadas a
reducic los costos de produccién v aumentar la productividad
utilizando diversas estrategias.

Se estudid, en tres cepas de bacterias Gram positivas
psicrotolerantes, aisladas de ambientes acudticos
patagénicos. la capacidad para acumular PHA. Estas cepas
fueren incubadas en dos proporciones de carbono-nitrégeno
(C:N 10D v 100:5) en 100 ml de medio saline adicionado
con glucesa o en an efluente pesquern moedelo. Los cultivos
fueron incubados a 4 o 30°C. El crecimiento bacteriano se
determiné por recuento de células viables v densidad dptica
durante un periodo de 96 horas con determinaciones en
intervalos de 24 horas. La deteccidn de PHA se realizd
mediante citometria de flum v se determind el tipo de cadena
del polimero mediante andlisis espectrofluorimétrico.

Las cepas bacterianas fueren capaces de crecer, utilizando
come tnica fuente de carbono, la materia erganica presente en
el efluente pesguero modele o fa glucosa en fas proporcicnes
de C:N ensayvadas. El mayer crecimiento bacteriano se detectd
en el efluente pesquere a 4°C. Sin embargo., el mavor nimero
de células con PHA (54.17%) se detectd en la proporciton C:N
10025 a 4°C. En todos los cases, €] polimero de PHA
correspondic al tipo de cadena corta.

Este estudio demostrd que se padria disminuiz los
costos de PHA. utilizando bacterias psicrofilas-
ciigotrdficas. que reguieren baja temperatura ¥ menor
aporte de carbono.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT N* 1070497, DIUC
Patagonia } 15.0536.029-ISP.

P-072 PERFIL DE EXPRESION DE CITOQUINAS EN
CELULAS DENDRITICAS DE BOVINO,
LUEGO DE LA INTERACCION CON Brucella
abortus CEPA S19 Y CEPA RBS1 (Cytokines
Genes Expressien Pattern in Bovire Dendritic Cells
after interaction with Brucella zbortus Strain 19 and
Strain RBS1).

Bigueras S.. Cespedes S., Andrews E., Onate. A.

Laboratorio de Inmunologia Molecular. Departamento de
Microbiologia. Facultad de Ciencias Bioldgicas,
Universidad de Concepcidn, sbigeeras@udec.cl.

Brucelosis es unz infeccidn que afecta a humanos v
bovinos la cual es causada por Brucella aborrus.
microorganismo patdgeno. gram aegativo e intracelular
facultativo. Las células dendriticas (CD) son las mis
eficientes presentadoras de antigenos. ademds de producir
citoquinas capaces de estimular una respuesta inmune
celular frente a patdgenos de vida intracelular. El objetivo
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del siguiente trabajo fue evaluar la expresion de citoquinas
por parte de las CD de bovino, frente al desafio con
Brucella abortus cepa 19 {cepa lisa). en comparacidn con
ta cepa rugosa RBSI.

La evaluacién del perfil de expresion de citoguinas por
CD de bovine se realizd por real time RT-PCR. Para esto, se
obtuvieron células mononucleares de sangre periférica. se
purificaron las célelas CD11ct con un separador magnétic
[Macs), activindolas por tres dias con IL-£ ¥ GMC-SF. Una
vez recuperadas las células, se cocultivaron con B. aborrus
cepas S19 o RBSI. Luego de 24 horas de cultive se
cosecharon, obteniende el ARN el que fue tramscrito
posteriormente a ADN [ADNc), evaluando en este la
expresion de les genes que codifican para [L-12, IL-10, 1L-
6. [L-4, IL-1a, IL-2 v TNF-a. Los resultados muestran gue
la coestimulacion de CD con 8. abortus tanto de las cepas
519 v RB3I, inducen un patrén similar de expresién de
genes para citoquinas pro-inflamatorias, dominando la
expresion de TN F-ce e 1L-12, mler]euqumas MECesarias para
la maduracidén de linfocitos T wirgenes a linfocitos Thi,
respuestia importante frente a patdgenos intracelulares.

Financiamiento: Proyecto Anillo ACT 0820416

P-073 DETERM[;\EA}C]G_\E DE LA CALIDAD
BACTERIOLOGICA DEL OSTION DE ROCA
(Crassostrea iridescens | CONSUMIDO EN EL
PUERTO VICENTE GUERRERO, GRO
{Determination of the bacteriotogical quality of the
ostitn of rock (Crassostrea iridescens? consumed in
the port vicente guerrero. GRO}.

Bahena-Diaz G.. Guad

Profeser-Investigador del Centro de Estudies Tecneldgicos
del Mar No. 27 ubicado en Puerto Vicente Guerrera. Gro.
Carretera Aca-Zihwa Km 155 Teléfono v Fax
317424220033, bahenadiaz®hotmail .com.

ea J.. Sénchez I.

La alternativa de obtener del mar alimentes marinos en
cantidad v calidad suficiente parz consumo humano, se ve
afectada por un fendmeno gue dia a dia parece mis
incentrolable: la contaminacidn. El turismo y la pesca
artesaznai son las actividades econdmicas mids importantes en
el Puerte Vicente Guerrero. Gro., cada temporada turistica
viajan miles de personas ha este destino turistico con la
finalidad de recrearse en sus plavas y consumir alimentos
marinos capturados en ese lugar: por lo tanto. es necesario

que los turistas, asi comoe los habitantes de esa localidad
tengan fa seguridad de que consumen alimentos marinos

(ostion] libres de contaminacién bacteriolégica. Para ef
estudic se realizaron 4 muestrecs mensuales de noviembre
de 2006 hasta febrere del 2007. Se tomaron muestras de 3
ostiones tal come lo sugiere fa APHA. Se realizaron los
anélisis microbicldgicos de cofiformes fecales v rtoiales
utilizado la Técnica del Nimere Mds Probable de acuerdo &
tas especificaciones sugeridas por ia Norma Oficial
Mexicana NOM-112-885A1-19%4.. v los resultados se
analizaron utilizando wna estadistica descriptiva de tendencia
central {media) v de dispersién {desviacidn estindar). Los
resultados obtenidos (4 colifermes fecales/ 100 g} mostzaron
que las cifras de coliformes fecales se encuentran muy por
debaje de lo que menciona la norma NOM-031-88A41-1993,
en la que sefala que el valor méximo permitido es de 230
coliformes fecales ¢ L4} g. Por lo anterior pademos concluir
gue no existe contaminacion fecal en el ostidn consumida en
este destino turistico.

Financtamiento: PROYECTO CETMASR 27 clave 1.
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P-074 EFECTO DEL ENRIQUECIMIENTO DEL
AIRE CON CO; EN LA BIOOXIDACION DE
UN CONCENTRADO REFRACTARIO DE ORO
CON Sulfolobus metallicus ADAPTADO A
ALTAS DENSIDADES DE PULPA (Effect of air
enrichment with CO, in the bicoxidation of a
refractory gold concentrate with a strain of
Sulfolobus merallicus adapted te high pulp
densities).

Astudillo C., Acevedo F.

Escuela de Ingenieria Bicquimica, Pontificia Universidad
Catdlica de Valparaiso, facevedo@ucv .cl

La bicoxidacidn de minerales con arqueas termdfilas
tales como Sulfolobus metallicus presenta atractivas
ventajas, pero estd limitada por la sensibilidad de estas
células a la presencia de altas concentraciones de sdlidos
{densidades de pulpa) v por el suministre de CO; a través
del aire. En este trabajo se cuantificéd el efecto del
enriguecimiento del aire con diéxido de carboro. Se utilizd
una cepa de Sulfolobus metallicus previamente adaptada a
una densidad de pulpa de 153% cultivada en reactor agitado
de 3 L por lotes. El rango de erriquecimiento fue de un 0%
a un 25% wv/v. El enriquecimiento con CO, mejoré
notzblemente el proceso, ejerciende tres efectos
principales: disminuyd los tiempos de lateacia, produjo un
aumento de 330-400 mgil-d en las produectividades
volumétricas de Fe, Co ¥ § ¥ aumenté el grado de
extraccidén de 20 a 40% para Fe, Cu y S ain con
porcentajes bajos de enriquecimiento (3%). Sin embargo,
no fue posible obtener extraccidn completa de metales, lo
que pudo ser causade por la pérdida de actividad de los
microorganismoes expuestos a altas concentraciones de
sustancias toxicas en selucidn y porque pese a que se
elimind la limitacidn por didxido de carboro, el cultiva
estuvo probabiemente limitado por el suministro de
oxigeno.

Financiamiento: Proyecte FONDECYT 102 -0768.

P-075 PROTEOMIC STUDIES IN Acidithiobacillus
Serrooxidans CELLS INDUCE BY SYNTHETIC
ACYL-HOMOSERINE LACTONES.

Gonzidlez A.', Gallardo M.", Frezza M.2, Soulere L.,
Queneau Y.5, Doutheau A 2. Jerez C.A.' and Guiliani N}

'Bacterial Communication Unit, Laboratory of Molecular
Microbiclogy and Biotechnology, Department of Biology,
Faculty of Sciences and Institute for Cell Dynamics and
Biotechnology. University of Chile. Santiage. Chile.
*Laboratoire de Chimie Organique. UMR 5246-1CBMS
CNRS. Université Lvon 1. INSA. Lyon, France.
aguilian@uchile.cl

Quorum sensing {Q8) is a widespread phenomenon that
enables bacteria cells to establish  cell-to-cell
communication and to regulate the expressien of specific
genes in respense to local changes in cell density. In Gram-
negative bacteria the signal molecuies used for this celi-
cell communication, frequently referred to as autoinducers
(Al are mainly N-acvl homoserine lactones [AHLs), A
ferrooxidans was the first acidophilic chemolithotrephic ¢-
praotechacteria involved in biemining m which a functional
S svstem has been identified (Farah et. al., 2005, Appl.
Environ. Micrebiol. 71:7033-40}). Analysis of culture
supernatants revealed that A, ferroorxidans produce nine
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different kinds of AHLs. This microorganism develops
biofilm structures en mineral surfaces which are essential
for bicleaching process. As in many bacteria, QS regulates
the biofilm formation. we decided to study the proteomic
changes of A. ferroxidans cells induced by synthetic AHLs
and grown in different energetic substrates to identifw
proteins whose expression are regulated by this QS system.
The proteomic studies were made by 2D-PAGE assisted by
computational analysis with the Delta 2D software.
Preliminary results revealed changes respect to the contral
condition without AHL induction. The amino-terminal
sequence identifications of these proteins is currently in
progress and should allow us te understand which
physiciogical functionis) isiare) controlled by QS in A.
ferrooxidans and if biofilm production is one of them.

Supported by FONDECYT 1040676 and ECOS/CONICYT
CO3B04 grants and 2 doctoral fellowship from CONICYT.

P-076 INTEGRACION DE REDES METABOLICAS
EN TRES ACIDOFILOS EXTREMOS DEL
GENEROQ Acidithiebacillus DESDE LA VISION
DE LA GENOMICA COMPARATIVA
[Metabolic network integration in three extreme
acidophiles of the Acidithiobacillus genes from a
comparative genomic view).

Waldés J.. 'Pedroso 1.. 'Quatrini R.. *Hallberg K.B.,
‘Holmes, DS,

!Center for Bioinformatics and Genome Biology, Life
Science Foundation, MIFAB and Andrés Bello University.
Santiage, Chile and *Biological Science, University of
Wales, Bangor, UK. dsholmes2000@ yahco com

Fundamento: La obtencién de secuencias gendmicas
parciales (draft genome sequences) ofrece una amplia gama
de alternativas de estudio. especialmente en organismos de
dificil manejo experimental. Este es el caso de los
acidéfilos extremos cominmente asociados a procesos de
biolixiviacidn. La secuenciacion parcial de estos genomas
junto al desarrello de herramientas bioinformaticas de
tiltima generacidn ofrecen la oportunidad unica de llevar a
cabo estudios genémicos comparativos desde una visién
sistémica (sysrems biologv). Metodos: Se realizd la
anotacion v reconstruccién de vias metabdlicas y de
regulacidn en tres bacterias del genero Acidithiobacillus (A.
caldes, A. thinoxidans y A. ferrcoxidans) mediante
programas piblicos y rutinas bicinforméticas desarrolladas
en nuestre laboratorio. Resultados: Este trabajo presenta la
reconstruccidn de vias de transporte de electrones, fijacidn
de C., metabolismo central de carbono, oxidacidn de
azufre, asimilacién de hierro, oxidacidén de hidrigeno.
formacion de flagelo. quimiotaxis, gudérum sensing ¥
fijacion de nitrdgeno. En base a esta evidencia, se plantea
un modelo que muestra las potenciales interconexicnes
entre estas vias v de cdmo estas premueven una respuesta
coordinada ante posibles variaciones ambientales, tales
cémo, niveles de oxigeno, energia ¥ biodispenibilidad de
nutrientes. Muchos de los sistemas reconstruides son
caracteristicos de microorganismos quimiciitoautotréficos,
lo que es de relevancia critica a la hora de comprender
cdmo estos organismes sobreviven y proliferan en
ambientes extremos. incluyvende operaciones industriales
de biolixiviacién.

Financiamiento: Fondecyt 1950063, Fendecyt 11060164,
DI-UNAB 34-06, DI-UNAB-15-06/1 y Microsoft
Spensored Research Award.
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P-077 DETECCION DE Helicobacter pylori EN
MUCOSA GASTRICA Y CAVIDAD ORAL
{Detection of Helicobacter pylori in gastric mecous
and oral cavity),

Sepilveda E. Quilodrin 8, Moereno J. Brethaver U.
Briceiie C. Garcia A.

Facultades de Ciencias Bioldgicas, Odentologia v

Med:icina. Universidad de Concepcidn. esepulve@udec.cl

Fundamento: La infeccidn por Helicobacter pvlori
estd vinculada a patelogias gastroduodenales. Algunos
auteres han relacionado su presencia en mucosa gdstrica v
en ia cavidad bucal. E]l objetivo de este estudio fue detectar
H. pylori en la mucosa gdstrica y relacionar su presencia
con la cavidad oral.

Meétodos: Se estudiaron 61 pacientes de la Unidad de
Gastroenterofogiz del Hospital Regional de Concepcidn.
con indicacidn de endoscopia digestiva alta. Se realizd
biopsia de mucesa géstrica del antro v ceerpo a tedos los
pacientes, v se obtuvieron muestras orales de placa
bacteriana, saliva de la base de la lengua v piso de boca.
Las muestras gdstricas y orales fueron cultivadas en agar
Celumbia con 3% de sangre de caballo y DENT, en
condiciones microaerefilicas. durante 3 dfas. a 37°C. Las
muestras orales de los pacientes que presentaron cultives
de biopsia gidstrica positives para H. pylori (211 fueron
sometidas a andlisis de deteccién de la bacteria por 3
metodologias: cultivo, PCR Convencional ¥y PCR de
Tiempo Real.

Resultados: No se edetecté H. pylori de fa cavidad
oral por cultive, con PCR convencienal se detectd H. pylori
selo en una muestra de placa bacteriana, mientras que todas
las muestras de saliva ¥ lengoa fueron negativas. Veintitn
pacientes resultaron pesitivos para la bacteria por PCR de
Tiempo Real en las muestras orales, 2{0°21 en muestras de
placa bactersana, 21/2 saliva de piso de boca ¥ 20421 base
de lengua. La cantidad de bacterias encontrada en la
cavidad oral es 1x10% veces menor a la detectada en la
biopsia gdstrica.

Conclusién: Existe una fuerte correlacidn entre la
presencia de H. pyleri en la mucosa gdstrica v la cavidad
oral. El PCR de Tiempo Real es el mas adecnado para
detectar el bajo mimere de células de H. pvlori de la
cavidad cral.

Financiamiento: Provecto Fondef DO211 105,

P-078 PURIFICACION DE LA PROTEINA
ENTEROTOXINA A RECOMBINANTE
OBTENIDA DE CEPAS DE Staphylococcus
aurens (Purification of the recombinant enterotoxin
A protein obtained from a Sraphviococcus awreus
strain.

1i:Sanhueza M., *Maier L., 'Riveras B., ‘Acuiia N.,
Wiasquez A.

"Unidad de Biotecnologia e Inmurobioldgicos Institute de
Salud Piblica de Chile. *Facultad Medicina Veterinaria,
Universidad Santo Tomds. mjsanhueza®2 @ gmail.com.

Sraphvlococcus aurens es considerado la tercera causa
mis importante de enfermedades de origen alimentario en
el munda.

La presencia de la bacteriz en productos alimenticios v
lz pérdida de la cadena de frio en los alimentos favorece la
expresion de algunas de las enterctoxinas termorresistente,
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io que ocurre cen frecuencia cuando los alimentos son
mantenidos a temperatura superiores a las de refrigeracidn.

Dentro de este contexte resulta importante poder
detectar la presencia de la enterotoxina A (SEA}, en forma
precoz. evitando la presentacidn del cuadro caracteristico
de intoxicacion alimentaria.

Howv en dia en nuestre pais, por el bioterrorisma es
dificil acceder & metodologia diagndstica para identificar la
presercia de SEA. Es por esto que nuestro objetivo es la
purificacidn de SEA recembinante de §. awrens para
desarroliar métodos inmunoldgicos que permitan detectar
la SEA. Para esto. se aislaron y caracterizaron
microbioldgicamente cepas de 5. awreus desde leche
mastitica caprina. El gen de SEA fue amplificado por PCR
¥ expresade en £. coli BL21DE3. La proteina rSEA: de un
peso molecular aproximado a 29 kDa; fue purificada v es la
base del desarrollo de anticuerpos para el desarroilo de
metodologias inmunoldgicas para su deteccidn en matrices
alimentarias.

Finaaciamiente: Universidad Sante Tomds e Instituto de
Salud Piblica de Chile.

P-079 LA TRANSFERENCIA COMPLETA DE LA
ISLA DE PATOGENICIDAD 3 (SPI-3) DE
Salmonella TYPHIMURIUM A Salmonella
TYPHI MODIFICA FENOTIPOS ASOCIADOS
A PATOGENICIDAD {Complete transfer of §.
Tvphimurium SPI-3 to §. Typhi modifies
pathogenicity phenotypes].

Castillo M.!, Retamal P2,  Mora G.C.

Laboratorie Microbiclogia. Dpto, Ciencias Bioldgicas,
Universidad Andrés Bello. mhcastilr@ gmail .com

En el genoma de Salmorella enterica existen regiones
de DNA asociadas con patogenicidad. denominadas Islas
de Pategenicidad (SPI). Una de eilas es SPI-3 que estd
presente en la mavoria de les serovares estudiados. En §.
Typhimuriem contieng 10 Marcos de Lecturas Abiertos
{MLA}, participando en la captacidn de Mg™ al interior de
macréfages v en la persistencia en el ratén. SPI-3 de S.
Tvphi presenta diferencias estructurales importantes con
respecto a 3. Typhimurium, destacando una regién de baja
identidad nucleotidica v la presencia de pseudogenes.
Objetivo: Evaluar el comportamiento frente a condiciones
de estrés asociadas a patogenicidad de una cepa de 5. Typhi
que centiene en su genoma la SPI-3 de 5. Typhimurium
{STH2370 SPI-35T™). Métodoes: Se generd la cepa de 5.
Typhi STH2370 SPI-35T™ por transduccitn generalizada a
partir de la cepa receptora STH2370 mgeC::cam y la cepa
dadora 14028s Karn® {insercidn intergénica advacente &
SPI-3;. Ademds como coatroles se utilizaron las cepas §.
Typhimurium 140285 DSPI-3 y §. Typhi STH2370 DSPI-3
generadas por el métedo de intercambio alélico. Se evalud
supervivencia frente a estrés oxidativo producide por H.O»
v WaNO;. crecimiente a distintas a temperaturas y a pH 7 v
pH 3. Resultados: La cepa STH2370 SPI-35T demostrd
una menor resistencia a H.O; en comparacidn con la cepa
silvestre ¥ una mejor adaptacién al crecimiento en pH 5.
No se observaron diferencias entre las cepas en las otras
condiciones estudiadas. Conclusion: La presencia de genes
de fa SPI-3 de §. Tvphimurium en un contexto gendmico de
5. Tvphi medificd su compertamiento frente a condiciones
de estrés asociadas a patogenicidad.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 1060999, 'Becario
CONICYT, *Becario PUC.
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P-080 ESTUDIO DEL APAGAMIENTO DE LA
TRADUCCION CELULAR PRODUCIDO POR
LA INFECCION DE IPNV (Study of the shut-aff
of the host-cell translation produced hy the IPNV
infection}.

Cartagena J., Reinose C_, Sandine A M.

Laboratorie de Virologia, Facultad de Quimica v Biologia,
Universidad de Saatiago de Chile [USACH:.
jeartage @usach.cl.

El virus de la Necrosis Pancredtica Infecciosa {[PNV)
pertenece @ la familia Birnaviridae, género Aguabirnavirus.
Este virus es el principal agente eticlégico que causa una
elevada mortalidad en especies salmonideas en sus
primeras etapas de desarrollo. Experimentos de marcacion
metabdlica con **S-metionina realizados en nuestro
taboratorio, mostraron gue desde las 8 horas pestinfeccion
se produce una marcada disminucidn en la traduccida
celular, aunque se observa una elevada traduccidn viral
Esto se corrobord por cuantificacién de material dcide
inseluble radiactivo a partir de los extractos proteices
obienides desde células infectadas. Este mismo fendmeno
se ha descrito en picornavirus v retrovirus, los cuales
irician la traduccidn de sus mensajeros de manera
independiente de estructura 5' cap. En nuestro laboratorio
se determind. utilizande un sistema de traduccidn in virro
de Lisado de Reticulocitos de Conegjo ¥ ex vive. que el
mnicio de la traduccidén de IPNV procede per un mecanismo
cap-independiente. Basdndose en que en picornavirus v
retrovirus el apagamiento de la traduccidn de mRNAs
celulares se relaciona con la actividad de las proteasas
vireles sobre los factores de inicio de la traduccicn elF4G
¥fo PABP. se propone gue la proteasa VP4 de IPNV
también seria capaz de procesar proteoliticamente algunos
ce los factores de inicio de la traduccidn durante el ciclo
infective. Parz dilucidar esto, se evalué el efecto de la
proteasa Lpro de Foor-and-Mouth Disease Virws {FMDV:
un picornavirusy sobre la traduccidn de mensajeros
sintéticos de IPNV en ensaves de traduccidn in virre. Los
resuftades mostraren gue los mensajeros de PNV se
tradecen a pesar del corte que sufre eIF4G. Ademds se
estudic |z integridad de elF4G durante el transcurse de una
infeccicn sobre monocapas de células CHSE-214 mediznte
Western Blot.

Financiamiento: Provecto Fondecyt N®1040282 «
DICYTi{AS) v beca MECESUP-USA (JC).
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P-081 COEFICIENTE DE DILUCION Y
EFECTI¥VIDAD DE DESINFECTANTES

(Dilution coefficient and the effectiveness of
disinfectants).

Romero J., Lopez. L.

Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas.

Universidad de Chile. joromerc@echile.cl

Er la prictica. en el proceso de desinfeccidn se
controla el tipe, la concentracién v tempe de aplicacidn
del desinfectante. recomendindose en general no anmentar
la concentracidn del producto, para no dificuitar su
pasterior remocidn. La destruccion de una determirada
fracciér de una poblacidn microbiana es directamente
proporcional a la concentracidn ¥ tiempo de accion del
producta. La relacidn entre la concentracidn v tiempa para
lograr el mismo efecto desinfectante se expresa como un
nimero, el coeficiente de dilucidn del desinfectante
definide por la siguiente relacidn: C " ¢ = K, donde C =
concentracidn desinfectante, vy = coeficiente dilucion |t =
tiempoe accidn v K una constante que depende del tipo de
producte. En este trabajo se determind el coeficiente de
dilucidn de cuatre desinfectantes realizando la cinética de
muerte de Listeria innocea ATCC 33090 v Escherichia coli
O 13T:h7T-¥VT{NINCTC 12900 en pruechas in vitro a
diferentes concentraciones de los desinfectantes:
hipoctorite de sodio. diéxide de cloro, producto A mezcla
de glicercl, dcidos lictico, citrico, ascorbico v propidnico.
¥ producte B mezcla de amonio custernario, glutaraldehido
¥ formaldehide. En base & los resultados cinéticos se
determing 2l coeficiente de dilucién in} para cada
desinfectante frente a cada microorganismo de prueba | de
acuerdo a la siguiente relacién p=logt,-logt, /log C
- log C .. Se obtuvieron les siguientes resuliados
Hipoclerito, v = 4.3 ; Didxido, i = 06 ; Producto A, n =
24 v Producto B, v = 04 . Los coeficientes de dilucién
determinades indicarfan que fa accién del hipoclorito de
sodio, didxido de clore ¥ Producto B | presenta mavor
dependencia del tiempo de accién que de lz concentracicn
de los prodectos, en cambio la accidn del producto A
depende principalmente de la concentracidn.
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P-082 ADAPTACION Y ESTANDARIZACION DEL
KIT COMERCIAL PARA LEVADURAS API
ID32C, DIRIGIDO A LA EVALU ACION
RAPIDA DE PROPIEDADES BIOQUIMICAS Y
FIS%OLOG[C.»}& DE INTERES
BIOTECNOLOGICO EN EL HONGO
FILAMENTOSO Aspergillus spp { Adaptation and
standarization of veast commercial kit, addressed to
fast evaluztion of biochemical and physiclogical
properties of Dbdictechnological interest in
filamentous fungt Aspergiflus spp.).

Oses B2, Retamales P, Urziia B ¥, Morales 1.7, Cifuentes
V.4 Castre, 1.'2, Espinoza, J.*

ICentro de Investigaciones en Biotecnologia Silvoagricoda
(CIBS) VI Regicn; “Instituto de Investigacicnes
Agropecuarias {INIA} CRI - Raventué.. ‘Facultad de
Odentolegia “Facultad de Ciencias, U. de Chile.
romulooses & gmail.com.

Aspergilius spp. RAYHI es un heago filamentoso
aislado desde sueles de uso agricola de la VI Regidn de
Chile. Esta cepa presents interés biotecnolagice por su alta
capacidad de solubilizar ¥ bicdisponibilizar hidroxiapatita
v roca fosfarica. El escalamiento de la aplicacion
biotecnoldgica depende. entre otros factores. de la
adecuads seleccidn v optimizacidn de feentes de carbono ¥
de pardmetros fisicldgicos de crecimiento. La carencia de
un sistema rapido de evaluacidn bioguimice-fisiolégico,
minizterizado ¥ especifice para honges filamentosos
presents un desafio en el procese de caracterizacicon de esta
cepa. En ef mercado existe un kit comercial disefiade para
identificacian de levaduras (AP1 ID32C). que permite la
identificecitn a aivel de especie a partir del uso de distintas
fuentes de carbena. En este trebajo se evalud la posibilidad
de adaptar v estandarizar et kit APLID32C en la evaluacion
directa de la utifizacicn de diferentes fuentes de carbono ¥
su efecto sobre el crecimiente y Iz esporul de
Aspergiflus spp. RAYHI1. Para ello, se depositd una
concertracitn cenocida de esporas en cada cipula ¥ se
incubd a 29 °C. Se registrd el crecimiento v el nimero de
esporangios maduros. Se encentrd una correlacién positiva
para el conteo de esporas ¥ las mediciones de Ay El
andlisis visual por tres observadores diferentes presentd un
valor Kappa de 0.92. Estos reseltados indican gue es
posible estandarizar un conjunto de condiciones. que
permiten utilizar el sistema APl ID32C como ensavo
discriztinante para la caracterizacidn de pariametros
hinquimicos v fisicldgices de cepas de Aspergiilus s
discute su poz:nu I en aplicaciones biotecnoldgi
caracterizacién fisioldgica en hongos filamentosos.

oty

Financiamiento: Proyecte CIBS-INIA 30:1155- lt‘ Provect
PRI-ODO 07003, PROYECTO MULT 06734
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P-083 EFECTO DE LA RELACION C/N-NO:. EN
BACTERIAS DESNITRIFICANTES ¥
ARCHAEAS METANOGENICAS EN UN
REACTOR TUBULAR ANAEROBIO DE
LECHO FLJO (C/N-NO; effect on denitrifvers
bacteria and methanogenic archaea in a fixed bed
tubular anaerobic reactor.

Andrades D', Ruiz-Tagle N. 2. Huilifiir C.*, Roeckel M.,

Marti M5, Urrutia H*.

‘Facultad de Ciencias MNaturales vy Oceanogrificas.
“Facultad de Ciencias Bioldgicas, SFacultad de Ingenieria
Departamenta de Ingenieria Quimica. Universidad de
Concepcién. Casiila 160-C. Concepcidn. Chile.
dariandrades @ udec.cl.

La desnitrificacion bioldgica es el proceso mds comin
para la remocian del nitrdgena de las aguas resideales. En
este, MOy, NO., son reducidos a nitrdgene gaseoso bazo
condiciones andxicas. En presencia de materia orginica ¥
nitrdgzeno, peeden acurrir tanto la desnitrificacidn coma la
metanogénesis. por ello diverses autores han sugerido
reducir las etapas del proceso biolégico integrando la
desnitrificacidn ¥ la etapa anaerdbica en un solo reactor.
Utidizende adecuadzmente las relaciones C/N-NO,, es
posible realizar ambos procesos en diversos sustratos
fermentables sintéticos o agreindustriales, por fo gue C/N-
N0 pueden causar cambios en la actividad microbiana
éentro del reactor. Este trabajo fue centrado en el estudio
del cociente C/N v la incidencia en la actividad y
abundancia vertical {sentide del eje foagitudinal del
reactor! de bacterias desnisrificantes v archaeas
metanogénicas en un reacter tubular anaerébico/zndxico.
Dos reactores tebulares epaerdbicos / andxicos. fueron
expuestos & un vertido pesquero con relacién C/N-NO; de 3
¥ 6. con flujo de 1,3 mlimin y temperatura de 37°C. Una
ver alcanzado el tempo estacionario, se IOMAren muesiras
de biopeliculas ¥ se estimd: (1) abundanciz de bacterias
anaerobias tetales, desnitrificantes y metanogénicas
mediznte NMP v, recuenio total per epifluorescencias (23
concentracion del ARNrl165-23S para cada comunidad
medignte hibridacidn en membrana usando sendas
especificas marcadas con digoxigenina,

La abundancia de bacterias ¥ anaerobios totales mostra
que su distribucian se presentd homogénes, & lo Jargo de
ambos reactores sin diferencias significativas. El proceso
de desaitrificacidn courrio en el primer guinte def reactor,
disminuyendo considerablemente a medida que se asciende,
¥ se chservd lo contrario con archaeas metanogénicas
smedias con ARNTIA6S). Por otra parte, la razdn C/N-NO.
afectd principalmente a metandgenos Con und mavoer
cenceatracion en todos niveles del reactor cuando la razdn
CiN-NO; fue 3

Financiamiente: Universidad de Concepcidn, FONDECYT
120495
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P-084 ANALISIS FILOGENETICO DEL GEN E2 DE
AISLADOS CHILENOS DEL VIRUS DIARREA
VIRAL BOVINA (Phylogenetic analysis of the E2
gene of bovine viral diarrheea viruses from Chile}.

Pizarro J., Donose A, Inostroza F., Celeddn M.O.

Unidad de Virologia. Facoltad de Ciencias Veterinarias y
Pecoarias. Universidad de Chile. Santiago. Chile.
jpizarro@uchile.cl
s de la diarrea viral bovina (VDVB) es el agente
binldgico responsable del complejo Diarrea Viral Boving ¢
Enfermedad de las Mucosas {DVB/EM1. Esta enfermedad
provoce importantes pérdidas econdmicas en la industria
del bovino, principalmente por problemas repreductivos,
disminuciin de la produccidn v muerte de animales.

En Chile. el ganado bovine presenta prevalencias
seroldgicas de un 60-86% v el virus se aisla frecuentemente

desde  fetes  abortados ¥ animales  portaderes
inmunatelerantes (PL.
El objetivo de este trabajo fue caracterizar

enéticamente por filogenia moelecular a aislades chilenos
el

VDVEB. cbienidos desde bovinos infectados
raturabmente, para establecer su parentesco evelutivo con
aisladoes internacionales del virus.

Los wirus se obtuvieron desde bovinos infectados
naturalmente con el VDVB por aislamiento en cultivos de
células MDBEK. libres del virus. A los aislados virales se
les extrajo el genoma y la regidn codificante de la
glicoproteina viral E2 se amplificd por RT-PCR. Luego, fos
fragmentos de ADN obtenidos se secuenciaron v las
secuencias nuclectidicas cbtenidas se alinearcn usando el
programa ClustalW a las regiones equivalentes de cepas
virafes internacionales de distintos subgrupos ¥ genotipes.
El anidlisis filogenético se realizé usando el métoda de 2
pardmetros de Kimura para calcular las distancias genéticas
¥ los drboles filogenéticos se construveran usande el
método “neighbor-joining™. contenidos en el programa
MEGA de andlisis bioinformitice.

Los resultados indican que los aislados chilenos del
VDVEB analizados pertenecen a los genotipos VDVBI b
VDWVB2 del virus. diseminados extensamente en el ganado
bovine mundial. Dentro del gemotipo VDVBI se puda
identificar 4 Ios subgrepes VDVBla. VDVBIb y VDVBIc.

&
d

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1060385,

109

P-085 CARACTERIZACION DE INTEGRONES
CLASE 1 Y 2 DE ENTEROBACTERIAS
AISLADAS DESDE AVES ¥ CERDOS
FAENADOS EN LA REGION
METROPOLITANA DE CHILE (Characterization
of class 1 and class 2 integrons frem enterobacteria
isolated from healthy poultry and pigs).

Leén L., Brave V.. Lapierre L., San Martiz B., Toro C.S.

Laboraterio de Artibidticos, Programa de Microbiologia ¥
Micologia, ICBM, Facultad de Medicina. Universidad de
Chile. leandepica@ gmail com.

Al igoal gue en medicina humana, el uso de
antimicrobianos en medicina veterinaria constituye una
herramienta fundamental en la terapia vy profilaxis de las
enfermedades hacterianas. Esto ha llevade a que bacterias
de origen animal adquieran multirresistencia a
antimicrebianos, mediante la captura y expresidn de genes
de resistencia, favorecida por fa presencia de elementos
genéticos llamados integrones.

En este trabajo se caracterizé la presencia v estructura
molecular de integrones clase I ¥ 2 en 73 cepas de
Salmonella spp v 177 cepas de E. coli aisladas desde
cerdos ¥ aves sanos. Mediante PCR se determiné Ia
presencia de los integrones v de los genes que codifican
resistencia a estreptomicina, aead/: trimetoprim. dhfr/;
strepretricing, sed v resistencia a sales de amernic
cuaternaric, gacEAL.

Nuestros resultados demuestran una alta frecuenciz de
integrones en las cepas de E. colfi analizadas (73.4% v
18.7% en cerdos ¥ aves respectivamentel. En las cepas de
Salmonella spp aisladas desde cerdes el 45.7% presentd al
menos una de las clases de integrdn. en tanto que no se
detectaron en cepas aisladas desde aves. Se determing la
presencia de al menos 4 configuraciones distintas para el
integrén clase 1, de las cuales fa mis frecuente en cepas
aistadas desde cerdos incluvd selo el gen aadiA. Para el
integrdn clase 2, se identificaron 5 confizuraciones siendo
la mds frecuente dhrfla-saf-aadA tanto en cepas aisladas
desde cerdos como de aves.

Los resultados permiten evidenciar que la distribucian
de los integrones es diferente segiin fa poblacién animal de
origen ¥ la especie bacteriana analizada, destacindose la
ausencia de estos elementos en cepas de Salmonelia
aisladas de aves. Esto sugiere gue el maneio diferencial de
antimicrobtanos en produccion animal puede participar en
la seleccidn de distintas estructuras genéticas de integrones
en un medio determinaco.

Financiamiento: Provecto FONDECY T 1040539,
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P-086 IDENTIFICACION ¥ ANALISIS DE GENES
RELACIONADOS CON LA ADHESION ¥
GERMINACION DE  Borrysis  cinerea
(Identification and analvsis of adhesion and
germination of Barryiis cineredal.

Silva E.', Aguava C.'. Riquelme 1! y Valenzuela P.D.T. 17

' Fundzcidn Cienciz para la Vida ¥ IMIFAB. ' Avenida
Fafartu 1482, Nufioa, Santiago. Chile.

evelyn_silva@bioneva.cl

inereq es uno de los
ries de la industria

El hongo fitepatdgeno Bet
principales preblemas fitosanita

hertofruticela en Chile. causando imporianies pérdidas
econdmicas antes, durante ¥ despeés de la cosecha de

cultives como wvides, tomates. frutillas, aréndanos,
munzanas. duraznos, ete. El mecanismo de infeccidn de B.
cinerea es aparentemente similar a los descritos en oiros
hongos fitopatdgenos. Este proceso cemienza cuando fas
esporas se adhieren a la superficie de la planta dende Juega
germinan v forman la hifa de infeccian. Esta estructura es
capaz de atravesar la cuticula e invadir al hospedero por
degradacion quimica de la pared celular mediante la
produccién de una serie de enzimas hidreliticas que
permiten la invasion ¥ posterior colonizacién del wejido. En
les dltimos afios, los avances de la gendmica v la
utilizacidn de la hicinformdtica, han permitido predecir ¥
eterminar la funcicn de genes de cierto Organismo a traveés
de la comparacién de secuencias o genomas con olras
organismos relacionados. En nuestro laboratoric, mediante
la generacién de una gcﬁmecu de ¢cDMNA. hemos
identificado mis de 50 genes de B. cinersa que estarian
participande en e! procesa infectiva. Ademds. estamos
interesados en identificar v estwdiar aquelios genes
invalucrados en etapas tempranas del desarrollo de fa
infeccidn. Es asi como se han identificado genes ortdlogos
en ofros ascomicetes gue son expresados durante fz
acherencia v la germinacian. tales coma nop-Hopsind. arg-
{carbamoyl sintetasal, rec-{ {factor de transcripeiond.
swi-f  (regulador crecimiento}. mbs-§  ipreteina
morfogéne ¥ las hidrofobinas: fvd-F, emp-1 y mip-1.
Actzalmente se estd estudiando la funcionalidad de estos
genes medisnte la generaciin de mutantes especificos ¥
midiendo la expresiin de ARNm en diferentes etapas de
infeccidn.
Financiamiento: Iai
el Consorcio Fruticela.
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P-087 CARACTERIZACION DE ENDOSIMBIONTES
DE Acacia caven CRECIDOS A ALTAS
CONCENTRACIONES DE COBRE
{Characterization of endesymbionts from Acacia
caven grown al high copper concentrations).

Gazitiia M.C.. Contreras R.. Ginocchio Ry Gonzdlez B.

Depto. de Genética M
Ciencias Bioldgica
Santiage, Chile. me g.i?l

tecular v Microbiclogia. Faculiad de
Universidad Catdl de Chile.
@uc.cl

Acacia caven [esping comin} es un drbol pequefio de la

familia Mimosaceae (Leguminosae) gue crece ascciado al
matorral v el bosque esclerdfilo desde la Regidn de

Atacama a la Regidn del Biehio. Sus raf resentan
nadulos debido a la asocs con bacterias fijadoras de
nitrdgena del orden Rhizobizles. Esta simb favorece
considerablemente a la planta. va que le permite colonizar
suctos pobres en nitrdgeno, incluyendo sustratos de origen

POSTERS

artificial como los tranques de relave producidos por la
mineria def cobre. Esta caracteristica convierte a Ace
cavern en una especie de gran utilidad para fa
fitoestabilizacidn v la rehabilitacidn de suelos. En este
trabajo se identificaron los micreorganismos presentes en
nédulos de raices de A. caven crecido en una mezcla de
relave ¥ suelo provenientes de la cuarta regiin. Esto se
realizd mediante RFLP v secuenciacion de los genes 165
rRMA v nifHf que codifica para la nitrogenasa. Finalmente
se determinaron los niveles de tolerancia a cobre de
microorganismos, comparandolos con los de aguellos que
colonizan espinos en un suelo sin cobre.

eslos

Financiade por FONDECYT 1030493 y EMBA PO4/POOT-F,

P-088 ESPECTRO DE ACTIVIDAD MICOCIDA DE
Xanthophyllomyces dendrorhous Y sU
ASOCIACION CON MOLECULAS DE dsRNA
{Spectrum of Micocide Activity of
Xt'.‘.'?.']'.‘-fjp}f_\'lfr’.lﬂl)'{'i’.'.’ dendrorhons and its Association
with dsRNA Molecules}.

Oviedo V.. Flores O, Sanhueza M.,
M.

Cifuentes V., Baeza

Facultad de

'omatl.com

Departamento de Ciencias
Ciencias. Universidad de Chile. e

La preduccion de micotoxinas imicocinogenial es un
fendmeno ampliamente distribuido en levaduras ¥ cuya
kase genética es variada, siendo la asociacidn a moiéculas
de RNA de doble hebra {dsRNAD el sistema mejor
caracterizado. Levaduras gue portan dsRNAs pueden ser
curadas con tratamientos gue afectan el proceso de
traduccidn celular, con la consecuente pérdida de la
micocinogenia. Si bien muchas cepas de la levadura
carptencgénica Nanthophyllomyees dendrorhous poseen
dsRNAs, su funcién aun se desconoce. Para anaifizar su
posible actividad micocida en el presente trabajo se
realizaron ensayes de actividad contra cepas de f géneros
de levadura, & vartias temperaturas v pH. Ademds como
método de curacién, cuitives de la ¢ cepa UCD 67-385
fueron tratades con anisomicina. un inkibidor de la peptidit
wransferasa. En los ensayos de actividad se observd gue
varias cepas de X. dendrorhons presentan toxicidad solo
sobre cepas del género Riodotorwla. actividad que es
mayar a 13°C y pH 4.2-4,46. En los experimentos de
curzcion o se ha chservado pérdida de dsRNA incluse a
concentraciones de anisomicina 7 veces mayores a la gue
praoduce pérdida totzl de dsRNAs en Saccharomyces
cerevisiae, Respecto del espectro de actividad es
importante destacar que contrarie a lo descrito
nrormalmente. X, dendrorhows presenta actividad micocida
sobre cepas de levadura de distinte género no asi sobre
cepas del mismo génera.

Financiamiento por los proyectos Fondecwt [IOBOIST v
1040450
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P-089 DISENO DE UN TEST DE MICROPLACA
PARA EL ESTUDIO DE COMPUESTOS QUE
INHIBEN LA FORMACION DE
BIOPELICULAS DE Psendomonas syringae.

Villanueva J., Becerra J. Sossa K. v Urrutia H.

Laboratorio de Biopeliculas v microbiologiz ambiental,
Cerntro Biotecnologia. Universidad de Concepcidn.
Jovillan®@ udec.cl

El fitopatdgene Psendomonas svringae coloniza fa
superficie de plantas formando biopeliculas. la formacicn
de biopeliculas aumenta lz probabilidad de infeccidn e
invalucra una mayoer resistencia a antibidticos v biocidas.
Se han disenado diversos métodos de estudio de inhibician
de Iz formacion de biopeliculas, uno de fos més usados es
el test colarimétrico descrite por George O'Toole e af.
(19989 Sin embarge. P. svringae ne se adhiere a la
microplaca v forma biapeliculas de baja densidad celular.
Par lo gue en este trabajo se estandarizé un test en
microplaca para el estudio de compuestos que inhiben la
formacion de biopeliculas de P. svringae.

Se determiné la concentracidén de indcule inicial, el
medio de cultiva, la temperatura ¥ tiempo de incubacidn de
la biopeticelz en microplaca de 96 pocillos. con v osin
cuticula artificizl en el fonde de cada pocillo. ¥ se
cuantificd la biepelicula adherids con cristal violeta ¥
recuento de cflules cultivables. Posteriormente se proba el
métode can 26 distintos extractos, adicionrados al medio de
cultive o cuticulz. a una potencia de 30 mg por pecilio ¥ ose
cuantificd las células adheridas.

Se determind que las condiciones Gptimas para realizar
el test son: Inaculo de 10 ul de P. svringae con | <107 ufe/
ml en 190 ul de caldo King's B. en microplacas de 96
peciiles cubiertos con cuticula artificial de plantas. La
cuticula artificial centiene los compuestos inhibidores
probados. Se incubé por 48 h a 23°C. con agitacidn
censtante. luege se eliming el cultivo de cada pocille, se
lavé 3 veces con PBS v se resuspendid fa biopeficula en
PBS con Proteosa peptona: se realizé recuente de céiulas
cultivables en placas de Agar King's B. Se determing gue S
de los 26 extractos disminuyeron el recuento de células
acheridas en un logaritme v 2 extractos en 2 logaritmos.

Este método resuita ser una buena alternativa para el
estudio de inhibidores de fa formacién de biopeliculas en
Pieudomonas syringae.

Financiamiento: Proyecto INNOVA BIO-BIO 04-B1-321.
Universidad de Concepeidn.

P-0940 SiNDR{)?ﬁIE‘ DE DESMEDRO
MULTISISTEMICO POSTDESTETE (PMWS)
EN CERDOS EN CHILE: LESIONES Y

DETECCION DE CIRCOYIRUS PORCINO
TIPO 2 {PCV2} POR HIBRIDACION IN SITU
(Postweaning multisystemic wasting svadrome
(PMWS} in pigs in Chile: lesions and detection of
porcine circovirus type 2 (PCV2) by in situ
hibridization}.

Gutiérrez C., Ramirez E.. Rojas D, Brevis C.. Ruiz A..
Quezada M.

Facultad de Ciencias Veterinarias, Universidad de
Concepcidn. Av. Vicente Méndez 595, Chillin {Chile}.
myuezad @ udec.cl

Fundamento: EI PMWS, ha side reportade
pricticamente en todos fos paises con produccion porcina
intensiva. Ea Chile. la enfermedad fue reconocida
oficialmente por el Servicio Agricalz v Ganadero durante
el segunde semestre del afio 2006. El abjetive del presente
trabaje es establecer el diagnéstico definitive de la
patologiz en base a sigaclogia clinica. lesiones macra ¥
microscépicas v la deteccidn de ADN de circovirus porcing
tipo 2 {PCV2} mediante Hibridacién in situ (HIS Y.

Métodos: Se obtuve muestras de 30 cerdos de 60 1 140
dias de edad con sospecha clinica y anatoemoepatoldgica de
PMWS prevenientes de 5 planteles comerciales. A la
necropsia se recelectaron muestras de pulmédn. corazén.
higado. intestino delgade, cofon, rifidn v tejidos linfoides
(tonsila, finfonddulo mediastinico y mesentérico. baza v
placas de Peyer del ileon) para histopatologia. Para HIS se
considerzron las muestras de tejidos linfoides. pulmén e
higado. De acuerde & los resultados cbienides de estos
andfisis. les animales fueren clasificados como: A. Cerdos
afectados de PMWS {moderada a severa deplecién linfoide
e inflamacidn granulematosa en tejidos linfoides asociaco a
moderada & intensa cantidad de ADN viral detectada en los
tejidest: B. Infeccidn subclinica falteraciones leves del
tejrdo linfoide asociade a baja cantidad de ADN viral en
los tejidest: ¥ C. Cerdos sin PMWS (sin alteracicnes del
tejido linfoide ¥ negativos a la presencia de ADN viral en
tejidos).

Resultados: El 30% de los cerdes resulté estar
cursando con PMWS (categoria A1, Un 33% de las
animales se clasificé come PMWS sebelinico {categoria
Bt Finalmente un 17% de los cerdes resulté estar sin
PMWS (categoria C).

Conclusién: Las lesiones cbservadas. las hallazgos
histopatoldgicos ¥ la presencia de ADN wviral a fa HIS son
caracteristicos de cuadros de PMWS. El diagnéstico de
PMWS fue confirmado por la presencia de alta carga de
ADN viral, estrechamente asociado a las lesiones
Ristopatoldgicas compatibles.

Este es el primer reporte de infeccién par PCV-2 ¥
PMWS en Chife: sin embargo. se requieren mayores
imvestigaciones en el futuro para determinar la prevalenciz
real de lz patologia en 2! pais. La presentacidn de PMWS
en Chile. es un nuevo desafio para la produccicn porcina
nacienal, la que deberd buscar nuevas estrategias para
aminerar los efectos que puede causar la enfermedad en fa
industria.

Financiamiento: Laheratorio de Histopatologia, Depto.
Patologia ¥ Medicina Preventiva. Facultad de Ciencias
Veterinarias. Universidad de Concepcicén.
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P-091 AISLAMIENTO DEL CIRCOVIRUS PORCINO
TIPO 2 (PCV-2) EN CHILE Y SU ASOCIACION
CON EL SINDROME DEL DESMEDRO
MULTISISTEMICO POSTDESTETE EN
CERDOS {Isolation of Percine Circovirus type 2
{PCV-21 in Chile aad Association with Post-
weaning Multisystemic Wasting Syndrome
(PMWS)).

Reves P.', Noriega 1.1, Diaz 1.7, Genzdler CF, Sdenz L. ¥
Bucarey S.!

ICentro Bivtecnolégico Biovetec. Departamento de
Ciencias Bioldgicas Animales. Facultad de Ciencias
Veterinarias y Pecuarias, Universidad de Chile.
‘Departamenta Fomento de la Produccida Animal, Facultad
de Ciencias Veterinarias vy Pecuartas., Universidad de
Chile.? Departamento de Patolegia. Facultad de Ecologia ¥
Recurses Naturales. Universidad Andrés  Bello.
shucarey @uchile cl

Fundamento:. Circovirus Porcine Tipe 2 (PCV-2).
perteneciente a la Familia Circoviridae. es un virus
emergente ampliamente distribuido en el mande.,
considerade el agente etiolégico principal del Sindreme del
Desmedro Multisistémico Postdestete en cerdos [PMWS
el cual se caracteriza por la generacion de una
inmunesupresién severa la gue conifeva a la muerte
prematura del animal, con las consecuentes pérdidas
econdmicas para fa industria porcina intensiva. Este trabajo
tiene como objetive aislar e identificar la presencia de
PCV-2 ea Chile v hacer ia asociacién clinica e
histopatolégica con PMWS. Resultades ¥ Metodos: A
partir de suero ¥ ganglios linfitices de cerdos entre 4v 16
semanas de edad. con signologia de PMWS. provenientes
de 3 planteles de produccicn intensiva de la zona central de
Chite. se logré aislar e PCV-2 por replicacidn en la linea
celular de rifdn de cerde {PK-133 v por PCR. Ademis, por
medio de inmunohistoquimica se observaren lesiones
histopatolégicas caracteristicas en ganglios (deplecidn
linfocitariz, infiltracidn histiocitica, cuerpos de inclusién
intracitoplasmiticos! en asociaciin cen antigenos virales.
Conclusién: En Chile se encuentra el Circovirus Porcine
Tipo 2 causando el Sindrome del Desmedro Multisistémico
Postdestete en cerdos.

Finzaciamiente: Provecto Bicentenerio PSD23 v Provecto
FIV 4602017,
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p-092 REGE}LACI('}N’ TRANSCRIPCIONAL DE
RUTAS CATABOLICAS DE XENOBIOTICOS
DE RECIENTE APARICION: CONTROL

F]SIOLOGICQ EN LA RUTA DE
DEGRADACION DEL HERBICIDA
ATRAZINA {Transcriptional reguiation in
catabolic pathways of novel xencbiotics:

Physiolegicel central in the atrazine degradation
pathway}.

Dinamarca ML.A.' 7 v Seeger M.

ILaboraterie de Bietecrologia Microbiana, Facuitad de
Farmacia, Universidad de Valparaiso. *Nicleo Milenio d
Ecologia Microbiana, Microbiclogia v Biotecnologia
Ambiental EMBA. SLaberatorio de Microbiologia
Malecular v Biotecnologia Ambiental. Departamento de
Quimica. Universidad Técnica Federico Santa Maria.
Valparaise. Chile. alejandro dinamarca@uv.cl.

£

La eficiencia de la degradacién de compuestos
xenohbiGticos depende en gran medida de Jos niveles de
expresian de los genes catabélicos v del compuesto 2
degradar. Debido a que la degradacidn de xenobidticos es
un método apropiado para la recuperacidn de ambientes
contaminados, la descripcidn de nuevas rutas catabdlicas ¥
de los mecanismos involucrados en la regulacidn de su
expresidn son de gran importancia. Las rutas de
degradacién especializadas presentan dos niveles de
regulacién. El primer nivel es especifice v depende de al
menes en prometor ¥ un activader/represor transcripeional
que responde a la presencia de la molécula a degradar. El
segundo nivel es global, sobre impuesto al especifico. e
integra lz expresion de la ruta catabélica con el estado
fisiolégico de la bacteria. Este nivel. conocido coma
Control Fisioldgico (CF) es reflejo del estade evelutiva de
la ruta catabdiica. Este trabajo estudié en fa cepa
Psendomonas sp. ADP la existencia de CF en la ruta de
degracacién del herbicida atrazina, un xenobidtico de
reciente aparicién en la naturaleza. Mediante estudios de
mapee de inicios de transcripcidn vy actividad de
prometores, en combinacidn con andlisis de las secuencias
de las regiones reguladoras, se determind la existencia de
CF sobre la ruta de degradacidn de atrazina. El CF es
ejercide de manera compleja por sefiales tales como tipo de
fuente de carbono v actividad de la cadena de transporte de
zlectrones (CTE). Se postula que las sefales son
canalizadas por el regulador transcripcional AtzR mediante
cambios conformacienales generados por el estado redox,
reflejo de la actividad de la CTE gererada por el
crecimienta en diferentes fuentes de carbeno, o por la
presencia de inhibidores selectivos de la CTE coma ei
propio herbicida atrazina.

Financiamienta: Proyecto Fondecyt 3050052 ¥ Nicleo
Milenio EMBA PO40O0T-F.
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P-093 POSIBLE REGULACION DE UNA GLUTAMIL-
tRNA  SINTETASA DE  Acidithiobacillus
Serrooxidans POR EL ESTADO REDOX (Possi
regulation of a GluRS of Acidithiobac
Ferrcoxidans by the redox status).

Katz A, Levicin G.. de Armas M. v Orellana O.

Programa de Biologia Celular ¥ Maolecular, ICBM. Facultad

de Medicina. Universidad de Chile. oorelian®med. uchile.

Fundamento: El grupe hemo. que es cefactor de un
gran niomero de profeinas. se sintetize a partir del dcide &-
aminolevolinico (ALA) a través de una via conservada en
todos los organismos. En la mayoria de las bacterias,
inciuida Acidithiobacilins ferrooxidans, el ALA se sintetiza
a partir de Glu-tRNASM formade por la glutamil-tRNA
sintetasa (GluRS}. Luego, la glutamil-tRNA reduciasa
transforma el glotamile del Glu-tRNAS™Y en glutamate
semialdehida {GSA) que finzlmente se isomeriza por la GSA
amine transferasa (GSAM} para producir el ALA. La
biosintesis def hemo se regula generalmente a nivel de la
GITR ¥ ta GSAM que son exclusivas de esta ruta. Sin
embargo. resultados del laboratorio sugieren que ea A,
JFerrcaxidans la sintesis de ALA también se puede regular a
nivel de una de las dos GluRS que este organismo posee.
Meétodos: Se realizaron estudios de la actividad de la GluRS
en extractos de A. ferrocxidans ¥y con la enzima
recombinante. Mediante estos estudios, se analizaren los
efectos del ALA, del hemo v de agentes oxidantes en la
cinética de formacidn del Glu-tRNA. Resultados: Las
resultades muestran que la suplementacidn de los cultives
con ALA no afecta la expresidn de la GluRS1 (una de las
dos GluRS de A, ferrcoxidans), pero si praduce una
disminucidn en su actividad enzimética. fan viree. la
ncubacidn de fa enzima con hemo o con perdxido de
hidrédgeno prodoce una pérdida de actividad. Los efectos del
hema v del perdxido de hidrégeno se pueden revertir por
NADPH v DTT respectivamente. Cenclusidon: Los
resultados indican que en A. ferrooxidans la sintesis de ALA
se puede regular a mivel de la GluRS1 ¥ sugieren que esta
regulacidn podria ocerrie mediante la oxidacidn de cisteinas.

Financiamiento: Fondecyt 1070437 v U, de Chite.

P-094 CARACTERIZACION DE Lactebacillus spp.
AISLADOS DE BOCAS SIN CARIES Y
SELECCION DE CEPAS CON POTENCIAL ROL
PROBIOTICO (Characterization of Laciebociilus
spp. isobated from mouths without caries and selection
af strain with petentiaf probictic function.

Jara 8_, San Martin D.. Pardo K, Satazar F_, Castro E.

Laboaratoric Bacterias Licticas. Departamento Ingenieria
Quimica. Universidad de Concepcian. soljara@udec.cl

Fundamento: La salud bucal es un componente esencial
de la salud general. por ende, su aiteracion repercute en el
bienestar, funcionamiento v calidad de vida de las personas.
Sin embarge, a pesar de los avances de la odontolelogia, las
enfermedades bucales contingan siendo un problema de salud
piblica a aivel mundial. tante por su magnitud como por el
impacto. En Chile, la incidenciz de personas afectadas con
caries bordea 985 de la poblacidn. Varias investigaciones han
demostrade la existencia de bacterias licticas aisladas de
boca, coma Lactobacillus spp.. a las coales actualmente se les
reconocen propiedades probiaticas. Métodos: En esta
investigacidn, se evaluaron las caracteristicas morfoldgicas,
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bioguimicas. fisioldgicas v probidticas de Lactobacillus spp.
provenientes de la zona bucal de personas sin caries, ¥ se
seleccionaren aguellzs con potencial rol probideico. Se
lograron aislar 76 cepas de Lactobacilius spp.. las cual
identificaren metabdélicamente v se emplearen téenicas
estandarizadas para la determinacicn de las propiedades
probidticas de adkesidn v prodeccién de sestancias
antimicrobianas. Resultados: Dentro de los lactobacilos
aisfados predominaren los heterofermentativos obligados
{475}, destecando en estos su alto grado de hidrefobicidad
{715 de los aislamientos). Cabe destacar que en solo 16% de
las cepas analizadas se chservd la produccidn de perdxido de
hidrégeno (H;0.). Conclusién: La microbiota bucal de
personas sin caries. estariz colenizada naturalmente por
lactobacilos heterofermentativos obligados v sin la propiedad
de produccion de H:O:. Los resultados encoatrados pueden
favorecer el desarrollo de investigaciones futuras, propiciando
asi, un probidtico gque puede ser evaiuado para la prevencion
de caries.

pls

Finzaciamiento: Provecto FONDEF DO411326.

P-095 CALCINEURINA B DEL PARASITO
PROTOZOARIO HUMANO Trypanosema cruzi
ESTA INVOLUCRADA EN LA INVASION
CELULAR {Calcineurin B of the human protozoan
parasite Trypanosoma cruzi is invelved in cell
nvasion).

Orrego P., Sossa P.. Olivares H.. Neira I.. Sagoa H.,
Gonzdlez 1.y Arava JE.

Laboratorie de Parasitologia Molecular. Universidad de
Antofagasta. jearayar@uantof.cl

En el procese de invasidn celular por Trypancsoma
cruzi. tras el contacto del pardsito cor la célula hospedera
vias de tramsduccidn de sefizles son activadas en ambas
células. lo que conlleva a un aumento de la corcentracicn
de calcio intracelular.

Calcineurina {CaN. también llamada fosfatasa de
proteina 2B, PP2B}, dnica fosfatasa de proteina de Serina
Treonina dependiente de Ce*~'Calmodeling (CaMl}, uega
un rol critico en ¢l acoplamiento de sefales de Ca®* a
respuestas celulares. CaN estd constituida por una
subunidad catalitica (CaNA) v una subunidad regulatoria
(CaNB), esta se une al Ca*? por sus dominios “EF hands™.

En este estudio, reportames el aislamieata y
caracterizacidn, a nivel molecular v bioquimico de
calcineuring B de T. cruwzd (TeCaNB-CL}), como
participante en el proceso de invasion celular. En
invasidn celalar mostraron que el tratamiento de
tripemastigotes con ciclosporing A o cipermetrina,
especificos inhibideres de CaXN. inhiben fuertemente la
entrade del pardsite en céiulas Hela (62-64 %) La
existencia del gen que codifica para TeCaNB-CL ha sido
demostrads en nuestro laboratorio v su secuencia completa
esté depositada er el GeneBank (AYST0505:. El gen
caracterizado (450 pb) codifica para una proteina de 19
kD, EI andlisis de la secuencia de amirodcides. muestra
entre un 42% a 57% de identidad v entre un 60% a 76% de
simifaridad con CaNB de otras especies. Existen dos capias
altamente censervadas en el genoma. Anélisis de Northern
blot reveléd un transcrito de 0.9 kb en todos los estadios
evolutivos del pardsito. En ensavos de interferencia de
RNA mediante oligonucleotidos antisentidos {AS-ONs) con
fosforotioate, la entrada & la célula fue inhibida en * 50 .

Financiamiente: FONDECYT N° 1051045
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P-096 DESINFECTANTES. ;SON EFECTIVOS A LAS
CONDICIONES DE USO  QUE SE

RECOMIENDAN? (Disinfectants. Are theyv

effective at the recommended use conditiens?).
Lopez L, Romero i, Arriagada T. v Gallardo, D
Facultad de Ciencias Quimicas ¥y Farmacéuticas,

Universidad de Chile. llopez®@ uchile.cl

En el proceso de desinfeccidn a aivel industrizl y
doméstico no siempre se obtienen los resultados esperados,
ceneralmente debido & gue las instruccicnes de uso &
producte dadas por el fabricante no presentan la efectivided
sermicida adecuada.

Se determind experimentaimente la accicn de dos
productes en fas coadiciones recomendadas, uno
compuesto por dcidos lictico. citrico, ascdrbico ¥
prepidnice (A1 a 400 ppm ¥ 13 min de accidn v otro,
mezcia de quat, glutaraldehido, glioxal, formaldehido e
isopropanal (By a G25% v 050% durante 5 min. ambos
frente a Escheric ¥ Srapivlecocons awrens salvajes.
aisladas de productos alimenticios., £, ¢ ATCC 25922
8. aurens ATCC 29213, Se evalud la cinética de muerte
calculanda ef % de eficiencia, la velocidad especifica de
muerte {k) v el tiempoe de reduccion decimal (TRD). Coma
criterie de eficiencia se considerd una reduccidn de cinca
ciclos logaritmicos, es decir una destruccidn de un
99 999%,

Para el producto A, la eficiencia fue de un 99.999%
frente a tres de las cepas. excepinando a 5. aurens salvaje
{99 985%). El producte B a 0.25% solo fue efectivo freate
a E. coli de coleccidn, mientras que a 03045 se obiuvo una
eficiencia de 99.9994% frente a las 4 cepas ensavadas. Estos
resultados se reflejan en los otros parametros determinados,
kv TRD.

Se demuestra gue no en tados los casos se ohtiene un
resultade satisfactorio a fas condicienes de uso
recomendadas, lo que dependeria del tipe y procedencia de
las cepas. por lo que no se podria generalizar la accicn de
los productos. Comparativamente, el producte A presentd
una mayor eficacia va que el producto B no presentaron
resultados aceptables a $,23%. sino que solo fue efectivo &
la mixima concentracion recomendada.

fo o

POSTERS

P-097 DETECCION DE Salmonella spp. EN
MUESTRAS DE AVE Y VACUNO MEDIANTE
EL SISTEMA BAX® PCR (Detection of
Salmaonella spp. from poultry and cattle samples
with the automated BAX® System PCR).

Astudille F., Lopez C.. Rivas P.. Troncoso M., Figueroa G.

Labaratoric de Micrebiologia. INTA, Universidad de
Chile, Santiage, Chile. fernanda.astuditlo@ gmail.com

e de métodes maleculares en el diagndstice
ico de patdogenos de alimentos entrega
sensibilidad v especificidad, por le gue ha tenido un
nosable incremento en los ditimos afos, Dupozt, Qualicen,
puse er el mercado el sistema automatizade BAX® PCR
para la deteccign de Safmonella factible de aplicar en
diferentes matrices alimentartas. Este método rapide ha
sido validado por ta AOAC v tiene la ventaja que detecta el
ADN de células viables.

Disefo: En este estudio se determing la presencia de
Salmonetlas en 184 muestras de carne, 6! de de vacuna. %1
de pello v 42 de pave.

Métodos: en la fuse de preenriquecimiento se empled
ggua peptonada & 37°C por 20-24 h, luege se extrajo el
ADN v se identificd mediante el kit BAX™ Svstem PCR
para Salmonelia.

Resultados: 28/184 [(153%) de las muestras fueron
positivas a Salmaonella spp., la mayor prevalencia se abtuvo
en las de polle ¥ pavo. con [9/BT (23%) v 942, (21%)
respectivamente.

Conclusiones: istema de PCR automatizado
(BAX™ PCRI confirme la presencia de Salmonella en las
muestras de carmne en selo 28 h. La tasa de prevalencia
concuerda con otros estudios realizados con esta
metodologia en la FDA. La presencia de Salmonella
refuerza la necesidad de implementar €] sistema HACCP en
lz produccién de alimentes de alto riesgo asi come la
aplicacién de programas de educacién continuz a los
consumidores para asegurar la adecuada manipulacidn ¥
preparacion de los alimentos.

microbiold

Financiamiento: Dupont-Qualicon.
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P-098 REGULACION AMBIENTAL DE LA
POLIMERIZACION DEL ANTIGENO O EN
Salmonella  Typhi: EFECTO DE LA
DISPONIBILIDAD DE OXIGENO Y
PARTICIPACION DEL REGULADOR GLOBAL
HilA (Environmental regulation of O-antigen
pelymerization in S, Typhi: effect of oxvaen
availability and role of the HilA global regulator).

Blondel C.J.. Silve C.A.. Zamorano A.. Alvarez S.A. ¥
Contreras 1.

Farmacéuticas,
Chile.

Facultad de Ciencias
Universidad de
cbiondel@ cig.uchile cl

Quimicas ¥
Chile. Santiago,

Salmonella enterica serovar Typhi (5. Tvphil, agente
etieldgico de la fiebre tifoidea, enfrenta diversas
cendiciones ambientales durante su ciclo infectiva a las
cuales debe adaptarse para infectar exitosamente al
hospedero. Para esto. la bacteria modifica estructuras de
superficie tales como el lipopolisacdarida (LPS).
componente integral v mayoritario de la membrana externa.
Esta molécula estd compuesta por tres dominios
estructurales: el lipide A, una region intermedia o “core” v
el antigeno O (AgO). Anteriormente habizamos descrito gue
condiciones ambientales inductoras del fenotipo invasor de
. Typhi (alta osmolaridad v baja tensién de O.). eran
capaces de alterar la produccién del LPS. En este trabajo se
estudia el efecto de la condicidn inductora del fenotipo
mvasor ¥ el papel del regulader HilA sobre la expresidn de
los principales genes de la biosintesis del LPS: whaB,
primer gen del operén wha de la biosintesis del AgO; rfaH.
gue codifica un regulador positivo de la transcripcidn de
este aperén ¥ wiv, que codifica para la pelimerasa del
Ag0. Con este fin, se analiza el perfil electroforétice del
LPS v la actividad de fusiones transcripcionales a lacZ de
los promotores de estos genes en bacterias crecidas en
condiciones aerdbicas, anaerdbicas e inductoras del
fenetipo invasor. Principalmente la baja disponibilidad de
axigeno afectd el grado de polimerizacion del AgO,
produciéndese una menor cantidad de moléculas de alte
peso molecular ¥y un mayor nimere de cadenas cortas de
Agl respecto & un cultivo asrdbico. De la misma forma. la
expresian de los genes involucrados en lz sintesis del AgO
tembién disminuve significativamente. Interesantemente. al
estudiar el papel del regulador globe] de! fenotipa invasar
de & Typhi. HilA. descubrimos que una delecidn en dicho
gen proeduje una dristica disminucicn de la expresion del
gen wor. Asi, el defecto chservado en la polimerizacidn del
AgQ bajo la condicidn inductera cerrelaciona con la

indicar gue la limitacién de oxigerco induce una
remodelaciin de la estructura del LPS. favereciendo la
produccion de moléculas de AgQ de bajo peso malecular,
fendmenc en el gue participaria fa polimerasa Wezy v el
regutador global HitA. Este concuerda con antecedentes
previos de nuestro laboratorio. que sugieren que este
fenctipo de LPS seriz apropizde para la etapa de invasién
del epitelio intestinal.

Fmanciamiento: Proyecte Fondecvt 1440562
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P-099 CRIOPRESIERVACIQN DE LA
CIANOBACTERIA TOXICA PRODUCTORA
DE SAXITOXINA Cylindrospermopsis raciborskii
{Criopreservation of toxic cyanobacterium preducer
of Saxitoxin Cwlindrospermopsis raciborskii).

Delherbe N. v Visguez M.

Facultad de Ciencias Biolagicas. Pontificia Universidad
Catélica de Chile. nadelher @ puc_cl

Este es el primer reperte de criopreservacion de la
cianobacteria filamentosa Cvlindrospermapsis raciborskii
invasora de agua dulce productora de las neurotexinas
saxitexing (STX}, decarmaboilsaxitoxina {deSTX), GTX2/
3, deGTX2/3. NEO {solo sobrenadante). Esta especie fue
descrita por primera vez en una regidn tropical, sin
embarga se ha expandido, reportindose su presenciz en
regiones de climas templados en los dltimos 10 afes. lo
que presenta un alto riesge para la salud humana v la de
otras especies que consumen el agua contaminada con la
cianchacteria téxica.

Este trabaje propone un métode eficaz de
criepreservacion para C. raciberskdi cepa D9. Cinco
procedimientos de criopreservacion fueron ensayados. En
dos de elles se utilizaron agentes crioprotectores: DMSO v
glicerel: en otros dos tratamientos se filird al vacio las
c€lulas ensayando cen dos superficies distintas, las cuales
fuercn utilizadas como soporte durante la congelacidn. En
el guinto tratamiento se utilizé papel whatman como
superficie de adhesién. El mejor resultado se obtuve
utilizando pequefos trozes de papel whatman como
superficie de adhesién en el cultive. previo a su
congelacicn.

El alte éxito de esta técnica, pesiblemente tiene
relacién con una capacidad de resistenciz a la congelacidn
propia de la cepa, ¥ que corresponderia probablemente a
exopolisacarido (EPS). Esta téenica permite almacenar la
cepié con un menor riesgo de contaminacidn, ahorro de
espacic ¥ disminucidn de costo en la mantencidn de los
cultivos. Ademds resulta til para el traslade de muestras
de urn lugar a otro.
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P-1000 PAPEL DE PEROXIDASAS EN LA
]}EGRADAC[(’)I’\‘ DE COMPUESTOS
CLOROAROMATICOS POR PARTE DE
CUPRIAVIDUS NECATOR JMP134 {Rele of
peroxidases in the degradation of chloroaromatic
compounds by Cupriavidus necator JMP134}.

Kraiser T., Ledger T., Gonzilez B.

Depto. Genética Molecular ¥ Microbiologia. Facultad de
Ciencias Bicldgicas. Niclee Milenio en Ecologia
Microbiana v Microbiologia v Biotecnologia Ambiental. P.
Universidad Catdlica de Chile. Santiage. Chile.
tdkraise@uc.cl

Cupriavidus necaror JMP134 es una fi-proteobacteria
capaz de degradar una gran variedad de compuesto
aromdticos, dentro de los cuales destacan les
clorcaromdticos. contaminantes de origen antripico. C.
necaror degrada el 2 4-diclorofenoxiacetato (2.4D0 ¥ el 3-
clorobenzoato (3CB1 mediante la ruta especializada
codificada por los genes ffd. La ruta de degradacion de
24D v 3CB atraviesa por la formacion de un intermediario
téxico, el clorocatecel. que causa dafio exidative al DNA.
inactivacién de proteinas v perjudica el funcionamiento de
membranas. Se ha descrito la polimerizacién enzimadtica de
cateceles durante la degradacion de compuestos
aromdticos, que produce un compuesto de baja toxicidad
para la bacteriz. Se cree que el grado de pelimerizacion
despolimerizacion de los catecoles depende de la actividad
de peroxidasas celulares, que podrian determinar el nivel
de catecoles libre dentro de la bacteria. En base a los
antecedentes descritos, se propuso el objetivo de evaluar la
participacidn de peroxidasas en el grado de toxicidad
producida por los clorocateceles durante la degracacion de
compuestos cloroaromdtices. Para ello. se evalué mediante
RT-PCR la expresién de varias peroxidasas de C. necator
IMP134, crecida en fructosa, e inducida en presencia de
24-D o 3CB. Se selecciond los genes que codifican para
las peroxidasas. expresadas en al menos una de estas
condiciones. para su inactivacion mediante recombinacion
hemdloga. Se evalud el fenotipe de las cepas mutantes
chtenidas mediante curves de rendimiento en 24D v 3CB.
compariéndolas con la cepa silvestre. Los resultados
demaostraron la expresién especifica de una enzima
cloraperaxidasa (CpoX) en €. necator inducida con 3CB.
La cepa mulante en esta peroxidasz es capaz de crecer a
mavores concentraciones de 3CB gue la cepa silvestre.
mieniras gue la sobreexpresian de Ia enzima inhibe el
crecimiento a concentraciones mavores. Esto indica que la
polimerizecign/despolimerizaciin de catecoles influye en
Iz eficiencia de la degradacicn de clercarométicos por parte
de C. necaror IMP133.

Financiamiento: Provecto Fondecwt 1070343 v provecto
EMBA PO4SOT-F.

POSTERS

P-101 IDENTIFICACION DE GENES COP DE
RESISTENCIA AL COBRE EN Sulfolobus
metallicus {ldentificatien of copper resistance
genes {cop) in Sulfolobus metallicus).

Orell A_ v Jerez C.AL

Laboratorio de Microbiologia Molecular v Biotecnologia.
Departamento de Biclogia e Instituto Milenio de Dindmica
celufar v Biotecnologia, Facultad de Ciencias, Universidad
de Chile. alvaroorell@vahoo.es

El arquedn termoacidofilo Suffelobus metallicus ha
sido ampliamente utilizado en la bielixiviacidn de
minerzles de cobre. El uso exitoso de este microorganismoe
se debe en gran medida a su capacidad de desarrellarse en
ambientes con altas concentraciones de metales pesados.
Recientemente demostramos que 8. mietallicus es capaz de
crecer en la presencia de altas concentraciones de cobre
{hasta 200 mM de CuSOy): sin embargo ain se desconocen
sus mecanismos moleculares para la resistencia a este
metal. Se ha descrito la existencia de un operdn cop de
resistencia al cobre en especies del dominio Archaea.
Debido a que ne se dispone de la secuencia gendmica de 5.
merallicus se desconoce la presencia de los genes cop en
este microarganismo. En este trabajo se determing la
presencia de los genes cop. en el genoma de 8. metallicus.
mediante las estrategias de CODEHOP-PCR y Scuthern
blot. Los resultados demuestran la presencia de los genes
copM ¥ copA, que codificarian. respectivamente, para una
metalochaperena de cobre ¥ una ATPasa para la expulsion
del metal. Las secuencias de estos genes muestran una alta
identidad con aguellas presentes en los genomas de las
especies del género Sulfolobus secuenciados a la fecha.
Experimentos de Northern blet muestran gue estos genes se
inducen en la presencia de cobre. Este es el primer estudic
de los mecanismos moleculares de resistencia al cobre en
este arquedn termoacidafilo invelucrado en procesos de
biomineria.

Financiado por Provectos: Fondecyt 1070986, ICM P-03-
(01-F v Beca MECESUP UCH407.
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P-102 DIFERENCIAS EN LA SECUENCIA DE OmpF
DE Serratia marcescens RESISTENTE A
BROMURO DE ETIDIO EXPLICAN EN
PARTE REDUCCION EN PERMEABILIDAD
DE LA MEMBRANA EXTERNA DE ESTA
CEFPA FRENTE AL TOXICO iDifferences in
OmpF sequence from an ethidium bromide-resistant
Servatia wmarcescens strain explain in part outer
membrane permeability reduction fo this toxicy.

Mosqueira M. Bruce E., Venegas A.

Depio de Gendtica Molecular y Microbiclogia. Facultad de

Ciencias Bicldgicas. Pontificiz Universidad Catélica de

Chile. Alameda 340 Santiago. mamosque @uc cl

Hemas asslado previamente ung cepe bacteriana de una
solucién de bromure de etidio (BrEt}, identificada por
secuenciacidn del rRNA 165 como Serratio marcescens.
Esta bacteria presentd unga resistenciz S veces mayoer gue la
cepa silvestre. Estudios de fluorescencia revelaren que
acumelabe menor cantidad del tixico, detecténdose ademds
un meror nivel de la perina OmpF. Con el fin de esclarecer
esto se caracterizd el gen ewnpF de la cepa resistente por
secuenciacion. El gen swmpF fue aislado con su propio
promotor mediante PCR y se clond en pGEM-T Easv. Las
transtormaciones se hicieron por electroporacidn. La
expresitn se detecté por Western blot con anticuerpes anti-
porinas de Salwienefla rvphi va que presentan reaccidn
cruzadi. La secuenciacicn se realizé con partidores de M13
¢ internes, disefiados de los datos de secuenciacidn parcial.
El gen ompF de la cepa resistente pudo expresarse en E.
cali encontrindose una pequefia diferencia en la migracidn
respecto a la OmpF de 5. marcescens sifvesire. La
secuencia reveld cambios aminoacidicos en una decena de
posiciones ¥ un aminodcido extra que afecta lz separacidn
de las dos cistefnas que presenta esta secuencia. El gen, con
su propio promotor, se expresd en E. coali UH3I2 que
s porinas OmpF ¥ OmpC ¥ se encontrd que su
expresiin aumentaba [a resistencia de la cepa UH302 frente
a crecimiento en presencia de BrEL. Ademis de un reducido
nivel de expresion. diferencias en la secuencia de OmpF de
esta cepa de Serraric explican en parte fa reduccidn en la
permezbilidad de la membrana ¥ por ende. su mavor
resistencia frente a BrEt.

carece de

P-103 COLONIZACION NASAL DE Staphylococcus
aurens EN NINOS ESCOLARES {Nasal carriage
of Staphylococcus awrens in scholar childrend.

Silva J.. Gahona 1., Estrada J., Valenzuela

Departamente de Tecnologia Médica, Universidad de
Antofagasta. jsilva@uantof.cl

N.. Vergara V.

[nfecciones de piel. tejidos blandos v neumenias graves
por Staphviococcsy gourens adquiridos en la comunidad han
ide en aumento, especialmente en los nifios. La pertacién
nasal de §. gwrews juega wn rol importante en su
fransmisidén. Sin embarge. en Chile existe escasa
informacidn sobre este tema. El propdsito de este trabajo
fue determinar lz prevalencia de la colonizacidn nasal de 5.
aurens en nifios escolares. Se analizaron las secreciones

nasiles de 132 nifios de primer afio bdsico de la Escuela D-
65 de Antofagasta, previo consentimiento escrito de sus
padres. Las muestras se sembraron en calde triptic:
posteriormente, sembradas en agar sangre de corderc (5% L
Las cepas de §. aurews fueron identificadas por el test de la
coagulase ¥ ADMasz. Ademds. se incluyé el sistema API
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Staph que permitié la identificacidn de las especies de
Stapirdococcns coagulasa negativa {SCNY. Los fenatipos
bioguimicos se investigaron por el sistema Phene-Plate. La
susceptibilidad a los antibidticos fue estudiada por técnica
de difusidn en agar (CLSI, 20071 ¥ también, la presencia de
cepas de &, aqurews resistentes a meticiling (SARM}. La
prevalencia de celonizacidn nasal de §. awrews fue 47% y
de SCN 35%; ademds, un 3% presentd cepas SARM en sus
nares. Una gran variedad de fenotipos bioguimicos fueron
identificados por Phene-Plate. Las cepas de §. apreus
presentazron una elevada resistencia a penicilina (10050 v
una baja resistencia a cloranfenicol, ciproflexacino.,
tetraciclina ¥ eritromicina. Ausencia de resistenciz se
observé a gentamicina, rifampicina. lincomicina.
clindamicina ¥ amikacina. Se identificaron 10 especies de
SCN ¥ las especies predominantes fueron 5. epidermidis
. chiramogenes (7T 8%). Se concluve gque la
preaem.la de SARM en las fosas nasales de los nifios
constituve un factor de riesgo para su salud.

Financiamiento: DINY,
Provecto 1357,

Universidad de Antofagasta,

P-104 PREVALENCIA DE DERMATOFITOS EN
PERROS Y GATOS EN LA CIUDAD DE
TALCA (Prevalence of dermatophytes in degs and
cats in the city of Talca).

Gonzilez MY, Brevis P.', Mora C'., Abaca P!,

Laboratorio de Micelogia, Faculiad de Ciencias ce la
Salud. Universidad de Talca. nelipsycdp@ gmail.com

Los dermatofites son un grupo de hongos que
presentan la capacidad de invadir los tejidos gueratinizados
del hembre v de los animales, produciendo dermatofitosis o
tinas. Los animales juegan un rol importante en la ecelogia
de las dermatofitosis, puesto que ademis de enriquecer el
suelo con materizl queratinoso, constituven una fuente
primaria ¥ directa de infeccidn., Con la finalidad de
determinar la prevalencia de dermatofitos en perros v gatos
en la ciudad de Talca, se tomaron muestras de 140 perros v
B0 gatos segin el métode de Mariat v Adan -Campos v
fueron sembradas en agar selectivo para hongos patdgenos
¢ incubados & 25°C por tres semanas. De los 140 perros
estudiades. la prevalencia de portacidn de dermatofitos fue
de 5%. La especie mis aislada fue Micresporum canis. Se
observd una mayor prevalencia de infeccién por
dermatofitos en los perros que presentaban lesiones en la
piel obteniéndose en esta variable un valor estadisticamente
significativo. De los 80 gatos estudiados, la prevalencia de
portacién de dermatofites correspondié a 12.3%. La
especie mis aislada fue Microsporun canis. Los gatos
maches menores de 1 afio fueron los gue presentaban una
mayor prevalencia de infeccidn por dermatofitos. Se puede
concluir que los gatos presentan una mayor prevalencia de
dermatefitos gue los perros. ademds las lesiones que
presentan en su piel asociadas a dermatofitos son mucho
menos visibles que la de los perros.
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P-105 IDENTIFICACION DE UN NUEVO SISTEMA
VIRAL DEL TIPO dsRNAs EN
Xanthophyllomyces dendrorhous (Identification of
a new dsRNA wviral system in Xanthophvlionvces
dendrorhons ),

Sanhueza M., Oviedo V.,
Cifuentes V., Baeza M.

Fleres O, Miklitschek M.

Departamento de Ciencias Ecoldgicas. Facultad de Ciencias,
Universidad de Chile. mariosanhueza® gmail.com

Varias cepas de la levadura carotenogénica
Xanihoph vees dendrorfious poseen molécalas de RNA
de doble hebra [dsRNAY que sen estables vy heredadas
citoplasmdticamente. Segon la cepa, el nimero ¥ tamafio de
los dsRNAs wvariz v aun se desconoce su funcidn e
identidad a nivel nuclteotidico. En el presente trabajo se
propusa clenar estos dsRNAs v anafizar la refacion a nivel
de secuencia enire las maléculas presentes en una cepa ¥ n
cepas con distinto erigen geogrifico. Desde cultives de la
cepa UCD 67-383, se aisld ef RNA total. el cual fue
resuelto en geles de agarosa y cada dsRNA purificado
usando GeneClean. Se sintetizé el ¢<DNA mediante RT con
hexdmeros de secuencia aleatoria. v la segunda hebra
utilizande RNAsa H v DNA Polimerasa 1. Estos dsDNA
fueron ligados a pBlueScript ¥ transformados en la cepa
DHS5a de E.coli. Los clones recombinantes obtenidas
fuercn secuenciades por ambas hebras. El andlisis
higinfemitico muesira una homologia de la malécula L-
dsRNA (4.6 kb} con M-dsRNA {34 kb), pero no con las
s S-dsRNA (0.9 v (0.7 kb). Mediante Nertkern Blot
O este r-_r.uult.‘du yoade se observd gue
maoléculas de dsRNA del mismo lemaio provenientes de
cepas de distinte origen geogrifico no presentan
hemalegi dicindonos gue existen diferentes dsENAs en
esta especie. Estos datos, junte con la disminuciin de la
relacidn entre las concentraciones de L-dsRNA » M-
¢sRNA duranie la curva de crecimiente, indicative de una
replicacién independiente de cada maléculy, nes sugieren
la presencia en X.dendroriions de un sistemas viral distinto a
les antericrmente descritos en levaduras.

Financiamienta: Fondecyt N°1106015 (LG T

h
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P-106 DETERMINANTES DE RESISTENCIA AL
COBRE EN Acidithiobacillus ferrooxidans
{Copper resistance determinant in Acidithiobacillus
Jerrooxidans).

Navarro C., Lagos A Jerez C.A.

Lahoraterio de Microbiologia Moelecular v Biotecnologia
Departamento de Biologia e Instituto [ICDB. Facultad de
Ciencias. Universidad de Chile. claavarro @ yaheo.com.

Acidithivhacillus ferrooxidans es wna bacteria scida
v quimiciitoautdtrofa que ha side intensamente estudiada
debido & su capacidad de participar en procesos de
hiomineria, los que se desarrcllan en altas concentraciones

e metales pesados. Se ha descrito gue A ferrocsidans es
...1]341: de resistir hasta B00 mM de cobre en su medio de
vento, an aivel de resistencia de hasta tres O Ll"%%t\ dL
g;z-:»iud por sobre los de bacterias coma Excherichi
Sin embarga. ac se cenoce el mecanismo maolecular gue
gobierna fa alta resistenciz de A. ferroaxidans a cobre, Se
huscaron en el genoma de este microorganismo posibles
genes ortéloges de determinantes de resistencia a este
metal en las bases de datos. Se analizd fa expresion de los
ORFs seleccionados mediante macroarregles de DNA v
Northern Blot usando células de A. ferrooxidany crecidas
en presencia de distintas concentraciones de cobre. Para
deterszinar fencionalidad de estos  putativoes
determinantes de resisiencia, se cloniaron ¥ expresaron
estas ORFs en Escherichia coli. Se observd gue los
m;l;l os determinantes de resistencia a cebre de A,
caxidans se expresan diferencialmente cuando esta
acteriz es expuests a diferentes concentraciones del metal
Adicionalmente. se determind que la expresion de estos
genes en £. coli le confiere una resistencia & cobre mayor a
la detectada en la cepa silvestre. A partir de estos
resuitados. se concluvé gque A. ferrcoridans presenta
determinantes de resistencia a cobre funcionales
codificados en su genoma, los gque se expresan de maners
diferencial de acuverde a la concentracion de cobre presente
en el medio de cultivo.

Financiamiento: Provecto Fondecyt 1070986, ICM P-05-
001-F v Beca Conicyt a Clandio Navarro M.
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P-107 DETECCION DE GENES DE VIRULENCIA
CROMOSOMALES Y ANALISIS DEL
CONTEXTO DE GENES DE tRNA (tDNA}, EN
CEPAS CLINICAS DE Escherichia coli
ENTEROTOXIGENICA (ETEC) (Detection of
chromosomal virslence genes and analyvsis of IDNA
context in clinical strains of ETEC).

Del Canto F.'2. Valenzuela P2, Prado V2., Vidal R2

! Programa de Doctorado en Microbiologia, Universidad de
Santiage de Chile. ‘Laboraterio de Entercpatégenos,
Programa de Microbiologia vy Micologia, Facultad de
Medicina, Universidad de Chile.

Los factores de wvirulenciz de ETEC mds estudiades
hasta la fechs son los factores de colonizacion v las
entercloxinas, amhos codificados en plasmidios. Dentro del
cromosoma de ETEC. cuys secuencia nucleotidica
complets es desconocida hasta fa fecha. se han identificado
genes de virulencia que no han recibido la atencion, dada
tradicionalmente a fos genes plasmidiales. Dentre de los
genes cromesomales se encuentran fia v 1ibA, gue cedifican
adhesinasfinvasinas: lead ¥ el operén gspC-M gue
codifican proteinas involucradas en la secrecion de una de
lus enterotoxinas. En este trabajo se realizd la deteccidn de
dichos genes en una poblacién de cepas clinicas de ETEC.
Dada que los genes sia ¥ lead forman parte de una isla de
pategenicidad (Tia-PAIY inserta en la vecindad del gen
codificante para el t(RNA (tDNA) de selenocisteina (5e/C3,
se analizé la integridad de su contexto genético para
predecir lz presencia de inserciones v correlacionar el
resultado con la presencia de ambes genes. Ademis, se
analizé la integridad del contexto genético de otros once
IDNAs {phell, pheV, asnT, asmli, asnV. asa W, the W, lenX.
argl! meiV y aspVl en los cuales se han identificado islas
ce patogenicidad, en otras categorias de E. coli patdgenas.
Se analizaron 19 cepas clinicas de ETEC. distintas en
cuanta @ fas variantes de factores de colonizacidn y
enteratexinas. La caracterizacidn de las cepas v la
deteccicén de fos genes se realizaron mediante PCR. Lz
determinzcidn de la integridad del contexto genétice de Ios
IDNAs se realizd mediante PCR, wtilizando partidores
disefiados en base a la secuencia nucleotidica de la cepa ne
patégenica E. cali K-12_ El gen tibA fue detectado en sole
2 de las 19 cepas analizadas, mientras gue gspD v gspk
{gue forman parte del operon gspC-M} fueron detectados en
todas elias. Los genes de Tia-PAI fueron detectados solo
dentro de un grupe de 9 cepas que presentan alteraciones
en ¢l loci selC. En 2 cepas se detectaron g v feod, v en
tres cepas se detectd selamente rio. En varios de los
contextas de 1DNAs se detectaron alteraciones, siendo los
de ehrW v lewX (codificantes para (RNA de treonina v
levcina, respectivamente} los que aparentan estar alterados
con mayor frecuencia {en 19 v 17 cepas. respectivamentel.
De todes los genes analizados. sele gspld v gspk estin
presentes en todas las cepas de ETEC anazlizadas. La
presencia de Tia-PAI resulté ser poco frecueate. La
deteccion de alteraciones en los contextes genéticos de
varios tDNAs sugiere Ia presencia de inserciones
desconocidas hasta la fecha, que podrizn contener genes
invelucrados en lz virulencia de ETEC.

Financiamiento: 'Estudio de pestgrade firanciado por
provecto MECESUP UCHOD407. *Provecta FONDECYT
1061088
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P-108 PARTICIPACION DE LOS COMPONENTES
El, E2 Y E3 DEL COMPLEJO PIRUVATO
DESHIDROGENASA DE Aeromonas spp. EN LA
RESISTENCIA A TELURITO DE POTASIO
{K:TeO;3) {Participation of components E1, E2 and
E3 of the pyruvate dehydrogenase complex from
Aeromondas spp.in resistance to potassium telflurite
(KaTeO5)).

Molina R, Castro M. v Visquez C.C.

Laboratorio de Microbiologia Molecular, Facultad de Quimica
¥ Biologia, USACH. Contacto: rmelina83@yzhoo es

El K.:TeO; es un compuesto altamente téxico para la
mayeria e los microorganismos. Si bien se desconocen
lelifos mecanismaisy moelecularies) que explicain) su
texicidad se postula gue estos tendrian relacian con su gran
capacidad oxidante. Por otra parte. se pieasa que ea la
céfula no existe una sola via de detoxificacion de telurito.
En este contexto. se ha propueste que uno de los
mecanismes que poseen las bacterias para defenderse del
wxice es la reduccion del oxianién telurito (Te:>} a su
forma menos toxica, teluro elemental (Te"}. Este proceso
Heva asocizde la generacién de anién superdxido v por
tante, el establecimiento de un estrés de tipo oxidativa. En
nuestro laboratorio se aisld una cepa de Aeromonas spp.
resistente a TeO:™ y capaz de reducir enzimiticamente este
axianidn. A partir de extractos crudos de esta bacteria se
abtuvo fracciones cromatogrificas con actividad telurito
reductasa la que analizada por PAGE-SDS revelé la
presencia de 3 polipéptidos mavaritarios asociados a la
actividad reductora de telurito. Dos de ellos. de 97 v 50
kDa. fueron identificados como los componentes El v E3
del compleje piruvate deshidrogenasa de A hydrophila.
respectivamente. En base a estos antecedentes. se clond los
genes acek. aceF y lpdA de Aeromonas sp {codifican para
los componentes E1. EZ y E3) en vectores de expresion.
Resultzdos obtenidos en ensayos de toxicidad frente a
K:TeO,: demuestran gue los componentes EI v E2 otergan
e fenotipe de resistencia a Escherichia coli.

Financiamiento: Fondecyt 1060022 v Dicvt-USACH.
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P-109 EL ETANOL INDUCE LA EXPRES%GN DE
LOS GENES DE CAROTENOGENESIS EN
Xanthophyllemyces dendrorhous {Etharol induces
carotencid gene expression in X. dendrorfous).

Wozniak A.. Carmona M..
Baeza M. v Cifuentes G.

Barzhona S., Niklitschek M.,

Laboratorio de Genética. Facultad de Ciencias, Universidad
¢ Chile. anizia wozniak @ gmail.com

Se determind gue cuando X. dendrorfons crece en
medie ¥M cen glucesa como fuente de carbono, pméuw
01.2% wiv de etanoi. v lz induccidn de la carotencgénesis
ceincide con el agotamiento de la glucosa ¥ el inicio del
consuma de etanol. Sin embargo, en medio YM sin el
seplemento de una fuente de carbono, crece la mitad que
con glucosa, produce un orden de magnitud menos de
etanal, ¥ Ia pigmentacidn es escasa. Se cultivd la levadura
en medic YM sin el suplemento de una fuente de carbono ¥
una ver alcanzada la fase estacionaria, se adiciond etanol al
[.2% viv. Luege se determind el nivel de expresidn de los
genes de la ruta de sintesis de fa astaxantina por medio de
RT-PCR v se identificaron y cuantificaron los carotenoides
por medio de HPLC. La adicidn de etanol proveca un
aumento del 31% en la sintesis de carotencides. con
respecto a un cultiva sin etanol. Luega de la adicion de
etanol aumenta el nivel de expresidn de los 3 genes
exclusivos de la ruta de biosintesis de astaxantina (criVB.
crtl v ertS). Sin embargo, la expresion de los genes idi (PP
isomerasa) ¥ creE (GGPP sintasal, los cuales participan en
la etapa temprana de la via carotenogérica, asi coma
rambién en otras vias metabdlicas. permanece constante. El
etanol induce la sintesis de carotencides y la expresion de
los genes exclusivos de la carotenogénesis. El conocer s1
ademis es necesariz la sintesis de las enzimas para que
acurra la induccién de la carotenogénesis, contribuird a
cemprender la regulacion de la via en esta levadura.

Financiamiento: Fondecyt N7 10850,

P-1100 GENES DE VIRULENCIA ASOCIADOS A LA
PRESENCIA DEL “LOCUS ENTEROCYTE
EFFACEMENT® (LEE1 EN CEPAS DE
Escherichia coli PRODUCTORAS DE
SHIGATOXINA, AISLADAS DE CERDOS
SANOS {Viruleace genes associated to LEE
genomic island in Shiga toxin producing E. coli.
isolated from heaithy pig at slaugthzerl.

Corvalan L.. Valenzuela P.. Prado V. v Vidal R.
Programa de Microbiologia ¥ Micalogia. Facultad de Medicina,
Universidad de Chile. lauraandreacervalan® gmail com

Excherichia coli prodectorz de Shigatoxinas (STEC) es
considerada un patdgeno emergente de gran importancia
dentra de las enfermedades transmisibles por alimentos
{ETA’s). Es capaz de producir infecciones intestinales que
pueden presentarse come una diarres leve. calitis
hemorrigica v Sindrome Hemalitico Urémico, este dltimo.
su complicacién extraintestinal mis grave, En Chile. en el
afio 1997, se describié al cerde como su principal
reservorio con una frecuencia de aislamienta de 69%. Si
consideramoes que en los dltimos afos el consumo de carne
de cerdo ha igualado al consumo de carne bovina, se hace
necesario investigar cudl es en la actualidad la frecuencia
de aislamiento de STEC v sus caracteristicas de virulencia,
por el riesgo gue representa para la salud de nuestra
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peblacién. Determinar la frecuencia de aislamiento de
STEC en heces de cerdos sanos destinades al consuma ¥ la
presencia de genes. asociados con la virulencia de cepas de
STEC Q157 ¥ No-O157. Se incluyeron en el estudio 507
muestras de heces (periedo 20061 aisladas desde ef
contenido intestinal de cerdes sanos destinados al consuma.
Mediante PCR se determiné la presencia de los siguientes
genes virulencia: eae, ent, efnl {presentes en ef locus LEE]
v srxy, §txa, Aiva, Ipf, iha ¥ saa {ubicados fuerz del locus)
Mediante serologiz se determind el serotipo de las cepas
aisladas ¥ el estudio de clonalidad se realizé mediante
electroforesis de campo pulsade (PFGE). La prevalencia de
STEC en cerdos fue de 7.2%, tedas las cepas fueron No-
0137 v presentaren soie sir: variante . Los cerdos
presentaron una frecuencia de aislamiente de STEC mucho
mener a la reportada anteriormente. lo cual puede ser
atribuide a cambios epidemioldgicos. Sin embarga. las
cepas aisladas son todas No-O157, e incluyen zlgunos de
los serotipos a los gue se les atribuye el 64% de las
infecciones en el pais. Todas presentaron fa variante sixe,
asociada a casos decumentados de infeccién ea humanos ¥
se observe que a pesar de lo censervado de su patrdn de
virulencia fuercn un grupo de cepas heterogéneo no clonal.

Financiamiento: Provecto Fondecyt N° 1061088,

P-111 COMPORTAMIENTO DE LA BACTERIA
Leptospirillum ferrooxidans CRECIENDO A
ALTAS CONCENTRACIONES DE FE (III), EN
CULTIVO CONTINUO (Behavier of the
Leptaspirillum ferrooxidans bacterium growing at
high cencentrations of Fe (III}. in continuocus
culture].

Bastias, M., Gentina 1.C.

Escuela de Ingenieriz Bioguimica. Pontificia Universidad
Catélica de Valparaise. marcela.pazb@ gmail.com

L. ferrpoxidans tiene importancia incustrial al
participar en procesos de biolixiviacidn de minerales. va
que posee ung excelente capacidad para oxidar ef hierro.
Bajo estos antecedentes fue escogido para determinar
cuantitativamente su capacidad de oxidacidn el ion
ferrase ¥ el tipo de inhibicion por ef cual es afectado por ¢f
jon férrice. utilizando ceme herramienta el culiivo
continue. Las experiencias se realizaron en un biorreacior
de 1.25 L de medio a 33.3°C. pH 1.8, 300 rpm ¥ 2 vvm. Se
usé medic KJ manteniendo constante la conceatracidn, en
la corriente de alimentacidn, en 9 g/f de ion ferroso. Se
adicienaren & la corriente de Jlgmemauun cencentraciones
de ion férrico exdgeno de 6, % ¥ 13 g/l ¥ se operd &
velocidades de dilucién de 0.03 a 006 h''. Para los cuatro
casos {incluido la no adicién exdgena de ion férricol, los
resultados mostraron una ligerz difereaciz en las
velecidades especificas mdximas de crecimiento [ty
obtenidas, resultanda ser 4,123, 0,124, 0,116 ¥ 0.106 h'!,
mientras que para las constantes de afinidad por el hﬂh[{'ﬂ(}
[Kgl, se observd una gran discrepancia obteniéndose
vajores de 108, 2,63, 347, 3,31 g'l. A partir de estos
resultados, se pudo calcular una constante de inhidicidn
(K. de 3.41g/1. Estos resultades reflejan claramente que el
microorganismo es afectado por inhibicidn competitiva ¥
que ademis tolera concentraciones de idn férrico superiores
a la repertado para ofros micreorganismaos ferrooxidantes.
tal comao Acidithiobacillus ferrooxidans.
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P-112 RIESGOS MICROBIOLOGICOS EN
SERVICIOS DE ALIMENTACION
COLECTIVA UBICADOS EN LA IV REGION
Y RM (Microbiological risks in collective food
services of the IV and Metropofitan Regions).

Troncoso M.. Figueroa A.. Morales ME.. Adriazoia P..
Avala P., Figueroa G.

Laboratorie de Microbiologia, INTA, Universidad de
Chile, Santzagoa. Chile. mtronce® inta.cl

Garantizar la inocuidad de fos alimentos es una
preccupacidn permanente de las avtoridades de Salud
Piblica de nuestro pais, dado ef alto impacto econdmice ¥
social gee tienen las enfermedades gastrointestinales
asecizdas al censumo zlimentos contaminades. Evaluar
riesgos ambientales. de manipulacidn en la calidad de
products final en Servicios de Alimentacién colectiva de la
IV Regidn y RM. Se realizd control microbioldgico a 344
meestras ohtenidas aleatoriamente de 12 casinos, 100 de
superficies de distintas dreas de preparacién de alimentos,
97 de manipuladores vy 149 de platos preparados. El estudio
de  superficies se hizo con Recuento total vy
Enterabacteriaceas en 100 em”. en los manipuladores se
evalud la presencia de 8. aurews en nasofaringe. manos y
fecho ungueal ¥ en manos v uvias se identificé
Enterobacterizceas. En los platos preparados se verificd el
cumplimiento de los pardmetros del Reglamento Sanitaric
de los Alimentos. La portacidn nasal de S aurews en
manipuladores se detectd en 2097 (30%) v en un 3 v 1%
de sus manos v ufias respectivamente. Las manos mostraron
en IWOT40%) la presencia de Enterobacteriaceas. Se
abservit que [B/100 de las superficies ne cumplian con los
criterios establecidos para superficies sanitizadas
(Recuente <1000 UFCSI00 em?®y v ademés se identificd la
presencia de Enterobacteriaceas en un 10% de 2llas. En los
platos preparados ao se detectd patégenos, pero 19/149
(12%} no cumplian con los pardmetros indicadores de
RAM. Enterobacteriaceas o 5. awrens. de ellos los mas
contaminados eran las ensaladas preelaboradas 17/:19
(8953, Los resultados indican que se requiere capacitacicn
permaneante del persenal manipulador asi coma el refuerzo
en las buenas practicas de higiene en los procesos.

P-113 LA LIBERACION DE TOXINAS
PARALIZANTES INDUCIDA POR NaCl EN
Cylindrospermopsis raciborskii D9 ES
NEUTRALIZADA POR LA ADICION DE LAS
MISMAS AL MEDIO DE CULTIVO.

Sote, K.. Murille, A, Méndez. M.A. v Visquez, M.

Laboratorio de Genética Malecular v Microbialogia,
Pontificia Universidad Catdlica de Chife. Chile.
mvasguez @ bio.puc.cl

La cianobacteria filamentosa C. raciborskii cepa D9, es
productora de fas toxinas parazlizantes (TP} gonyautoxinas
(GTX2/3), saxitexina (STX), deSTX y deGTX2/3, cuva
accion en mamiferos es el bloguee de canales de sodio
dependientes de voltaje. En trabajos previes hemos descrito
que la presencia de NaCl 17mM estimula el crecimiento del
cultive ¥ genera una expulsion activa de las toxinas GTX2/
3 ¥ STX haciz ef medio extracelular. Si bien la presencia
de canales de sodio no se ha observado en cianobacterias,
si ha sido descrita en Bacilivs halodurans. Para evaluar si
la presencia de agentes blogueadores de canales de sodio
en el medio anula el efecto del NaCl, ensayamos la adicién
de lidocaina v las TP: GTX2/3 v STX. Er los experimentos
evaluamos crecimiento de les cultivos. mediante
cuantificacidn  de pigmentes fotosintéticos por
espectrefotometria y concentracién intra v extracelular de
TP. mediante HPLC con derivatizacidn postcolumna y
deteccién por fluorescencia. La presenciz de lidocaina
(0.01pM v 0.1uM) no afectd el crecimiento del cultivo
(6dl, pere indujo una liberacidn de toxinas similar a la
induccidén por NaCl, una concentracidn [uM resultd téxica.
Otros autores han descrite gue en la cepa T3 de C.
raciborskii, la lidocaina induce un ingreso de Na*. En el
caso de los cultivos incubados en presencia de NaCl 17mM
¥ STX luM, no se revierte la expulsian de TP. Sin
embargo. el use combinade de toxinas (117nM GTX 3.
354nM GTX 2 v 5000M STX) logra revertir el efecto del
NaCl. Estos resultados sugieren gque la presencia
combinada de TP. revierte la liberacién activa de toxinas
mducida con 17mM de NaCl. Ademds. la lidocaina actuaria
como un inductor similar al NaCl. Posteriores estudios se
requieren para correlacionar estos resultados con el ingreso
de Na* a la célula, ademds de identificar la via utilizada
para la exportacién de toxinas v el posible papel gue
tendria el Na~ en la regulacidn de este proceso.

Firanciamiento: Provecto Fondecy: 1030433 Nicleo
Milenic EMBA POS/O0T.



22 POSTERS

P-114 CARACTERIZACION DEL NUCLEO DE LA
ISLA LEE EN CEPAS DE Escherichia coli
PRODUCTORAS DE SHIGATOXINA (STEC)
Q157 Y NO 0157 (Characterization of LEE core in
157 ané non-0157 Shiga-toxin producing E. ool
{STEC) strains).

Pinchi. M., Sobarzo, G, Valenzuela. P.. Prade, V. y Vidal, R.

Programe de Microbiologia y Micologia. ICBM.
Universidad de Chile. gsobarzo@ gmai

Las infecciones por £, cali productoras de Shigatoxina
ISTEC) pueden producir variadas manifestaciones clinicas,
desde cuadros de diarrea aguda. colitis hemorrégica ¥ en
casos mds graves. sindrome hemolitico urémico {SHU)
pudiende causar muerte del iente. Un grupo de
factores de virulenciz de s estin codificades en
ina isla gendmica de patogenicidad “LEE”, que incluye la
proteina de adhesion intimina, el receptor de intimina.
proteinas efectaras, ¥ un sistema de secrecidn tipo I
Dentro de esta isla existe una regian conservada entre los
distintos serctipos de STEC. conocida como “nidcles”. El
abjetivo de este estudio es realizar la caracterizacion
molecular del nicleo v pesquisar diferencias en la
secuencia que den cuenta de las distintas manifests 3
clinicas. Se emplearon 63 cepas de STEC OI57 y ¢
0157, aisladas desde pacientes con diarrea aguda. dmrr
con sangre ¥ SHU. Se amplificé por PCR entrelazadas la
region del niiclena de la isla LEE. obteniendo 8 fragmentos
de 5 a 8 kb. Para cada fragmento se aobtuvo un patrén de
restriccidn determinado al ser digerida con una de las
siguientes enzimas: EcoRI. Fotl. BsiY1. Hincll. Plel v
Cird0l. Se utilizd como control positive la cepa EHEC
O157:HT EDLY33 icepa tipa). En las cepas OL5T no hubo
diferencizs en los patrenes de restriceidn en comparacion
cen la cepa tipo, excepto en uno de los fragmentos ubicade
en un profage. Las cepas ao 0157 mostraron patrones de
restriccion distintes a la cepa tipo, dependiende del
sﬁ*;nnrup{n al que pertenecen. Existen diferencias en la

ecuencia del nicleo de fa isla de patogenicidad LEE selo
er cepas STEC no 0137, Los patrenes de restriceion estan
asociados al serogrupe de estas cepas. No es posible hacer
una asociacién entre estas diferencias ¥ los cuadros clinices
de les cuales se aislo estas cepas.
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Financiamiento: Fondecyt FOAT0RE.

P-115 CARACTERIZACION ESTRUCTURAL DEL
GEN cagd DE LA CEPA CHILENA CHCTX-1
DE Helicobacter pylori (Structural characterization
of the cagd gene from the Helicabacfer pylori
CHCTX-1 Chilean strazn).

Bustos P.. Olmos M., Venegas AL

Lzboratorio de Patogenicidad Micrebiana v Vacunas.
Departamento de Genética Molecular ¥ Microbiologia
Facultad de Ciencizs Bioldgicas. Pontificia Univers fdad
Catdélica de Chile. Alameda 340, Santiago. pvbustos@uc.cl

Helicobacter pyloei coloniza el estémago del S0% de la
peblacian mundial, causando gastritis crénica. dleera y
cancer gistrica. Anilisis de 3 gencmas secuenciados de H
pofori: 199, 26695 v HPAG! indican que esta hacteria
presenta variedad genética tanto en localizacién de grupos

n_.

e genes, genes individuales, como en nimero total de
genes. Algunas cepas presentan un islote de patogenicidad
{PAL can genes asocizdos a virzlencia. Entre estos genes.

agh. de 3.5 kb, codifica la proteina CagA, la cual es
ocada a células epiteliales gdstricas por un sistema de
secrecidn tipo 1V v fosforifada por estas células en sus
mativos “EPIYA”. Varizciones en este gen, en secuencia,
tamafnio y nimere de EPIY As se refacionan con diferencias
de agresividad en la induccidn de cdncer gdstrico. El
chietive es caracterizar a nivel de secuencia el gen cagd de
ia cepa CHCTX-1, con el fin de seleccionar subfragmentos
de este gen que pudieran utilizarse en el desarrolio de un
kit de diagadstico. El gen se amplificd per PCR utilizando
A de la
cepa M. pviori 199, La secuencia se realizd en la Unidad de
Secuenciacicén de ta Faculiad. Se ha clenade, expresado v
secuenciado diverses fragmentes del gen. A la fecha, se ha
abtenido un ¥3% de la secuencia total, detectindose en esta
cepa I maotivos EPIYA potencialmente fosforilables
revelando la mavor identidad amino-acidica con Caga de
la cepa J99. La cepa chilena CHCTX-1 posee un gen cagd
que na es propio de las cepas mds agresivas ya gue solo
coatiene 3 de un maxime de 5 motivos EPEY AL

partidores derivados de la secuencia del gen o

Financizmiento: Proyecto Puente #02-2007. VRAID,

Pantificia Universidad Catélica de Chile.

P-116 BACTERIAS MARINAS ASOCIADAS A
ESTADOS LARVALES DE Conchelepas
concholepas INHIBIDORAS DE  Vibrio
parahaemolyticus (Marine bacteria in larval stages
of Cencholepas concholepas with inhibitory
activity against ¥ o parahaemolviions),

Leyton ¥! v Rigueime C.°

IEstudiante de Doctorado. Facultad de Recursos del Mar.
Universidad de Antofagasta. Antofagasta. Chile. “Unidad
de Microhiologia Aplicada [UMA}. Universidad de
Antofagesta. Antofagasta. Chile. ylevton@ uantof. |

En Chile ¥ otros paises dal munde. ef V.
parahaemalviicns es responsable de enfermedades
castroentéricas cawsada por molascos vy pescados
contaminados extraides de ambientes marinos. En el
preserte estudio, se examinzron bacterias marinas
azsociadas & estades larvales de C. concholepas con
actividad inhibiders de vibrios patégenos en particular de
V. parahaemolviicus para el cual no existen medidas de
contrel bioldgico. Se analizaron microbiokigicamente et
contenido de 32 capsulas recelectadas en la zona
intermareai de fa hahia San Jorge. Antofagasta. Asslando
54 morfotipos de colorias bacterianas, a cada una se les
rezlizé ensavos de produccicn de sustancias inhibidoras
mediante el método de Dopazo er al. (1988 La presencia
de un hzlo de inhihicion del crecimiento alrededor de la
colonia se considerd como resultado pesitiva, Pars
cepas fue secuenciade el fragmeato el 168 para determinar
su identidad ea el GenBank. Se determind actividad
inhibitoria de V. parakeemolyticus en % de las cepas
aisladas {14 8%). Las bacteria con actividad inhibitoriz
perienecieron al genero Bacillus v dentro de las cuales se
detectd Bacillps pusmifas el cval ha sido recientemente
reportade come bacteria habitante del medio marino
{Oguntoyinba, 20071, Les resultades evidencian la
presencia de bacterizs marinas asociada a larvas de C.
conchalepas con actividad inhibidoras del crecimienta de
V. parahaemoiiticus los cuales podrian ser utibizades comoe
herramienta de contral bioldgico de esta especie
palogenica.

astas

Financiamiento: FONDEF DO411203,
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P-117 ANALISIS MICROBIOLOGICO DE HUEVOS
DE GALLINAS DE TRASPATIO
COMERCIALIZADOS EN EL MERCADO DE
CHILLAN {Microbiological analysis of hens eggs
for “traspatic”™ commercialized in the market of
Chiltan cizv).

Lipez J.. hunod T.. Paredes C., Vejar O.

Facultad de Ciencias Veterinarias,
Concepcidn. jlopez@udec .cl

Universidad de

Las crignzas artesanales de aves de traspatio carecen de
pll’)“{{l;«a‘i sanilarios gue aseguren una buena calidad

icrobioldgica de lfes productos que se expenden
dsrecmmente al consumidor con wn riesgo para la salud de
las personas. El objetive del presente estudio fue determinar
el grade de contaminacion microbiana del contenido interno
¥ de superficie de los huevos. caracterizar los tipos de
micraorganismas detectados v analizar la variacidn
estacional del grado de contaminacién durante un afo. Se
recelectaron 227 huevos de los cuales 76 fueron obtenidos
en otofio, 72 en invierno, 44 en primavera v 35 en verano. Se
realizd un RAM a la superficie de les huevos {ufeicm
Recuentos de Enterobacterias al contenido interna l,u]u‘_l.
bisqueda de patdgenos cportunisias (Stephviococcus.
Preudomonay ¥y Salmoenellal v deteccidn de Hongos y
Levaduras. Del total de muestras analizadas, el 66.5% de los
hwevos presentaron RAM altos en su superficie no
encontrindose diferencia significativa (p>0.051 entre los
muestreas de invierne v verano a diferenciz de Ias estaciones
de ctefio ¥ primavera (p<0.05)1. En el 30.4% de los huevos se
detectaron honges v en el 46.1% levaduras. Con respecto al
Recuento de Enterobecterias se obtuviercn resultades en el
£2.3% de los huevos siendo mds alto el recuento del
mugstreo de verana. De los patdgenas aperiunistas se
identificaron %.3% de SCP. 3.9% de Pseudomonas v 2.5% de
Salmonella spp. Cabe destacar que los aislados de
Salmonella spp solo fueron obtenidos durante el periodo de
verane. En general. la limpieza de |z cdscara no es un buen
indicador dei grado de contaminacian encontrdndose un 36%
de hueves limpios con 6.8 ufciem?. 47% de huevos
tligeramente manchados con 6.7 ufcicm?®. 4% de huevos
moederadamente manchades con 6.6 ufciom® vy 14% de
huevos sucios equivalentes con an promedio de 6.9 ufciem?.
Los huevos provenientes de crianzas artesanales presentan
una &lta carga bacteriana tanto en el interior como en
superficie detectindose microorganismos patenciales
causaies de enfermedades en humanos.

Financiamiento: DIUC 205, 152.017-1.0
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P-118 DEGRADACION DE 246-TRIBROMOFENOL Y
246-TRICLOROFENOL POR UN CONSORCIO
BACTERIANG PSICROTOLERANTE {245-
Tribromephenal and 246-thrichloropheno! degradation
b a psycrotolerant bacterial consersium.

Aguayo J_, Silva J. ¥ Martinez M.

Laboratorio de Microbiolegia Bésica v Biorremediacion.
Departamento de Microbiologia, Facultad de Ciencias
Bicldgicas, Universidad de Concepeién. Cercepcian.

Chile. Casifla 160-C. joaguayo@udec.cl

Los compuestos halogenados han side incorporados al
ambiente, principalmente producte de actividades
industrizles. Sin embarge, varios crganismos han side
descritos como importantes productores de compuestos
clorados ¥ bromados en la naturaleza. El chjetiva de este
trabajo. consistid en determinar la capacidad de
comunidades bacterianas de ambientes psicrdfilos
oligotréficos v de las cepas aisladas para degradar 2.4 6-
tribromefenal (246-TBP) ¥ 246-triclorofenol (246-TCP), v a
su wvez. detectar si esta actividad degradativa se debe a la
presencia de los genes repA ¥ repC relacionados con la
degradacicn de estos compuestos. Se obtuvo muestras de 1 L
de agua superficial desde cuatro cuerpos de agua de la
Patagonia chilena. En matraces Erlenmever de 250 ml, se
adicienaren 75 mL de la muestra de agua v 25 mL de
solucion saling, ¥ 246-TCP o 246-TBP (20 ug mL") ¥ se
incubaron a 4°C con agitacién constante (14 rpmi. Por
espectroscopia UV (200-350 nm) se estudid la perdida de
arematicidad indicative del consumo del halofenal. En
aguellos microcosmos donde se detectd disminucicn de la
banda espectral, se aislaron cepas bacterianas para evaluar su
capacidad degradativa. Tante de los microcosmos comn de
fas cepas aisladas se aisld el ADN. para la deteccidn de los
genes fopA v fepC. Los resultades demostraren que las
comunidades bacteriznas presentes en las muestras de agua
de la Patagenia, poseen capacidad parz degradar. & 4°C. la
tetalidad del halefencl [(246-TCP & 246-TBP). Desde los
microcesmes, ao se aislaron cepas con capacidad para
Cegradar los halofenoles en estudio v tampoco se detectaron
los genes tepA v topC. La degradacion de 246-TCP v 246-
TBP en sistemas acodticos psicrafilos oligotrdficos, seriz
realizads por wa consorcio bacteriano, capaz de metabolizar
estos compuesios a 4°C, pere mediznte enzimas codifica
por genes diferentes a los ropA v repC.

Financiamento: FONDECYT N* 1070497: DIUC Patagonia
N* 205.036.02%-1SP.
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P-119 PROTEINA SIP RECOMBINANTE DE
Streptococcus agalactiae, UNA ALTERNATIVA
PARA EL DESARROLLO DE
INMUNOBIOLOGICOS ({Recombinant  §.
agalactiae SIP protein: An alternative in the
development of Immunobiclogicals:.

1Sptoe D.. 'Riveros B.. 'Gonzilez P., 'Pérez F._*Maier L. ¥
Wisquez. AL

"Wnidad de Biotecnoiogia e Inmunchioidgicos.
Departamento de Salud Ambiental. Enstituto de Salud
Piblica de Chile. “Facultad Medicina Weterinaria,
Universidad Santo Tomas. avasgquez@ispch.cl

Streprococcus agalactiae (SGB) es considerade como
une de los principales agentes infecciosos-verticales,
causante de enfermedades en el recién nacido {meningitis ¥
neumaniz). tanto en Chile ¥ el mundo. En Chile, en recién
nacides prematuros como medida profilictica se uiiliza
antibiGtices intraparte, lo cual cenlleva ciertos riesgos
(resistencia, alergial. El desarrello de vacunas ¥ nuevas
metodologias de diagndstice es descable para este
problema de salud publica. La proteina SIP (Surface
Immunegenic Protein} de SGB, inmunogénica y conservada
en nueve serolipos es una atractiva candidata para estos
abjetivos. El gen de la proteina SIP fue obtenide por PCR
desde un aislade clinice nacienal. La proteina fue
expresada y purificada desde cultivos de E. coli BL2IDE3.
La preteina SIP recombinante fue formulada en des
prototipos de vacuna, Quild ¥ ABISCO; v aplicada en
ratones BALB/c viz subcutines. Los dos protetipos de
vacuna generaron diferentes niveles de [gG especificos
para la proteina SIP. Ademés, la proteina SIP recombinante
fue utilizada ea fa obteacidn de un suero peliclonal en
coneje, el cual tiene la capacidad de reconccer la proteina
SIP en extractos totales de proteizmas chienidos desde
diferentes aislados clinicos de SGB. Los resultados
abtenidos nos sugieren gue esta proteina es una atzactiva
alternativa para el desarrollo de inmunobicldgicos para
SGB.

Financiamiento: [astituto de Selud Pablica de Chile.
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P-120 BACTER}GFAGGS COMO MEDIDA
PROFILACTICA CONTRA  Salmeonella
Enteritidis EN POLLOS (Bacteriophage 2s 2
prophylactic measure against Salmonella Enteritidis
in chickens).

'Borie C.. 'Sinchez M.L., 'Navarro C.. 'Rojas V.. 'Moerales
M.A L "Retamales 1. “Robeson J.

! Facuitad Cs Veterinarizgs ¥ Pecuarias, Universidad de
Chile. ? Instituto Biolegia, U. Catélica Valparaiso.
chorie@uchile.cl.

La utilizacidn de bacteridfagos contra eafermedades
bacterianas reaparece hoy como una alternativa al uso de
antimicrobianes. Se utiliza en el drea clinica, la industria
de alimentos ¥ en la prevencidn de enfermedades animales
de impacto en szlud publica. La actividad litica de
bacteridfagos contra Salmonella spp ha sido investigada en
pollos. donde logra disminuir la incidencia de la infeccién
v reducir los recuentos intestinales. El aislamiento en Chile
de 3 bacteriéfagos liticos contra Salmonelle Enteritidis
{SE1. cuyo uso combinado (“cocktail™) por via oral
demostrd resultados promisorios contra la infeccidn en
pollos, permite plantear la hisqueda de una via de
administracidn prictica v efectiva para el sector avicola. Se
trabajé con polies libres de Salmonella spp v sin
anticuerpos maternos. Al dia 9 de edad, se les administrd
un “cocktail” de 3 fagos (MOIL 1 UFP cada uno) por via
aerosol v por agua de bebida ¥ al dia 10, se desafizron con
SE. na!” rif” (9.5x10% UFCiml1. A Jos 10 dias post
infeccicén, las aves se eutanasiaron, obteriendo muestras
individuales de intestine v pool de drganos para realizar
bactericiogia cualitativa (Rappaport-Yassiliadis ¥ agar
XLD cor antibidticos), bactericiogia cuantitativa (UFClg}
v aislamiento viral. mediante téenicas convencionales. Se
consideraron los siguientes grupos: control de infeccidn,
corirel de inocuidad del fago. coatrol placebo {agua ¥
aeresoll ¥ control sane. La administracidn de fagos
mediante aerosoles logrd disminuir sigaificativamente
(P=0.0082} la incidencia de infeccidn en pollos, de 10D% a
T2.7%. En aquelias aves que se infectaron a pesar de
recibir fagos, se abservé una reduccidn significativa en el
recuento bacteriano a mivel intestinal tanto en la
administraciin por zerosel (P< 001} comoe por agua de
bebidz {P< {051, Los valores promedios observados en el
arupo control, grupo aerosol ¥ grupoe agua de bebida fueron
367 logy, 404 logy v 4.25 log,, UFC/g. respectivamente.
Los fagos fueron aislades. tanto en intesting como en pool
de drganos. en mas del 30% de los animales. independiente
de Iz via de administracién. En las necropsias no se
observaron lesiones macroscdpicas y los animales
permanecieron con actitud normal durante toda la
experiencia. La administracion de fagos por via aerosol fue
mis eficiente que por agua de bebida, logrando disminuir la
incidencia v recuento de SE. en pellos.

Financiamienta: Provecto Fondecyt 1064569,
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P-121 PRDI}{ECC!()H DE COMPUESTOS
VOLATILES POR LEVADURAS VINICAS
INDUSTRIALES {Production of volatile
fermentation compounds by industrial wine yeasts)

Molina AM.Y, Willmew R2, Varela C2, Swiegers JH. 2.
Pretorius 187 ¥ Agosin, E.
I Departamento de Ingenieria Quimica v Bioprocesos,

Escuela de Ingenieriz, Pentificia Universidad Catélica de

Chile. Santiago, Chile. % The Australian Wine Research
Institute, Adelzide, Australia, ammelina@ ing.puc ¢

La levadura vinica 8. cerevisiae es responsable de la
produccion de importantes compuestos valdtiles gue
contribuyen al aroma final del vino. Distintas cepas de 5.
cerevisioe afectan de manera distinta el perfil aromdtico de
un vina. sin embarge fas caracteristicas ¥ razones de estas
diferencias ain ne han side completamente dilucidadas. En
este trabajo se compararon los parimetros de fermentacidn
¥ las compuestos voldtiles producides por dos cepas
vinicas comerciales: S, cerevisioe ECIILE, fermentadora
robusta v de contribucion aromdtica relativamente baja. y
S, cerevistae WINI3, liberadora de aromas positivos en
vinos blancos. Se observd que la cepa VIN13 predujo una
concentracion mayver de glicerol, v menor de dcido acétice,
ambas positivas para la calidad final del vino, mientras que
la cepa EC111% alcanzd una tasa de fermentacidn
significativamente mayor. Quince compuestos voldtiles
alcanzaron concentraciones superiores a su umbral de
deteccidn con la cepa W 3, v solo 13 con la cepa
ECIIIE. Las concentracienes finales de la mavoria de los
compuestos medides variaron dependiendo de la cepa
ut:lizada. En general, la cepa 8. cerevisiae EC1118 produjo
miveres concentraciones de compuestos asociados a
aromas florales v rosas, mientras que 5. cerevisior VINIG
produfo concentraciones maveres de compuestos con
aromas a frutas dulces v plétanc. Mediante Andlisis de
Comporentes Principales fue posible discriminar los vinos
obtenidos con ambas cepas, en funcién de las
cancentraciones finales de los compuesios valitiles
producidos. Estos resultados demuestran que la eleccién de
la cepa de levadura vinica influve en la concentracién final

de compuestos voldtiles ¥ sus proporciones, definiendo la
calidad del vino. Estudios futuros de expresién génica
permitirén determinar las causas de las diferencias
chservadas entre las distintas cepas comerciales.

Firanciamiento: Provecto FONDECYT 10S0688: 2003
Endeavour Australiz Postgraduate and Postdoctoral
Research Fellowships (DEST. Gobierne de Australial; v
The Australian Wine Research Institute, & través de la
inversién de Grape and Wine Research Development
Corporation.
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P-122 ESTUDIO IN VITRO DE LA FORMACION DE
BIOPELICULAS DE DIFERENTES CEPAS DE
Aggregatibacter actinomycetemcomitans (In vitro
study of the biofiim formation of different strains of
Aggregatibacter aorinomycetemeomitans).

Daille L. ¥ Bittner M.

Universidad Andrés Belle, Facultad de Ciencias de la
Salud, Departamento de Ciencias Bioldgicas. Laboratoria
de Microbiologia. Santiage, Chile. mbittner @unab ¢l

Aggregaribacrer actinomvcetemcomitans s un
cocobacilo Gram negativo, capnofilico. que forma parte de
la flora normal de la cavidad bucal y corresponde a uno de
los principales agentes eticligicos de la periodontitis
agresiva, la manifestacion clinica més grave deatro de las
enfermedades pericdontales asociada a la placa dentel. La
habilidad que posee esta bacteria para formar biopeliculas
le permite evadir varios sistemas de defensa del hospedero,
como son la activacidn del complemento v fagocitosis; asi
come también le confiere una ventaja frente a la acc
diferentes agentes antimicrobianos. Con el fin de analizar
la  capacidad para formar bicpeiiculas de A.
actinemyceremcomitans las distintas cepas (cepas clinicas
provenientes de pacientes con periodontitis ¥ cepas aisladas
desde personas sanas) se incubaron en medio BHI desde |
hasta 21 dias en placas de 96 pacillos. Transcurrido el
tiempo de incubacidn. las biopeliculas se lavaron v tifieron
con safranina al 0,1%. Posteriormente. la biopeliculz se
remevié mecdnicamente con etanol al 95% y se cuantifics
por espectrofotometria a Ay, Paralelamente a las cepas
aisladas se les identificé su serotipo mediante
amplificacién por PCR, utilizando partidores especificos
para el operdn de la sintesis del antigeno O del
lipopolisaciride. La cuantificacidn de la formacidn de
biopeliculas arrojd diferencias significativas entre las cepas
provenientes de pacientes ¥y aguellas de personas
periodedontzlmente sanas. En este iitimo caso, las cepas
aistadas carecian de la habilidad de formar esta estructura.
Por otra parte, dentro de las cepas clinicas también hubo
diferencias. va que la cantidad de biopelicula formada en e
tiempo variaba de manera notoria entre una cepa v ofra. Al
correlacionar estos resultados con fos andlisis por PCR se
puda concluir que. aun cuando el serotipo de algunas cepas
era el mismo, existian diferencias en su capacidad de
farmar biopeliculas.

Financiamento: FONDECYT 110601%1; UNAB 1 7/06R.
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P-123 CARACTERIZACION DE LA CEPA FN-41,
ARSENITO OXIDANTE, AISLADA DESDE
SEDIMENTOS ENRIQUECIDOS CON AS (1)
(Characterization of arsenite-oxidizing FN-41
strain, iselated from arsenic enriched sedimens).

Concha D., Riquelme C.. Valenzuela C., Yidez I.. Campos
Y.L. v Mondaca M.A.

Depte. Microbiologia, Fac. Ciencias Biolégicas.
Universidad de Concepeidn. mmoendaca@udec.cl

El ersénico es un metzloide presente en muchoes
ambientes v téxico parz la vida en su estado inorgdnico,
siende el arsenita. As (I, 100 veces mis toxico gue el
arsenato, As (V1. Los microorganismos han desarrollado
mecanismos que le permiten sobrevivir en presencia de
arsénice, entre estos se puede mencionar la oxidacidn de
As ([ a As (V). En wabajos previos se aislé un bacilo
Gram negativo no fermentador (cepa FN-41) resistente a
As (I} desde sedimentos del rio Camarones, dende se
encuentran elevadas concentraciones de arsénico de arige
natural. El objetivo del presente trabajo fue idemtificar ¥
caracterizar la cepa FN-41. La cepa en estudio fue
celtivada en medio quimicamente definido. La morfologia
fue observada per Microscopia Electrénica de Transmisidn
{MET]}. La identificacicén bacterianz se realizé utilizanda el
sistema RaplD NF Plus iREMEL). La curva de crecimiento
bacteriano se estudié midiendo la absorbancia a 340 nm ¥
por lz téenica de la microgota a diferentes temperaleras 4
¥ 25 °Cl. Ademads, se estudid el efecto de distintas
concentraciones de As {II1] sobre el crecimienio
bacteriano. La actividad arsenito oxidante se determind en
el tiempo v la deteccidn de As (T} ¥ As (V] se realizd por
HPLC/HGHQAAS. Por MET. se visualizaron células de
forma bacilar ¥ un tamafio aproximado de 2.5 um. De
acuerdo al sistema de identificacidn wtilizado, la cepa en
estudic perteneceria al género Prendomonas. Estas
bacterias crecieron tanto a £° C como a 257 C. Se obtuvo
cierta inhibicién del crecimiento bacteriano con arsenite {4
mM). Al estudiar la oxidacion de arsenito en el tiempo.
observé gue a medida que aumentd el nimere de bacterias.
disminuyd la concentracidn de As (IIF; en el medio ¥
aparecio AsiV).

Financiamiento: Provecta FONDECYT 1{150088; Proyecto
DIUC N* 204.036.027-1 41

P-124 MAPEO ESTRUCTURAL EN PROTEINAS
MICROBIANAS EXTRACITOPLASMATICAS
ACIDOFILICAS  iStructural mapping of
extracyioplasmic acidophilic microbial proteins).

‘Holmes DS,

Centra de Bioinformatica v Biologiz Gendmice. Fundacidn
Ciencia para la Vida, MIFAB v Universidad acienal
Andrés Bello; *Depto. de Informitica, Universidad de
Santiago. Sartiago, Chile. dshalmes2000& vahoo.com

Ipuarte F., “Lazc F. v

Como las proteinas funcionan. se pliegan y levan a
cabo interaccicnes en medios extremadamente dcidos es
ena pregunta sin resoiver. En nuestro laboratoric
realizamos estudios a nivel bicinformitico para poder
respender estas incdgnitas. Utilizando programacidin en
lenguaje PERL. calculamos parémetros fisicoquimicos
come el punte isoeléctrico, large, peso malecular v perfit
de hidrofobicidad parz un conjunte de 100 protecmas
microbiznos predichos. De manera paralela, se
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confeccionaron perfiles fisicoguimicos pesicionales
{velumen v tipo de residue) para cada uno de los
aminodcidos  presentes en preteinas  ortélogas
perterecientes a bacterias aciddéfilas. neutrafilas ¥
alcalindfilas. Estos datos fueron analizados mediante
métodos de aprendizaje autonsitico (Maquinas de Vectores
Soporte ¥ técnicas de agrapamiento). Los resultados
muestran gue el pl v el perfil de hidrofobicidad generan
d.“l‘u[}:lm%n.]’ﬂl}ﬁ que se corresponderian con el estilo de vida
dei roorganisma. Ademds. la informaciin recolectada
permitid identificar zonas en la estructura primaria de
proteinas ortélogas que moestraban diferencias las cuales
freron modeladas en algunos ejemplos {OMP) 2 partir de la
estructura cristalogrifica obtenida desde PDB ¥
visualizadas mediante el programa Cn3D. Teda la
informacitn estd siendo almacenada en una base de datos
que permitird hacer consultas especificas para cada
ortélogo.

Financizgmiente: FONDECYT 1030063, DI-UNAB-17-06:1
¥ Microsoft Sponsered Research.

P-125 IDENTIFICACION ¥ CUANTIFICACION DE
Lactobacillus sp OBTENIDOS DEL TRACTO
GASTROINTESTINAL DE CORVINA (Cilus
gilberti)., CAPTURADAS EN CALETA
PORTALES. ¥ REGION CHILE, EN PERIODO
OTONG INVIERNO iIsalation of Lactobaciliusg sp
from Drums gut. Portales Coast al winter season,
Chile}.

Costa M'., Cachicas V.2, Risso O°.

Universidad les Américas' e Instituto de Salud Piblica de
Chile?. veachica®@ispch.cl.

En Chile la cervina (Ciles gilbertil proviene
exclusivamente de la pesqueria artesanal y dada su calidad
comoe alimente se cultive estd siendo evaluado.
Considerande la importancia de especies aciddfilas
probidticas como protectoras freate a enfermedades de
peces en cultivo, se aisld desde el intestine de corvinas la
flora bacteriana de tipo Lactebacillus v se evalud su
relacidn cen peso corporal. talla | peso de intestino ¥ sexc.
12 corvinas fueron obtenidas artesanalmente v el intestino
fue resuspendido en un tampon fosfate. Las bacterias tipo
Lactobacilluy  fueron seleccionadas  desde agar
ManRogosaSharpe (MRS) en anaerobiosis por 48 horas.
Las colonias Gram positivas y Catalasa negativas fueron
evaluadas en su capacidad caracteristica de especie para
metabolizar azicares mediznte el sistema miniaturizade de
reacciones hioguimicas, API 50 CHL de Biomericux &.
Todas las corvinas evidenciaron buen crecimiento de
especies licteas, Los recuentos promedios de Lactobacillus,
fluctuazon entre 320-2180 ufcs g de intestine. El agua de
mar en la zona de ceptura contenia una carga de 4.8x Lod
coliformes fecales! 100 ml. Ne hubo asociacidn con
significancia estadistica entre la presencia de lactobacillus
v las wvarizbles estudiadas. Las especies aisladas fueron
Lactabaciilus Lactobaciiivyg  planrarum.
Lenconastac mesenteroides v Lactobaciilus acidopiilus. Se
cuentan con bacterias del género Lactobacillus para ser
evaluadas como probidticos de Cervinas en cultivo.

hrevis,

Financiamiento: Universidad las Américas ¢ Institute de
Salud Piiblica de Chile.
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P-126 DETECCION DE Paenibacillus larvae POR
METODOS MOLECULARES
INDEPENDIENTES DE CULTIVO QUE
PERMITEN EL DIAGNOSTICO PRECOZ DE
LOQUE AMERICANA EN ABEJAS DE LA
MIEL (Detection of Paenibacillus larvae by
maolecular methads independent of culture that
allow the precocicus diagnosis of American
fouibrood in honeybees),

Martinez J.. Antiner K., Morin A, Henriguez M.,
Gonzifez B, Visguez M. y Conget P.

Clinica  Alemana-Universidad del Desarrello.

jemartinez@udd.cl

La Logque Americana (LAY es una de las enfermedades
mis severas que afecta a las abejas meliferas. Su agente
causal es Paenibacillus larvae, una bacteria aerdbica
facultative formadera de esporas. En Chife se presentd el
primer hrate en el 2003 v en marzo del 2006 se decretaron
98 focos de infeccidn distribuidos en diferentes regiones.
siendo la ¥ Regidn la mis afectada. La propagacidn no
controlada de esta enfermedad tiene un considerable
impacto econdmico en [a industria apicola. dada la
importancia de las abejas para la polinizacién, la
preduccion y exportacién de miel, Sin embargo, no se
dispore de un diagndstico temprano v ripide {el cultive
tarca entre 5-10 dfas), previo a que se presenten los signos
clinices de manera que se puedan tomar decisiones
preventivas eficaces. En este estudio, se fogrd aislar P.
larvae desde mie! comercial, determinande sus condiciones
cptimas de cultive. Ademds se desarrollé un diagnéstico
molecular especifico de P. larvae, que permite
lempranamente garantizar el estatus sanitario de las
colmenas, ¥ de la miel come producto exportable. La
metodelogia se basa en la amplificacién por PCR en tiempo
rezl de un fragmento del gen 168 rRNA de P. larvae. Esta
técmica es ripida, sensible v tiene bajo riesgo de
contamirnacion cruzada. Se establecié el limite de deteccidn
de la técnica en 1 genoma bacteriano por reaccidn de
amplificacién, Este diagndstico molecular cultive
independiente cuva duracién es de 2 horas permite la
deteccidn precoz de la enfermedad, con un meror coste
parz la comunidad apicola, gue a su vez se verd beneficiada
al abtener una mayor confizbilidad de parte del mercado
externo.

Financiamzento: Iniciativa Cientifica Niclee Milenic,
EMBA PO&/OGT-F.
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P-127 CONSTRUCCION DE UNA CEPA
RECOMBINANTE DE Cupriavidus
metallidurans CH34 CON MAYOR

RESISTENCIA A ESPECIES DE MERCURIO
iConstruction of & recombinant strain of
Cupriavidus metallidurans CH34 with an improved
resistance to mercury species).

Rojas L., Yinez C., Seeger M.

Laboraterio de Microbiologia Molecular v Bictecnologia
Ambiental, Departamente de Quimica & Nicleo Milenic de
Ecologia Micrabiana, Microbiclogia v Biotecnologia

Ambiental, Universidad Técnica Federico Santa Maria.
Valparaise, Chile. luis.rojasa@alumnos.usm cl

Cupriavidus metallidurans CH34 is a multiple metal-
resistant _-preteobacterium isolated from sediments of a
zinc decantation plant. This strain harbors two large
plasmids (pMOLZE and pMOL3D) bearing a variety of
metal resistance genes. MNarrow-range resistance
determinants to incrganic mercury imerRTPAD] are
enceded by two transposons linked mer determinants,
Tn<4378 (pMOL28) and Tnd287 (pMOL30). However, the
gene merB encoding for organomercurial lvase is not
present. The aim of this work is to improve mercury
resistance in C. merallidurans CH34 by the incorporation
of pTP& plasmid harboring a wide-range resistance mer
cluster that include merB. For gene transfer, biparental
mating using £. coli IMI0% {pTP6} as donor cell was used.
Transconjugants was selected on Tris minimal medium
supplemented with Hg*?. The presence of the plasmid TP
on transconjugants was determinated by plasmid extraction
and electrophoresis techniques. Plasmid on transconjugants
was stable duzing moere than 70 generations. The maximum
concentration to inerganic mercury tolerated by this strain
was improved from 4 to 8 ppm of Hg*?. Presence of merB
gene on transconjuganis was confirmed by PCR
amplification. Therefore, the transconjugant strain C.
metallidurans CH34 (pTP6) possesses an improved
inerganic mercury resistance together with an additionzl
resistance to organomercurial compounds. These new
capabilities of the recombinant €. metalfidurans strain
could be useful for heavy metal bioremediation. even in the
presence of different chemical forms of mercury.

Financimamiento: Nucleo Milenio PO4/OBT-F. USM
130522, FONDECYT 1070507,
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P-128 ]BE?(T’IF‘IC}C%(’)?\' DE TNVPAI3l6 U
TRANSPOSON COMPUESTO ASOCIADO AL
GEN DE VYIRULENCIA tdhA DE Vibrie
parakaemolyticus (ldentification of Tr¥palllo a
compasite fransposcn associated to virulence gene
tdhA of Vitirio parahasmolvticus),

Mujica C.. Bittzer Moy Mora G.C.

Universidad Andrés Belle, Facultad de Ciencias de la Salud,
Departamento de Ciencias Bielégicas. Laboratorio de
Microbiologia. Santiage, Chile. cr mujica@uandresbeflo.edu

Vibrio parahaemoiviicus es una bacteria marina. agente
causal de un sindrome diarreico prodecte del consumoe de
alimentos marinos contaminados. Es considerada como una
de las principales causas de intoxicaciones er Japon v Asia
Surcrientzl v, en Chile presenta un total acumulado a la
fecha de [4.000 casos. En su mayeria, las cepas clinicas
producen ef principal factor de virulescia conecido como
hemolising termoesiable directa (TDHI, cuva actividad se
ohserva comoe hemdlisis completa sobre un agar sangre
especial [Agar Wagatsuma) fenotipo conocido comao
fendmeno de Kanagewa {KP). Mientras este fenémenc es
caracteristico del 99% de las cepas clinicas analizadas, solo
un 2% de las cepas smbientales presentan este fenotipo.
Comsiderando ¢l bajo percentaje de cepas KP (+) aisladas
desde productos del mar es dificil encontrar la razén a la
alta incidencia de intoxicaciones con V. parahaemolviicns
producto def consuma de estos. Una posible explicacién se
encantracia en Ja presenciz de secuencias de insercion (I1S),
flangueando ef gen que codifica para TDH {rdhA}. que
permitien su movilizacidn entre distintas cepas. Andlisis
hininforméticos a la zana circundante de rdhiA mostraron a
presencia de una secuencia de transposasa rio artiba de
este. la que ademés se encuentra repetida e invertida 3.000
ph rin abaje. Al considerar la disposicion de las
rransposasas en funcidn de wdfAd se ohserva una estructura
simnilar 2 la de un transposdn compuesto, lo gque viene a
reforear la tecria sobre su posible movilizacion entre cepas.
Con el objetive de relacionar la presencia del transposén
Tn¥pal3i6 y el gen rdhA se realizaron estudios pos PCR
convencional v Tiempo Real schre TnVpal3io y el gen
tdhdA respectivamente, eacentrandose que de 15 cepas
wiiA” solo en B fue posibie amplificar TeVpal3lo, Y si
hien & la luz de los resultados, no existiria una relaciim
directa entre ambos, es posible que el resultade se expligue
pargque ¢l posible elemento mdvil se encuentre activo
produciendo rearrgglos genclicos gue. enire OIras Cosas,
a el correcta aparszmiento de los oligenucléoticos
utilizadas en este estudia.

im

Financiamiento: Universidad Andrés Belle, Provecto de
Inicie DI 13-0531 v Fondecyt N* 10609595,
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P-129 DINAMICA DE LA COMUNIDAD Y
ACTIVIDAD MICROBIANA PRESENTE EN
UNA PILA INDUSTRIAL DE SULFUROS DE
COBRE MEDIANTE BIOLOGIA MOLECULAR
¥ TECNICAS DE CULTIVO (Community
Dinamics and Microbial Activity in a Copper
Sulphide Ore by Molecular Biology ané Culturing
Techniques:.

Galleguillos F.. Mena R. Ortiz-Rizde E.. Remonseller F..
Castillo D. and Demergassa C.

Centre de Biotecnelogia. Universidad Catélica del Norte,
Antofagasia, Chile. cdemerga@ucn <l

Los procesos de extraccion de cebre & partir de
minerales se encuentran en expansion en Chile, presentzndo
un alte impacto econémice para el pais. La biolixiviacidn es
un proceso utilizado para la recuperacidn de cobre a partir de
minerales de baja lev. que anteriormente eran considerados
descaries en las operaciones mineras. BEste proceso presenta
ventajas comparade con el proceso tradicional de lixivizcidn
debido al bajo requerimierto de energia del sistema ¥ la
minimizacion de la pelucidn ambiental. Para este chjetivo.
s¢ utilizaron técnicas de biologia molecular aplicadas a
conocer ia actividad y dindmica de la comunidad
microbiana. La pila industrial de sulfuros de baja ley de
Minera Escondida estd provectada a alcanzar 13 franjas,
actuzlmente se encuentran en operacion 10, las cuales han
entrade en operacién desfasadas en el tiempo. Los
percolados & PLS (pregrant leaching solution) de cada franjz
se colectan por separado. Las muestras tomadas para lz
extraccion de DNA corresponden a 1000 ml de PLS. Estas
muestras son fiitradas en membranas de nitrocelulosa de
uM para la posterior extraccién de DNA. Se amplifican
los fragmentos de genes 165 ARNr con partideres
universales para el dominic bacteria en la muesira. Mediante
DGGE se logréd su separacidn. siendo luego estas
reamplificadas v secuenciadas. Con las secuencias obtenidas
se disefizron partidores v mediante Real Time PCR se
cusatificaren los microorganismos presentes en la pila. Para
la oxicacién de Hierro se tomaron muestras de PLS. las
cuales se estandarizaron a una concentracidn conocida de
Hierre igual & 4 g/L. Con agitacién ¥ temperatura ambiente
por 2 dias. El nimero mds probable de bacterias Hierro ¥
Azufre oxidantes, se incubaron por 15 dias a 28°C. Los
resultados de Ia dindmica bacterizna mediante DGGE
entregan una comunidad formada por un consorcio de
microorganismos que varian en el tiempe de funcionamiento
de lz pila de biclixiviacién. La cuantificacion de
microorganismos medida por real time PCR nos eatrega una
mayor conceniracion en las franjas con menor tiempo de
aperacidn. esto también se refleja en los resultados de las
axidaciones de Hierro (1) y los nimerc mds probables de
hierra y azufre. Los tipos de bacterias dominantes son:
Acidithiobacitlus  ferrosxidans, Leprospivilium ¥
Acidithiobacillus thiooxidans. El trabajo permitid el
moentzje. implementacidn v optimizacidn de técnicas para el
maonitoren de la pila, logrando conccer la comunidad
microbiana implicada en el proceso de hiclixiviacion. De
manera paralela, este conocimiento nos derive a la dete
v cuantificacion de microerganismos especifices enéémicos
de la pila. El estudio nos entrega las primeras
sproximaciones de la dindmicz microbiana en un proceso
industrial real de biolixiviacion de minerales sulfurados de
cobre. abriendo las puertas para nuevos estedios
biatecnelégices v posibles mejoras en el proceso de
recuperacicn de cobre.

Financiamiento: Proyecto Fondef DRI 169,



POSTERS

P-13 REPRESION CATABOLICA POR BENZOATO
SOBRE LA DEGRADACION DE 4-
HIDROXIBENZOATO EN C. necator JMP134
tBenzeate catabelite repression affecting 4-
hvdroxybenzoate degradation in €. necaror
IMP1 345,

Doneso R.. Pérez-Pantoja D, Gonzdlez B.

Depto. de Genética Molecular v Micrebiologia, Fac.
Ciencias Bioldgicas, Niclea Milenio en Ecologie
Microbiara ¥ Microbiologia v Biotecnologia Ambiental, P.
Universidad Catélica de Chile. Santiago, Chile.
rndonose@ puc.cl

Cupriavidus necater JMP134 posee una gran
versatilidad metabdlica v es capaz de utilizar mds de 50
campuestos aromdticos coemae dnica fuente de carbono lo
gue la convierte en un modelo de estudio del catzbolismo
de compuestos aremiticos. En general. ¢l estudio de rutas
degradativas de compuestos aromdticos se ha enfocado
fa wifizacién de sustratos dnicos. Sin embargo. poco es
corecide acerca de la degradacidn de mezcias de
Compuesios aromdtices, situacién gue simula mejor las
condiciones del ambiente aateral. Un mecanismo bien
estudiade de regulacién génica es fa represida catabélica
por carbone {RCCL mecanismo por el cual la expresion de
gemes requeridos para la utilizacién de un compuesto en
particuler es evitada por la presencia de otros susiratos
preferidas. C. necarer IMP134 presenta una respuesta de
tipo RCC crando simultineamente es expuesta a la mezcla
de compuestos benzoato {Bz) v 4-hidroxibenzoato 14-HB1,
como fuentes de carbono. A través de curvas de
crecimiento en une mezcla Bz/4-HB se chserva que Bz es
consumido preferentemente ¥ que la degradacién de 4-HB
es retardada hasta que Bz es agotado. Una cepa mutante en
la enzima benzoato dioxigenasa (bend) ¥ por lanto incapaz
de crecer en Bz, es también incapaz de utilizar 4-HB
cuande se encuentra mezciado con Bz, indicando que Bz ¥
na un metabolite derivado es el responsable directo de
RCC. La sobreexpresicn del gen pohA. gue codifica por 4-
HB hidroxifasa. bajo el coatrol de un promator heterdlega
e inducible por arabirosa es capaz de revertir el fendmena
de RCC por benzoate. Estos resultados indicarian Gue en
Curecator IMP134, Br retarda fa degradacion de 4-HB
reprimiende fa activacion del promotor del gen pobd.

Financiamiento: Proyecto Fondecyt 1070343 v EMBA POds
O07-F.

129

P-131 ESTUDIO CUANTITATIVO ¥ CUALITATIVO
DE LA MICROBIOTA DE OVAS DE SALMON
DEL ATLANTICO Salmo salar {Quantitative and
cualitative analyses of the microbiota of the salmaon
Atlantic (Safmo salary eggst.

Abad J.'2, Avendafo-Herrera. R .2

"Whoiversidad Andrés Belle, VETERQUIMICA LTDA.
jabadk@gmail com, reavendano@ yvahoo com

Prevenir fa aparicidén del patdgeno de agua duoice
Flavebacterivm psvehrophilnm en el inicio del cultiva de
salmdnidos es una de las principales preocupaciones en la
industria acuicela nacional. Con ef fin de comparar el
estado sanitario de las ovas importadas v nacionales de
salmoén del Atlintice (Salmo salar), asi como evaluar la
presencia de £, psvchrophilm, se procedid a realizar un
andlisis cuantitative de las bacterias presentes externa e
internamente en ovas de ung piscicultura nacional . Andlisis
micrebicidgices con v sin enriguecimiente se realizaren en
placas del medio triptona extracto de levadura {TYE). Las
colonias dominantes ¥ aquellas fenotipicamente similares
F. psyehrophifum fueron seleccionadas v examinadas
usando la técnica de PCR especie-especifica para este
patdgeno (Urdaci y col. 1998). Ademds, algunos de los
aislados se identificaron a mivel de género mediante
estudics de secuenciacién parcial del gen 165 tARN. Las
ovas nacicnales presentaron una carga bacteriana mayar
gue zquellas procedentes de Europa (Noruega). Este
resultade se detectd tanto en las muestras de ovas internas
como externas, siendo el poercentaje de bacterias cultivables
mayor en un 99.% v 721, respectivamente. Esta sitvacidn
podriz explicarse a que las ovas importadas son sometidas
i precesos de desinfeccidn antes de ser transportadas a
cualguier lugar geogrifico. Un seguimiento después de 4
dias de mantenimiento en la piscicultura demostré un
significativo incremento de la carga bacteriana., alcanzando
interramente 7.73 x 10 UFC/mi v externamente 2,75 x 10°
UFC/ml. Por etra lade, los principales componentes
externos de las ovas pertenecen &l género Flavebacrerium
sp.. Prewdemonas sp., Sphingomanay sp. v Paracoccus Spe.
mientras que internamente son Flavobacreriom Sp.¥
Janthincbacteriun sp. Es interesante sefialar que durante
dos semanas e estudio (etapa de ove) no se logrd detectar
la presencia de F. pyvehrophilum, independiente de la
wenica empleada. En base a estos resultados concluimos
que previe al movimiento de las ovas a otro lugar
geogrifico se deberia establecer un proceso de desinfeccion
preventivo. con e fin de disminuir la carga bacteriana. asi
come Jos riesgos por poesibles microorganismos patdgenos
aportunistes. Asimismo, le presencia de cases de
flavobecteriosis en las etapas posteriores de cultive no es
provecada por avas portadoras de F. psvehrophilum.

Financiamiente: Programa Bicentenario Ciencia ¥
Tecnologia, CONICYT- Chile.
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P-132 ROL DE LOS MICROORGANISMOS EN EL
CICLO REDOX DEL ARSENICO (Role of the

micreorganisms in the redox cvele of arsenic 1.
Escalante, G.'. Meliado, C.': Campos. V.L.'?. Mondace,
MoA

‘Depto. De Micrebictogia; *EULA-Chile. Universidad de
Concepcidn. guiescalante® wdec.c

Las bacterias presentes en ambientes contaminades con
zrsénico tiemen un rtol fundamental en el ciclo
biogeogquimice del metaloide, &l ser capaces de axidar y'o
reducir el arséaico, influyendo asi en su compoertamiento
ambiental, debide a que las diferentes especies quimicas
del metaioide muestran diferencias en la biodisponibilidad
v en la toxicidad. El objetiva del presente trabajoe fue aisiar
bacterias resistentes a arsénico v estudiar su actividad
oxidante yio reductora. Las bacterias aisladas desde
muestras de sedimentos fueren identificadas mediante el
sistema RaplD {REMEL. INC}. La determinacion de la
roleranciz a arsénice se realizd mediante dilucién seriada
en place Las propiedades redox se investigaron
cuzlitativamente utilizando la técnica del KMnO4. La
deteccicn de los genes arsC y aox se realizd mediante PCR.
Se aislaron 49 cepas bacterianas pertenecientes al génere
Serraria. Panteea, Enterchacter, Sphingomonas,
Psendomonas, Moraxella v Comamonas. Los niveles de
resistencia variaren entre <10 v 40 mb para As (D ¥
entre 100 y IB0{ mM parz As (V). El 66% correspondid a
hacterias reductoras. el 4% a bacterias oxidantes. un 7%
presentd ambas actividades y en 33% de las bactertas
adas no presentaron ninguna actividad. El gen arsC
fue detectade en 11 de las 49 cepas bacterianas, el ger aox
no fue detectade. De los resultados obtenides se concluye
que. en las muestras de sedimento, las bacterias
heterotréficas reductoras de arseniato son las principales
responsables de la transformaciin de arsénico, ¥ en menos
preparcién se encuentran las bacterias oxidantes de
arsenito.

Financiamiento: Provecte DIUC N* 204.036.027-1.0.
Proyecte FONDECYT 1050038,

P-133 TRANSE$TER!F§CACI(]N CON
BIOCATALISIS ENZIMATICA PARA LA
PRODUCCION DE BIODIESEL DE GRASA
ANIMAL {Transesterification with enzymaltic
biccatalysis for biodiesel production af animal

greasel.

iy

avia, R.

Azécar L., Ciudad G., Vergara C. ¥

Universidad de La Frontera. larocar@ ufro.cl

Investigaciones en los dltimos afes han convergide en
la posihilidad de utilizar lipasas para la produccién de
biodiésel con aceites veget comestibles. Sin embargo,
ta utilizacion de aceites vegetales refinados eleva los costos
de produccin del bicdiésel por sobre los del didsel. La
utilizacién de una materia prime de menor costo, el coma
la grasa. es una alternativa que permitiria bajar los costos
de produccidn. Come hipétesis se plantea gue es posible
producir biodidsel de grasa animal con catatizadores
enzimdtices v el odjetivo del presente trabajo s estudiar li
transesterificacion de grasa con catalizadores enzimdticos
para la produccién de biodiésel. Se utilizaron dos tipos de
grasz: natural ¥ envasada. Aspergillus oryiae ¥ Lipozyme
TL. fueron uwtilizadas como enzimas inmovitizadas v Libres,
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respectivamente. Las condiciones de operacidn fueran:
etanoligrasa razén melar 4.5:1 aplicado en adiciones
consecutivas para evitar la inhibicidn de las enzimas, 4%
p'p de catalizador enzimdtice, 250 rpm vy 24 horas de
resecion. Se midieron pardmetres de la materia prima v del
bicdigsel segdn normativa europea. Utilizando Lipozyme
TL con grasa nstural se chtuvieron los mejores resultados
slesnzando un rendimiento de conversion a biodidsel de
1% v una viscosidad de 7.7 mm*s. Para todos los otros
casos el rendimiento de conversidn a biodiésel fue menor al
0% Es pesible producir biodidsel de grasa animal con
catalizaderes enzimitices. Sin embarge, mas investigacién
es necesariz para alcanzar mavores niveles de conversidn,
acorde con la pormative internacional.

Financiamiente: Universidad de La Frentera, Proyecto
Fondef DOSTI0O39] .

P-134 ESTUDIO  DEL MECANISMO DE
TRADUCCION DE LOS SEGMENTOS A Y B
DEL VIRUS DE LA NECROSIS
PANCREATICA INFECCIOSA EN UN
SISTEMA IN VITRO (Stady in virre of the
translation mechanism segment A and B of
infectious pancreatic necrosis virus).

Reinoso C., Mufioz P.y Sandine A M.

Leberatorio de Virelogia, Departamente Biolegia, Facultad
de Quimica ¥ Biclogia, Universidad de Santiage de Chile.
Finzaciamiento: Dicyt -USACH. asandino®lasca.usach.ci

Ei virus de la necrosis pancredtica infecciosa (IPNY)
pertenece al génere Aguavirnavirus ¥ a la familia
Birnaviridae. Su genoma corresponde a RNA doble hebra
biscementado gue codifica para las proteinas constituyentes
dei viridn. Su mecanismo de inicie de la traduccidn se
desconoce, v se caracteriza porgque sus mRNAs carecen de
estructura Cap v polid, por esta razda se sugiere que IPNV
utiliza vn mecanisme de traduccidn independiente de Cap.
Se realizaron andlisis hicinformaticos del extreme S"UTR
de ambos segmentos ¥ se identificaron estructuras
secundarias estebles semejantes a sitios internos de entrada
del ribesoma {IRES). Se realizaron ensayos de
transeripeidn ¥ fraduccidn in vitrs de productos de RT-PCR
que incluyeran la regién 3'UTR v parte de la regidn
codificante de cada segmento viral demostrindose gue la
iraduccian de protefnas ocurre mediante un mecanismo
independiente de estructura Cap. Posteriormente. se
realizaren los mismes ensayos utifizando vectores
bicistranicos en cuva regidn intercistrinica se insertd el
extrema 3'UTR por si selo v parte de la regidn codificante
del segmento A viral ¥ la expresién del segundo cistrin
permitié evaluar la capacidad de las secuencias insertadas
para premover le unida interna del ribosoma.
demostrandese que la regidgn S'UTR por si sola es
suficiente para la traduccidn del segundo cistzon. Ademis.
se realizaron ensayes de competenciz utilizande andlogos
de cap en un sistema de traduccidn in vicre demostriandose
que la traduccidn de IPNV no se inhibe en presencia del
ardlogo.
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P-135 EXPRESION Y PURIFICACION DE LOS
SITIOS A?ﬁT]ﬁENiCOS IT' ¥ Il DE LA
GLICOPROTEINA DEL VIRUS RABICO
{Expression and purification of the antigenic sites II
and I of the rabies glycoprotein).

Gomez J., Ross AL, Bernal R., Riveros B. v Visguez, A.

Unidad de Biotecnologia e [amznobicldgicos.
Departamento de Salud Ambiental. Instituto de Salud
Piiblica de Chile. avasquez@ispch cl

La glicoproteiza del virus rdbico es la preteina de
mavor vitor inmunoldgico. Se han identificado los epitapos
meyoritariamente responsables de la patogenicidad v
antigenicidad de esta glicopreteing, que corresponden a los
sitios antigénicos I1 v I11. los cuales canstituven una
sohreposicion de varios determinantes antigénicos entre los
caales se incluven os responsables de la patogenicidad
viral. La expresidin acotada de elfos constituve una linea de
investigacion en el desarrollo de vacunas antirribicas que
restringe la presentacion antigénica a aguellos sitios de
mavor relevancia inmuncldgica, lo que sugiere una mavar
eficiencia en los prototipos vacinales gue restringen el
procesamiento ¥ presentzcién antigénica a estos sitios. B
segmente gérico que codifica para estos sitios ha sico
clomado desde un zislado nacional Calle L51., expresado ¥
purificado desde E. coli BL2IDE3. El gen clonado posee
9a0pd v la proteina purificada tiene un peso molecular
aproximade de 0 KDa. La protefna recombinante chtenida
es recenccide por un suera poeliclonal de animales
inmunizades con la vacuna comercial de uso humanao. Esto
constituyve evidenciz que apova el desarrollo de un
prototipa de vacuna DNA que se restringa a la expresicn de
los sitios antigénicos 11 v I de la glicoproteina del virus
ribico.

Firanciamiento: Instituto de Salud Péblica de Chile.

P-136 IDENTIFICACION MOLECULAR DE UN
BACILO GRAM NEGATIVO NO
FERMENTADOR ARSENITO OXIDANTE
[Muolecular identification of a arsenite exidizing non
fermentative Gram negative bacilli}.

Valenzuela C., Badilla C.. Campos V. v Mondaca M_A.

Depto. Microbiolegia, Fac. Ciencias Bioldgicas,
Universidad de Concepeidn. mmondaca@ udec ol

El arsénico es un metaloide ampliamente distribuido en

ambientes ferrestres v acudtices. El cicio hiogeoquimica de
este metaloide es regulado por la actividad bacterizna, de
las que se han reportade numerosas especies arsenitoe
oxidantes. distribuidas principalmente dentro de las
protechacterias las que presentan genes para un arsenito
oxidasa {aox, gas0 o arct. El objetivo de este trabajo fue
wdentificar molecularmente una cepa bacteriana arsenito
oxidante ¥ determinar la presencia de LeNes para arsenito
oxidasa. La cepa FN-41 se aislé desde sedimentos
enriguecidos con As {III) provenientes del rio Camarones
¢XV Regidn, Chile}. La identificacién molecular de la cepa
en estudio se realizé mediante amplificacion ¥
secuenciacion del gen DNAr 168, v su posterior anilisis
mediante BLAST. Ademds se determinzron algunas
propiedades bioguimicas pera corroborar la identificacion
malecelar. La deteccign de genes parz arsenito oxidasa se
determing mediante PCR utilizando partidores degenerados
69F ¥ 1374R. El alineamiento de la secuenciz parcial del
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gen DNAr 168 presentd una similitud del 99% con
Prewdonienas wmarginalis. Sin embargo. la cepa en estudio
no  cemparte  algunas  propiedades  bioguimicas
caracteristicas de P. marginalis, como produccicn de
flucresceina ¥ reduccidn de nitrato. Por PCR se amplifica
un fragmento de 1.200 pb correspondiente 2 la subenidad
mayor de arsenito oxidasa. Los resultados obtenidos
permiten concluir que la cepa en estudic seria una nueva
especie del género Psewdemonas. Ademis, este seria el
primer hallazgo de genes para arsenito-oxidasa en dicho
génere bacteriana.

Financiamiento: Provecto FONDECYT [0SDOSS .

P-137 RIZOBACTERIAS SOLUBILIZADORAS DE
FOSFORO EN SUELOS VOLCANICOS
CULTIVADOS CON DISTINTAS ESPECIES
DE INTERES AGRICOLA {Phosphorus
salubilizing rhizobacteria in cultivated volcanic
soils with different agriculture species).

Herndndez M., Jorquera M. v Mora M.L.

Centre de Ciencias v Biotecnologia de Recursos Naturales.
Universidad de La Frontera. Temuco. mthernan @ ufro.cl.

Suelos de erigen volednico de Chile presentan una ala
retencion de fésforo (Pi. el cual se encuentra pobrements
dispenible para las plantas. Bacterias solubilizadoras de
fisforo (BSF) han side utilizadas como biofertilizantes
para promover ¢l crecimiento de plantas en suelos con baja
bicdisponibilidad de P. El presente estudio tuve como
objetivo evaluar la ocurrencia y capacidad para solubilizar
P de bacterias asociadas a la rizésfera de: ballica perenne
(Lalivm perenne), trébol blanco [ Trifolium repens). avena
[Avena satival, trigo (Triticum aestivam) v Tupino (Lupinus
futens). Rizobacterias eficientes en solubilizar tanta Na-
fitato como Ca-fosfate fueron identificadas mediante
secuenciacién del gen 168 rDNA. Los resultados revelaron
valores de entre un 44 a un 54% de rizobacterias
cultivables capaces de solubilizar P en las rizdsferas de
ballica perenne. trébol blanco, avena v trigo. En contraste,
salo un 17% de rizobacterias cultivables en la rizdsfera de
lupino mostraron capacidad de solubilizar P, Este estudio
también reveld que rizobacterias asociadas a las rizésferas
de praderz (ballica pereane y trébol blanco) mostraron
mayor capacidad parz solubilizar Na-fitato. mientras que
las asociadas a rizésferas de cultivo {avena ¥ trigo)
presentaron mayor capacidad para solubifizar Ca-fosfato.
Lea identificacion genética reveld la presencia de bacterias
del génera Pieudomonas, Enterobacter v Pantoea capaces
de solubilizar Na-fitato y Ca-fosfato. Pseudomonas fueren
detectadas en 4 de las 5 rizdsferas, sugiriendo gue este
gZrupo se encuentra ampliamente distribuido en suelos de
Chile siende un potencial candidato para ser utilizads cama
biofertilizante. Este estudio corresponde a los primeros
pasos en la seleccién de BSF para ser utilizadas como
bicfertilizantes en agro-ecosistemas del sur de Chile.

Firancizmiento: Programa Bicentenario PSD26.
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P-138 CATABOLISMO DE
HIDROXIFENILACETATOS EN Burkholderia
XERQVOrans LB40d {Catabolism of

Hydroxyphenylacetates by Burkholderia

xenovorans LB40H).

Méndez V.. Agulld L., Seeger M.

Laboraterio de Micrebioiogia Melecular ¥ Biotecnologia
Ambiental, Millenizm Nuocleus of Microbial Ecolegy and
Environmenta]l Microbhioiogy and Biotechnology EMBA,
Depte. Quimica, Universidad Técnica Federico Santa
Maria. vmendezca® gmail.com

Burkhoideria xencverans LB400 es una bacteria
aislada desde un suelo contaminado con PCBs. Andlisi
sifico de su genoma revela la presencia de diversas vias
catabilicas de compuestos aromdticos (11, reflejando ia
versatilidad metabalica de esta bacteria. Los derivados
hidroxilados del fenilacetato tales come 3- ¥y 4-
hidroxifenilacetato (3-HPA v 4-HPA) son compuestos gue
pueden ser catabolizados por bacterias ¥ hongos a través de
T rutas centrales: las vias del hemogentisato ¥
hemepratocatecuata. Mediante andlisis
estzblecid que la cepa LB40D presenta los operones fhipa
fruti del homaprotocatecuato) v fiung (homogentisatal (1%
E! abjetiva de este estudio es dilucidar 2f metabolismo de
hidroxifenilacetatos v analizar la respuesta fisioldgica de B.
xenovorans LBA00 frente a estos compuestos. E] andlisis in
silico en le cepa LB400 reveld la presencia del gen fipaB
que codifica el componente reductasa para degradar 3-HPA
v $-HPA. Sin embargo. el gen fpaC no fue identificado en
el genoma. En E. coli los genes catabdlicos de
hidroxifenilacetato estin codificados por les genes hipaBC
¥ forman parte del operdn hpaRGEDFHIXABC gue
codifica para la via del homeprotocatecuate (21 Estodios
de crecimiento muestran gue la cepa es capaz de utilizar 3-
HPA ¥ 4-HPA como fuente de carbono. sugiriendo la
funcicnalidad de una o ambas vias centrzles. La respuesta
de la cepa LB400 frente a 3-HPA y 4-HPA fue estudiada
mediante electroforesis bidimensional en geles de
poliacrilamida. En presencia de 3-HPA ¥ 4-HPA se chserva
la induccidn de al menos 9 proteinas. Eatre las proteinas
inducidas por 3-HPA se identificé la chaperona molecular
Dinak (proteina de estrés) ¥ la treonina sintasa {hiosintesis
de treaninal. Entre las proteinas mducidas en presencia de
£-HPA se identifict también fa treonina sintasa. la ATP
sintasa {subunidad (i1 v la subunidad menar de la bifeniio-
2 3-dioxigenasa. Este estudic contribuye al COROCIMIEnia
del metebolismo v la adapiacion & compuestos arcmiticos
en 8. xenevorans LBA0D, Ref: (1) Chain er af. 2006, PNAS
L03:15280-13287: (21 Prieto e af. 1996, J Bacteriol 178!
1E1-120.

mn

c 5€

Firanciamiente: FONDECYT
PO4O0T-F, USM 130522,

1070307, Miilenium

POSTERS

P-139 EDENTI’FICAC!(’)N FENOTIPICA Y
GENOTIPICA DE CEPAS DE Arcobacter sp,
AISLADAS DE CARCASAS DE POLLOS
BROILERS FAENADOS EN MATADEROS DE
LA REGION METROPOLITANA {Phenotypici!
and genotypical identification of Arcobacier strains
isolated from brodler).

Guzmin M., Trenceso M., Toro M., Rivas P. v Figuerea
G.

Lah. Microbiologia v Probidticos, INTA, U. Chile.
Santizgo, Chile. mguzman@inta.cl

Arcobacter sp es reconocido coemo un patdgeno
emergente causante de enteritis asociada al consemo de
alimentos o agua contamirados. El patdgeno pertenece a la
famitia Campyviobacteriaceae Wdentificindose 4 especies: A.
butzieri. A. crigeropivins fsubespecies A v Bl A skivcow:
v AL nitrofigitis. Asslar e identificar cepas de Arcobacter 5p
provenientes de carcasas de pollos broilers. Se analizaron
203 muestras de pollo a partir de las cuales se realizd el
asilamiente selective de Arcobacrer sp en los medios de
Johnson-Murano vy McConkey. La identificacidn de
especies se efectud mediante pruchas fenctipicas <on
posterier confirmacién por PCR (Kabeya e all. A butzleri
se detectd en 85/2013 muestras, es decir con una prevalencia
del 429% del agente en este tipo de alimento. En total se
zistaron 9% cepas de Arcobacter de las cuales par
bioguimica S0/98 (82%) correspondian a Arcobacier
beizleri v 18/98 (1850 a Arcobacter cricaeropyilis A. Al
aplicar la séenica de PCR multiple se confirmaran todas las
cepas [98/98) como A. burzieri. Los resultades abienidos
revelan la elevada frecuencia con gue A, burdleri se
encuentra de la carne de ave fresca en nuestro medio, en el
estudic llama la atencién asimismo el heche que la
fenotipificacion de este agente pudiera ser insuficiente para
determinar su correcta identificacian.

Financiamiento: Proyecte FONDECYT 1061150,



POSTERS 1

P-140 MODELAMIENTO POR H{JMQLOGfA DE
LAS FORMAS NATIVA Y QUIMERICAS DEL
REGULADOR Fur DE Acidithiobacillus
Serrooxidans {Homology modeling of native and
chimeric forms of the Fur regulator from
Acitdithiobacillus ferreoxidans).

TArenas M.. 'Gonziles D.. Yedlicki E., 3Holmes DS,
Quatrini R.

'CBSM. Universidad de Talca. *ICBM, Universidad de
Chile, *Center for Bicinformatics and Genome Biology,
Fundacidn Ciencia para la Vida-MIFAB-Universidad
Macional Andrés Bello. Santiago, Chile.
requateini @ gmail.com

Fur is a metalio-regulator controlling the expression of
many celiular processes in response to intraceilular iron
concentrations. It is known to interact as a dimer with a 19
bp leng operater or as an oligomer with more extended
regions of DINA. achieving a hierarchy of transcriptional
responses triggered by changes in the iron status of the cell.
Acidithiobacillus ferrooxidans Fur regulator (Furygy has
been previously shown to be a proficient iron respensive
transcriptional regulator bath fn witro and when expressed
in £ coli. In addition, evidence generated in our laboratery
indicates that Fursp covalently binds heme when
heterologously expressed and under native cenditions. fn
vivg, Furyp protein levels are inversely correlated with
ceflular heme content, suggesting thet binding of heme to
Fur,e plays a functional role in pretein stability or
regulatory activity. To gain insight into the nature of the
binding site and the role of heme in Fur,p the predicted
tertizry structure topology of bothk Fur,e and also
regalatory impaired chimeras were modeled upon the
recently orystallized ortholog from P. aeruginosa. The
dimeric forms of Fur were built by homelogy modeling and
docked cato the consensus Fur box DNA matif. The
contact surface between dimers was analyzed by molecular
dvnamics and metaltheme distances and accessible surface
area were calculated. Herein, we inspect the spatial
localization of key residues in the Fur,p structural model
concerning the regulatery metal binding site and the
structural conformation of the C-terminal tail in the context
of heme binding.

Financiamiento: DI-UNAB 34-06-R. Fondecyt 11060164 &
16300462 and Microseft Sponsored Research Award.
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P-141 SELECCION DE BACTERIAS REDUCTORAS
DE SELENIO DESDE MUESTRAS DE AGUA,
ESTERO BELLAVISTA, TOME (VIII REGION)
(Selenium-reducing bacteriz isolated from water of
Bellavista stream. Tomé (VIII Regian).

Kiessling G.'. Valenzuela C2. Campos V.23, Mondaca

M. 2

'"Facultad de Ciencias Naturales v Oceanogrificas.
*Departamento de Microbiologia Facultad de Ciencias
Bioldgicas. *Centro EULA. Universidad de Concepcidn.
mmendaca@udec.cl.

El selenio es un metzloide presente en el ambiente
tante en forma natural o como consecuencia de actividades
antropegénicas, ¥ dependiendo del estado quimico en que
se encuentre puede ser esencial o tdxico dentro de un rango
relativamente estreche de concentracién. Su cicle
biogenquimico estd regulade por una serie de factores. uno
de estos es la presencia de bacterias gue poseen
mecanismas de resistencias como la reduccidn a Se
elemental. El objetivo de este trabajo fue seleccionar
bacterias resistentes & Se desde muestras de agua del Estera
Bellavista, Tomé. Las muestras de agua se sembraron en
agar tripticasa y se incubaron a 25°C por 4% hrs. Las cepas
desarroiladas fueron traspasadas a placas sin v con Se™ y
Se*® (0.5 mM), las que se incubaron a 23°C por 24-48 hrs.
Se seleccionaron las colenias de coler rejo que indica la
reduccidn de Se*? yio Se*® a Se”. Se determing el nivel de
teleranciz a Se por dilucién seriada en placas. La
formacidn de nanoparticulas de Se* fue estudiada mediante
Microscepia Electrdnica de Transmisidn (MET:. Se
seleccionaron 3 cepas bacterianas que fueron identificadas
utilizando el sistema Remel. Las bacterias fueron
identificadas como pertenecientes &l génera Psexdomeonas
¥ Acinetobacter. Estas bacterias toleraron concentraciones
> HH mM de Se™ y Se™, reduciendo el metaloide. Los
andlisis por MET detectaron la presencia de nanoparticulas
de Se” tanta a nivel extra como intracelular. Actualmente
existe particular interés sobre la obtencién de
nanoparticuias de selenio las que presentan no sclamente
propiedades foteeléctricas ¥ semiconductoras si no tambiéa
un gmplio espectro e actividades bioldgicas.
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P-142 LA TEMPERATURA AFECTA LA
POLIMERIZACION DEL ANTIGENO O DE
Shigella  flexneri REGULANDO LA
EXPRESION DE GENES CLAVES EN SU
BIOSINTESIS (Temperzture influences O-antigen
polvmerization in Shigelia fexneri by regulating the
expression of key genes of its biosynthesis}h.

Martinic M., Blondel C.J.. Escobar P.. Hoare A, Alvarez
S.A.. Zaldivar M., Contreras [

Facultad de Ciencias Quimicas y Farmacéuticas,
Universidad de Chile. mmartinic®med_ uchile cl

La infeccidn por Shigella flexneri se produce por la
ingesta de agua v alimentos contaminados. La diferencia de
temperatura entre el medio externo ¥ el hospedero activa la
expresion de ciertos factores de virulencia de esta bacteria.

ese la importancia del lipopolisacdrido (LPS) en la
patogenia de 5. flexneri, se conoce muy poce respecto a su
regulacién por el ambiente intrahospedero. Esta moelécula
es el principal componente de la membrana externa de la
bacteria v determina muchas propiedades de su interaccidn
con el hospedero. otorgende proteccidn frente al sistema
del complemento. El LPS esti constituido por el lipido AL
el oligosacdrido core ¥ el antigeno O {AgO). En 5. flexner:,
el AgO presenta dos modas o larges de cadena
preferenciales: (S-AgO) v (VL-AgO). regulados por las
proteinas WzzB v Wazz.ys,, respectivamente.
Recientemente demostramoes gue ne sclo los reguladores
Wzz son importantes para determinar fa distribucién modal
del Ag0, sino gue también el nivel de la polimerasa Wzy.
Lz expresion de wzy depende de la actividad det
antiterminador transcripeional RfaH. Cuando los niveles de
RfaH. v en consecuencia los de Wzy. son hajos se favorece
lz preduccidgn de S-AgO v no asi de VL-AgO. En este
trabajo se estudié el efecto de la temperatura sobre 2l
fenotipo de LPS, mediante andlisis electroforético ¥ sobre
la actividad de los promotores de fos geaes wey, rfal, wzzh
¥ Wilpms:, Usando fusiones transcripcionales a lac¥. Los
resultados obtenidos demostraron que la femperatura
modula Ia distribucidn modal del LPS, sin afectar ia
produccién total de AgO. Asi & 37°C disminuye
significativamente la cantidad de §-AgO mientras que el
VL-Ag(O aumenta en comparacidn con un cultivo & 30°C.
Este efecto concuwerda con el aumento observado en la
expresidn de los genes woy, rfafl ¥ wipgsz a 37°C. Por otro
lade, como la preduccidn total de AgO ao varia, el
aumente en la preduccion de WL-AgO puede explicar fa
disminucidn det S- AgQ debide a una redistribucicén de las
unidades de este polisacirido. Lo aaterior sugiere que un
aumento en la temperatura no selo activa importantes genes
de virulencia. también favorece la sintesis de fa moda VL-
AgQ a 37°C. que otorga proteccidn al sistema del
complemento. pudiende favorecer la patogeniz de Iz
infeccidn por Shigella.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1040562,
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P-143 AISLAMIENTO DE CEPAS DE Laciobacillus Y
DE Helicobacter pylori EN BIOPSIAS DE
PACIENTES CON INDICACION DE
ENDOSCOPIA DIGESTIVA ALTA Y SU
RELACION CON EL DIAGNOSTICO
HISTOLOGICO (lIsolation of Lactobacilius spp.
and Helicabacter pylori strains from gastric
biepsies of patients submitted to upper gastric
endoscopic analysis, and its relationship with the
nistolegical diagnosis),

Henriquez P. Pineda S. Retamal C, Delgade C. Hernindex
H. Goenzélez C, Garcia A.

epartamento de Microbiologia, Faculiad de Ciencias
Bioldgicas ¥ Departamento de Especialidades, Facultad de
Medicina. Universidad de Ceoncepcidn. Ceoncepcidn.
pathenri@udec.cl

Existe escasa informacidn sobre la composicién de la
micrebiote géstrica ¥y précticamente nada sobre la
interaccicén Laciobacilivs spp. v H. pyleri en el estdmago
humana. Se incluyeron 197 pacientes con indicacidn de
endoscopiz digestiva alta. A estos se les tomaron biopsias
gistricas, las cuales se utilizaron para andlisis
microbinldgico e histopatolégico. Homogeneizados de las
muestras se sembraron er medios adecuados para cultive ¥
aislamiente de H. pylori v Lactobacillus spp. A estos
#ltimos se les investigd algunas propiedades probidticas
generales ¥ otras de interaccidn con H. pvlori. E1 226 % de
los pacientes estaban infectados con H. pylori v el 24.4%
cetorizados por Laciobacifllus spp. En el 82,1% de los
infectades por H pylori no se aisld Lactebacillus spp. En el
41.7% de los Lacrobacilins spp. aislados se detectd
produccidn de perdxido de hidrigeno v el 25.0% de los
pecientes colonizades por Lactobacillus spp. productores
de peréxide de hidrageno estaban infectados por H. pvlori.
El 834% de los Lactobacillus presentzban alta
hidrofobicidad de superficie. E1 31,6% de los Lacrabacilius
presentaron efecto inhibitorio intenso sobre H. pylori
ATCC 43504.1) La correlacion de Pearson arroja que
existe una relacién negativa entre ambas variables. este
quiere decir que mientras unc de las dos bacterias esté
presente ofra tiende a no manifestarse v 2} Existe una
diferencia significativa {P: 0,002 en la distzibucidn de fos
diagndsticos histeldgicos con respecto a la presencia o no
de Lactobacillus spp.

Financiamiento: Provecto Fondef DO3E1 103,
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P-144 DETOXIFICACION DE ARSENICO POR
BACTERIAS, ARSENITO-OXIDANTES,
ADHERIDA A UN SOPORTE INERTE | Arsenic
detoxification by arsenite-oxidizing bacteria
immebilized on inert surface).

Flores A.. Campos V., Yifez I.. Zaror C. v Mendaca. M.

Depto. Microbiologia, Fac. Ciencias Bioldgicas.
Universidad de Concepcién. mmondaca@udec.cl

El Arsénico es un metaloide conacide por se alta
texicidad en humanos. Las formas inorgdnicas del As son
las més taxicas, siendo e estado de oxidacién +3 hasta 100
veces mis toxice que su estado +5. En Chile, en especial la
I ¥ IT Regidn, el As se encuentra en altas concentraciones.
El objetivo de este trabajo fue estudiar la capacidad
exidativa de una cepa arsenito-oxidante. aislada desde el
rio Camarones {Regidn Parinacota}, adheridas a zeolita en
un reactor de lecho fluidizado. Comao reactor se wtilizé una
celumna de vidrio de 31 cm de altura v 3 cm de didmetro.
la cual se rellend con zeolita natural hasta una altura de 9
cm. Se mantuvo aireada por tres compresores. el medio
mineral fue impulsade mediante dos bombas peristilticas ¥
mantenide a temperatura constante (25 “C). per un bafio
termorregulado. La biopelicula fue seguida por microscapia
electronica de barrido iIMEB}. La exidacién biolégica del
As fue menitoreada en el tiempo v su andlisis mediante
separacion cromatogrifica (HPLC). con generacién de
hidruros {HG) v deteccién por espectrofotometria de
absorcidn atémica en cubeta de coarzo (QAAS) La cepa
Prendamona sp. FN-41. fue capaz de formar una
biopelicula estable sobre zeolita en el reactor fluidizado
desde el dia 20. La cxidacién completa de As(II1 se
detecté después de 20 hr de operacién del reactor
fluidizado parz un tiempe de residencia de 23 h. Ensayos
con tiempos de residencia menores (11, 7 ¥ § k) muestran
una alta eficiencia en la oxidacidn de arsénico. De los
resultados obtenides se puede proponer la utilizacion de
Preudomona sp FN-41 inmovilizadas en un biorreactor
fluidizade, como alternativa a la oxidacién quimica del
arsénico.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 1050088

P-145 Listeria monocytogenes EN SUPERFICIES DE
UNA PLANTA FAENADORA DE CARNES
iLisreria monocyrogenes in surfaces of a meat
slaughterhouse).

Sdez M. Dupré C. ¥ Tamavo, R.

Instituto de Medicing Preventiva Veterinaria. Facultad de
Ciencias Veterinarias, Universidad Austral de Chile.
msaez @ uach.cl

El objetivo del estedio fue evaluar la eliminacién de
Listeria monocvicgenes a iravés de los métados de
sanitizacién aplicados en una Planta Faenadora de Carnes.
Se recolectaron 96 muestras de diferentes superficies de
trabajo & partir de cuatro puntos de muestreos al interier de
la Planta. Las muestras se obtuvieron utilizanda el métado
de hisopado de superficies. establecido en la normativa [SO
I85393:2004. Cada muestra fue sometida 2 cultives
microbioldgices v pruebas bioquimicas segin la norma
chilena vigente, NCh2657.of 2001, para deteccidn de
Listeria monecyiegenes. Se detectd Iz presenciz de
microorganismes en los cuatro puatos de muestreo. sienda
de un 2L.8% en cuchillo automdtico, 16.6% en el guante de
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proteccion, £.2 4% en el recipiente que se usa en el
sanitizado de lenguas ¥ 25.0% en mesdn de desposte. En
Chite no se busca rutinariamente Lisreria monacyiogenes
en los alimentos, por lo tanto resulta de valor evalvar su
presencia en superficies de trabajo. mis atn considerando
las exigencias de los mercados internacionales.

P-146 ANALISIS COMPARATIVO DE AISLADOS
NATURALES DE BACTERIAS DEL GENERO
Vibrio EMERGENTES EN CHILE ia
comparative analysis of naturally isolates from
emerging bacteria of the genus Vibrio in Chile}.

Astorga A., Almarza 0. y Zahr M.

Laboratorio de Microbiologia Molecular. Facultad de
Ciencias, Universidad de Valparaiso. marcela.zahr@uv cl.

Las bacterias del género Vibrio son patégenos
oportunistas capaces de causar enfermedades severas tante
en humanos como en peces, crusticeos v moluscos, entre
otros organismos acudticos. Debido a factores como el
incrementa de la temperatura global, estas bacterias han
logrado emerger como patégenos en lugares donde no era
habitual su presencia. En Chile, en los dltimos afios. la
vibriosis ha afectado a la salud humara (V. cholerae y V.
parahaemolyticus) v a la salmonicultura (V. anguiliarum ¥
V. erdaliil. Con el objetivo de establecer probables
semejanzas entre cepas de Vibrie aisladas de distintos
arganismos, cepas lipo v otras cepas descritas en la
literatura, se caracterizaren cepas aisladas en Chile. Para
un anilisis preliminar se utilizaren cepas del género Vibrio
aisladas como probables patdgenos, de distintos
organismoes. Se caracterizaron las cepas de acuerdo z su
morfelogia. sus requerimientos metahdlicos ¥ fisiolégicos.
Ademds se compararon los perfiles de proteinas totales i
componentes de fa membrana externa utilizando técnicas
de extraccion diferencial con diferentes detergentes. Las
cepas aisladas presentaron caracteristicas tipicas del género
en cuzata a merfologia, metabolismo, ¥ fisiclogia pero
difirieron en algunes caracteres especificos. En relacidn a
los componentes de la membrana externa se lograron
extraer proteinas del tipo porinas que iguaimente difieren
respecto de las descritas anteriormente. El estudic
comparative de les aislades naturales chilenos de bacterias
del génern del Vibrio reveld que estos se diferencian en
varios aspectos de cepas aisladas en otros fugares del
munde. Esto demuestra la importancia de considerar a estas
cepas en futuros estudios de prevencidn v control de la
vibriosis en nuestro pafs.

Financiamiento: Universidad de Valparaiso. Provecto
DIPUW N7 44,2005,
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P-147 EXPRESION EN Pseudomonas putida DEL
FENOTIPO DEGRADADOR DE 24-D
CONFERIDO POR GENES d DEL
PLASMIDIO CATABOLICO pJP4:
IMPORTANCIA DEL CONTEXTO
GENOMICO (Expression in P_ purida of the 2,4-D
degrading phenotype conferred by ffd genes from
catabelic plasmid pJP4: importance of genomic
background).

Pérez-Pantoja D.. Meyer I.. Genzdlez B.

Depto. de Genética Malecular ¥ Microbiolegia, Fac.
Ciencias Bioldgicas. Nicleo Milenio en Ecclogia
Microhiana v Microbiologia ¥ Biotecnalogia Ambiental, P.
Universidad Catélica de Chile. Santiago, Chile.
drperez@puc.cl

Los genes tfd del plasmidio catabélico pIP4 codifican
para la via degradativa completa del herbicida 2.4-
diclorofenoxiacetate (2.4-D). Sin embargo nuestros
resultades ¥ una extensa revision hikliogrifica han
revelado que la capacidad conferida por los genes o para
utilizar 2 4-D come énica fuente de carbono se encuentra
principalmente restringida a la familia Burkholderiaceae
del subgrupo betz de las proteobacterias. Con ef objeto de
dilucidar las razones de la ineficacia de los genes ifd para
conferir el fenotipo 2.4-D* a bacterias de otros grupos
filegenéticos, la actividad de los promotores ifd fue
comparada entre una bacteria 2.4-D* comao C. necaior
IMP134, hospedero natural del plasmidio pIP4. vy una
bacteria 2.4-D- como P. petida KT2440, una gamma
protechacteria cuyo genoma se encuentra completamente
secuenciade v que fue escogida como moedelo para
determinar los requerimientos gendmices para la adecuada
expresién de los genes ffd. Mediante fusiones
transcripcionales al gen lacZ, fue posible determinar el set
completo de promoteres requeridos para la expresion de la
totalidad de les genes ffd en C. necator JMPI34. La
actividad de los promotores fd en P. purida {pIP4i fue
notablemente menor ¥ no inducible por 2.4-D a diferencia
de C. necator JMP134. Mediante la utilizacidn de
derivados hipermutadores de P. puiida (pJP4). DmurY v
DmutS. fue posibie zislar mutantes 2.4-D*. Andlisis
genéticos indicaron que las mutaciones responsables del
fenotipo 2,4-D- se encuentran localizadas en el cromosoma
v en pJP4 v permiten gue les promotores tfd se vuelvan
inducibles por 24-D. El requerimiente de determinantes
gendmices especificos, yva sea metabdlicos vio regulatorios
para expresar la capacidad de mineralizar 2.4-D es
discutida.

Financiamiento: Provecto Foadecyt 170342 v EMBA PO/
Do7-F.
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P-148 COMPARACION DEL AISLAMIENTO DE
Campylobacter jejuni EN CAMPY-CEFEX ¥y
mCCDA DESDE TORULAS CLOACALES DE
POLLOS iCeomparison between CAMPY-CEFEX
and mCCDA media to isolate C. jejuni frem poultry
cloacal swabs).

Fierro E!, Tore M., Trencesa M., Figuerca G.-

Laboratorio de Microbiologia, INTA, Universidad de
Chile, Santiago. Chile. efierro@inta.cl

Campylobacter jejuni es un microerganisme zeendtico
que coloniza frecuentemente el tracte gastrointestinal de
pollos hroiler. Les protocelos del FSIS utilizan parz su
aislamienta el medic mCCDA. sin embargo diversas
publicaciones recomiendan el uso del medio Campy-Cetex,
dade gue permitiria incrementar la deteccién de este
patdgeno. El objetiva fue comparar los medios de cultivo
Campy-Cefex v mCCDA para aislar C. jejuni desde torutas
cloacales de pollos broiler. Se analizaron 120 muestras
cloacales de pollos broiler en lz etapa de colgado en dos
plantas faenadoras de la RM. Se realizd una siembra directa
en paralelo en ambos medios y las muestras fueron
incubadas en microaerofilia a 42°C por 48 horas v hasta 3
dias. La cenfirmacién de C. jejuni se realizd por tincion de
Gram. pruchas bicquimicas y biotipificadas segin Lior. El
medio Campy-Cefex logrd detectar en total 907120 (75%)
muestras positivas. a diferencia medio mCCDA, con el gue
se logré aislar 81 {A7.3%) muestras positivas (p<(.05,
Prueba de Mc Nemar). La prolongacién de la incubacién
por 5 dias aumentd la recuperacion de C. jejuni. en 3 ¥ 2
muestras para el medio Campy-Cefex y mCCDA
respectivamente. La bictipificacidn de las cepas mostrd
predominio del biotipo 11 {83 cepas), 5 cepas del biotipe 1y
2 cepas correspendientes a C. coli. En conclusion. el medio
Campy-Cefex resultd ser mis eficiente gque el medio
mCCDA para el aislamiento de C. jejuni. su uso se
recomienda para incrementar la deteccidn de este
importante enteropatdgeno en carne de ave.

Financiamiento: Proyecto FONDECYT 161150,
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P-149 OBTENCION DE UNA BANCA DE
MUTANTES DE Psendomonas putida KT2440
PARA LA BIOTRANSFORMACION DE ACIDO
USNICO (A mutants bank of P, putida KT2440 for

bictransformation of usnic acid].

Estay C.. Ojeda I, Ibacache-Quiroga C.. Quilhat, W,
Cuellar M, Dinamarca M. A.
Laboratorio de Biotecnologia Micrebiana, Facultad de
Farmacia, Universidad de Valparaiso.
alejandro.dinamarca@uv cl.

La adquisicidn de la resistencia a los antibidticos v la
exislencia de patologias sin terapia hace necesaric innovar
en ¢l desarrelio de nuevos firmacos. La estrategia mis vsada
ha sice el sereening de compuestos bioactives existentes en
la naturalers. No obstante, estz aproximacién tiene
limitaciones ¢ involucra la eventual depredacion de especies
bioldgicas. En este contexto, el desarrollo de nuevas drogas
basado en el disefic racional utilizandoe sintesis quimica
combinada con el use de biocatalizadores surge como una
potente herramienta. EI emplen de microorganismos como
biocatalizadores presenta la ventazja de la diversidad ¥
especificidad de reacciones gue pueden ser catafizadas.
ampliznda las limitaciones propias de la sintesis guimica. El
presente trabajo describe la seleccidn, a partir de una barca
de mutantes, de cepas de P. purida KT2440 para
biotransformar melécuias orgdnicas modificanda sus
propiedades fisico-quimicas v bicldgicas. La banca de
mutzates se obteve mediante mutagénesis al azar usando el
sistema pUTminiTnS. Las cepas mautantes fueran
seleccionadas por la incapacidad de mineralizar dcido
tsnice. un compuesto que afecta la estructura del biofilm de
P, geruginesa. Mediante ensayes de biotransformacion de
dcida Gsnico con resting-cells v determinacidn por HPLC de
tos, los resultados muestran la aparicién de
compuestos de mavor polaridad y solubles en agua capaces
de afectar Ta formacidn de biofilm. Dado que el deido dsnico
esti limitado en su aplicacién terapéutica por su baja
solubilidad. la obtencidn de compuestos selubles hicactivos
derivados de la bictrznsformacian de écido dspico es un
aporte en la bisqueda de nuevas moléculas bioactivas de
potencial aplicacién terapéutica.

Financiamiento: DIPUV 18-05 Universidad de Valparaiso.

P-150 EFECTO DE LOS NIVELES DE HEMO SOBRE
EL  PROTEOMA DE Acidithiobacillus
Sferrooxidans (Effects of heme on the proteome of
A ferrooxidans),

Rodriguez, J.. Katz. A Levicdn G.. de Armas, M., Seng.
S5.M.. Toledo, H. v Crellana. O.

Programa de Biologia Celular v Molecular, TCBM.
Facuitad de medicina, Universidad de Chile.
corellan®med.uchile cl

EL grupe hemo es cofactor de un gran nimero de
proteinas que participan en procesos tan diversos coma las
rezceicnes redox, ef transporte de gases diatdmicos (02,
MN21 ¥ la regulacidn del metabolisma. Se sintetiza a partir
del deido d-aminalevulinico (ALAY, precursor universal de
uma vin comin en todos fos organismos. Debide a las
miiltiples fenciones de este cofactor ¥ & que un exceso
puede ser téxico para las células. las bacterias regulan el
contenido intracelular de hemao. Con el objete de identificar
las posibles funciones del grupo hemo en A. ferrcoridans,
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nos interesa estudiar el efecte de los niveles intracelulares
de este cofactor sobre el proteoma de la bacteria. Se cultiva
A. ferrooaxidans en presencia o ausencia de ALA y los
extractos celulares se analizaron mediante electroforesis en
geles bidimensionales. Por otro lado, se utilizd una resina
de hemina-agarosa para purificar proteinas que unen hemao
de forma no covalente. La suplementacién del medic de
cultiva con ALA produce un increments en la
concentracién intracelular de hemo. En estas condiciones,
se observa la disminucidn en los niveles de 2] menos cinco
proteinas v el aumento de una sexta. La incubacidn de las
c€lulas con ALA altera las propiedades fisicoguimicas de la
Glutamil-tRNA sintetasa 1 y los niveles de la Glutamil-
IRNA reductasa. que participan en las primeras rezccicnes
de la sintesis de ALA. Mediante el uso de la resina de
hemina agarosa se pude purificar de forma especifica
proteinas que unen hemo de forma ne covalente. Los
resultados indican que A. ferrooxidans responde a la
suplementacién de ALA modificando el patrén de su
proteoms ¥ especificamente en algunas de las proteinas que
participar en su biosintesis.

Financizmiento: Fondecyt 1070437 v U. de Chile.

P-151 CARACTERIZACION DE PEPTIDOS CON
ACTIVIDAD ANTIMICROBIANA
SECRETADOS POR CEPAS CLINICAS DE
Psendomonas aeruginosa (Characterization of
antimicrobial peptides secreted by clinical isolztes
of Psendomonas aeruginosa).

Saavedra, J.M., Reves, G.. Navarro, F.. Bey. A, Garnham,
V.. Ferndndez. K. v Corsini. G.

Laboratorio de Bacteriologia Molecular. Facultad de
Ciencias de la Salud. Universidad Diego Portales.
gino.corsini@ prof.edp.cl

Psewdomenas aernginosa es una bacteria Gram
negativa perteneciente a la rama g de las protechacterias.
Tedas sus cepas son potencialmente patégenas para el
hombre ¥ representa un problema importante de salud en
centros hospitalarios, especialmente cuando se trata de
pacientes con cdncer, quemados o inmunosuprimidos. En
auestro laboraterio nos ha interesado estudiar aislados
clinices de esta bacteria come modelo para cemprender
cémo se generan mecanismos de competencia con otras
bacterias para colonizar epitelios o mucosas. Analizande
una coleccian de 120 aislados clinicos de P. QErNginasa
meciante ensavos sobre césped hemos encontrade 35
aislados gue producer sustancias antibacterianas
termeestables de naturaleza proteica. Estas proteinas. que
hemos  denominade  gicinas. poseen  actividad
antimicrohiana solo sobre bacterias Gram positivas.
Empleando columnas hidrofdhicas hemos purificade 3 de
estas preteinas (gicinag A, gicina B v gicina C1. Las tres
gicinas purificadas presenta actividad schre cepas de &,
aurens. §. pyogenes, B. cerens, ¥ L. monocvtogenes.
Mediante geles de poliacrilamida-SDS ¥ activiogramas
determirames que gicina A posee una masa molecular
aproximada de 8.000 Da, en cambio gicina B ¥ C tienen
masas de 3.000 Da aproximadamente. Mediante HPLC 2n
fase reversa v espectrometria de masa determinamos que
gicina A posee una masa melecular de 7924 Da. Estas
pequedias proteinas gue presentan actividad solo contra
bacterias Gram positivas son un novedosoe mecanismo de P,
geraginesa para colonizar epitelios o mucosas.
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P-152 AISLAMIENTO Y CARACTERIZ ACION DE
Flavebacterium-LIKE EN EL CULTIVO DE
SALMONIDOS (Isalation and characterization of
Flavebacterium-like species in salmon farms}.

Hardi L.P.'2.. Avendaiio-Herrera, R%

Universidad Andrés Bello, WETERQUIMICA LTDA.
poilardi@vandreshello edu. reavendane@yahoo.com

En los dltimes afies, Chile ha alcanzado una posicida
de liderazge en la industria salmonera mundial. Sin
embargo. los preductores de salman saben que existe un
factor que puede fremar la acelerada expansion de esta
industria. las enfermedades. Durante la primavera del afo
2006 se registraron masivas mortalidades de peces {Salmo
selar v Oncorhynchus mykiss) en p]l-n.lw]tur&\ ubicadas en
ta zorz INTESAL 1. Se realizaron muestreos
bacterioltgicos de los ejemplares muertos, siendo aisiados
un teotal de 9 cepas bacterianas, preliminarmente
identificadas coma Flavebacterinm psychrophilum. Sin
embarga. estudios de identificacion usando la wéenica de
Reaccién en Cadena de la Polimerasa no detectd el
producte de amplificacidn esperado para 165 ARNr de ia
especie {1088 pares bases). En el presente estudio se
caracterizaron fenotipics ¥ morfoldgicamente los 9 aislados
usando métndas convencionales de tubo v placa, sistemas
miniaturizados API (bioMériuxt ¥ se evalud el crecimiento
en diferentes condicicnes (salinidedes v temperaturas). Con
fines comparatives, se incluveron las cepas de referencia de
diversos patdgenos que afectan el desarroflo de las
en zgua dulce. Ademds. odos los zislados fueren
s a secuenciacidn del gen ADNr 168, Los aislados
son microorganismos Gram negativos. catalasa v oxidasa
positivas, pera en base a otras pruchas es posible ﬁeparaz]-ﬂs
en dos grupos. Uno mavoritario compuesto por 8 aislados,
los cuales producen pigmentos de flexirubina ¥ reaccion
positiva a las pruebas de tripsina ¥ esculina, Mientras que
el aislado restante no presenta estas caracteristicas. Si bien,
las pruebas bioguimicas clasifican las cepas dentro de la
familia Flavebacteriaceae, el andlisis a nivel de especie
mediante el secuenciamiento del ARN ribosamal 165 las
identifica dertra del génern Chryseabacrerivm. En base a
estos resultados concluimos que no tedas las muertes gue
se producen en salmonidos durante la fase de agua dulce
son debido a F. povehirophitlum, sino que podrian emerger
como posibles patégenos otros microorganismas
pportuaisias del mismo grupo. Actualmente se estan
completznde los estudios moleculares ¥ estructurales que
permitan identificar los aislados a nivel de especie.

entenario Cienciz ¥

Financiamiento: Programa Bic
Tecnelogia, CONICYT- Chile.

P-153 NEUMONIiA ADQUIRIDA EN LA COMUNIDAD
{NAC) DEL ADULTO: LA ETIOLOGIiA NO SE
CORRELACIONA CON LA GRAYEDAD
[Community zcquired pneumonia in adults: aeticlogy
does not correlate with severity}.

Lara P.J,
Zunino E4,
M. T2, Fasce RS,

Luchsinger V.. Martinez M.A7. Ruiz M7,
Gebaver M., Chivez F* . Agoad L. Ulloa
Machado C.#, Fink M.C.® Avendaio L.F'.
IPrograma Yirologia v “Programa Microbiologia, Fac.
Medicinz, U.Chile: *Dpto. Medicina Hosp. Clinice L. Ch]IE‘
iHosp. Dr. L. Cérdova, ISP, Depto. Virelogiz: * Lab.
Virologiz U, Sae Paulo, Brasil. l:ivendan@mcd,uchilt.c]
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La NAC es causa frecuente de hospitalizacién en adultos
¥ puede asociarse a bacterias cldsicas, atipicas y virus. La
e[m]nom se presume de acuerdo a la grav edad inicial
{Puntaje Fine}, v se hace tratamiento empirico segin pautas
nacionales. Relacionar la etiologia con la gravedad inicial de
la NAC. En muestras respiratorias de pacientes =18 afos con
NAC, entre Feb, 2003 v Jul. 2007, se hizo aislamiento ¥
deteccion de antigenos por inmunefluorescenciz para
adenovirus, virus respiratorio sincicial {VRS). influenza
{FLU1 v parainfluenza; se usé RT-PCR para VRS,
metapneumovirus, coronavirus y picornavires v serclogia
para VRS v FLU. Se buscd 5. preanmoniae por cultivos de
expectoracion, hemocultivos v artigena grinario; M.
prennicnice v . pﬂcun.pnnmc por serologia 1gM-1gG ¥
PCR: szurrﬂm'n'u por cultiva de expectoracidn. Se consignd
el puntaje Fine de cada caso. No hubo deteccion en 409
nuha diferencias en etiologias segiin peataje Fine (p>(105),
El tratamiento empirico deberia cubrir hacterias ati
todas las categorias. El manejo dprimo de las NAC debiera
incluir estudio etioldgico viral especifice.

Firanciade por P’G}'ecms
FONDECYT 1450734

FONIS SAO04i2084 ¥

P-154 ESTUDIO PRELIMINAR DE LA COMUNIDAD
BACTERIANA DEL RiO MAPOCHO ¥
EVALUACION INICIAL DE UN METODO
PARA REMOVER SU CARGA
CONTAMINANTE (Preliminary stedy on the
bacterial community of Mapocho river, and initial
assessment of a method to remove its pollutants
load).

Valenzuela D.'; Godoy M.' Pinto E..; Gonzilez B!

IDepto. Genética Melecular ¥ Microbiologia, Niclee
Milenio en Ecologia Microbiana y Bm&mmﬂoma
Ambiental (EMBA}. Facultad de Ciencias Bioldgicas P.
Universidad Catélica de Chile. davalenz@puc.cl.

E1 Mapocho es un rio que al cruzar Santiage recibe una
alta carga de materizl contaminante proveniente,
principalmente. de desechos domiciliaries. Cen el proposito
de determinar la posibilidad de llevar a cabo esquemas de

autodepuracién o biorremediacién de este rio, en este trabajo

se realiza un estudio prelimingr de s comunidad bacteriana
¥ ung evaluacién inicial de un método para remover su carga
contaminante. Para ello se escogid estudiar la comunidad
bacteriana en puntos del ric con distintos niveles de
contaminacian, utilizendo por primera vez una técnica
independiente de cultivo, basada en los perfiles de
estriccion terminales {T-RFLP} del marcador melecular 163
rRNA. La comparacién de los perfiles de T-RFLP mostrd un
cambio de la comunidad hacteriana, @ medida que la carga
contaminanie del sitio muestreado era mayor. Bl aislamiento
de bacterias a partir de algunos de estos sitios reveld un zlta
grado de resistencia a diversos aniibidticos. Mediante un
hiorreacior sencillo se estudid la posibilidad que los
parimetros guimicos, fisicos ¥ bioldgices del rie padiesen
recuperar los aiveles de un rio no contaminaco. El
rratamiento en el biomeactor produie una reduccién de un
0% en la demanda bioquimica de oxigenc, una disminuciin
significativa de la turbidez del agua ¥ un perfil de la
ani:nu.nd bacteriana significativamente similar al
encontrada en los pentos con bajos indices de
contaminacidn.

Financiamiente: Programa Explora ECT3/011 ¥ Proyecto
EMBA P/i4-007-F, de la Iniciativa Cientifica Milenia.
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P-155 EL COBRE COMO MODULADOR DE LA
ESTRUCTURA DE COMUNIDADES
BACTERIANAS EPIFITAS EN ENSAMBLES
DE ULVA §P (Copper is modulating the structure
of epiphityc bacterial communities in Uivae op
assemblages).

"Hengst MB. “Andrade 8. *Correa IA v 'Gonzilez B.

'Departamento de Genética Malecular v Microbiologia.
“Departamente de Ecologia v CASEB (Programa 7).
Facultad de Cs. Biolagicas, Pentificia Universidad Catdlica
de Chile. mbhengst@ gmail.com,

Las comunidades bacterianas asociadas a macroalgas
forman complejas biopeliculas compuestas principalmente
de bacterias ¥ microalgas, cuvas interacciones son
pricticamente desconocidas. Este trabajo tiene comao
chjetivo analizar la estructura de las comuridades
bacterianas epifitas asociadas a easambles de Liva 5ir.
expuestas a distintas concentraciones de cobre en
bicensayos de laboratorio. Se utilizaron algas provenientes
de sitios sin cobre v sitios con altas concentraciones de
cobre, v se evalué el cambic en la estructura de las
comunidades bacterianas. durante siete dias. Mediante
técnicas meleculares basadas en el gen 165 rRNA como
TRFLP ¥ DGGE. se compard la riguera especifica ¥
diversidad bacteriana a distintos tiempos v distintas
concentracienes de cobre. Para evaiuar la respuesta
metabdlica e las algas a la exposicidn a cobre se midiaé la
activicad de wena enzima antiexidante, ascorbato
peraxidasa. Los resultados indican que las algas responden
a cobre zumentando la actividad de la enzima ascorbato
peroxidasa ¥ que la estructura de las comunidades
bacterianas no fee modificada por las concentraciones de
cobre; sino gue fue determinada por el tiempo de
incubacién en los distintos tratamientos. Ademds, se
observd que Ias comunidades bacterianas de [iva i
provenientes de sitios enriguecidos en cobre son dominadas
por los géneros Prewdoalteromonas v Halomaonas, v en los
sitios sin cobre sole por Prendealteromonas. Conclusica:
La estructera de las comunidades bacterianas asociadas a
Uiva sp., fue medulada por el tiempo de incubacién ¥. en
menoer med:da, por la exposicién a cobre.

Financiamiento: FONDAP-CASEB (grant [300-000],
program 71, v Niicleo Milenio EMBA PO4/POOT-F.
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P-156 EFECTO DE LA EKP{}SIC](}N A OXIDANTES
EN LA HOMEOSTASIS DE HIERRO EN
Enterococcus faecalis (Effect of oxidants on iron
hameostasis in Enrerococrus Fasealis).

Lépez G., Reyes A, Pavez L.. Latarre M., Gonzilez M.

Laboratorio de Bioinformdtica v expresién génica del
INTA. Universidad de Chile. ljhons22@yahoo.es

La relacidn entre el metabolismo de hierre v el estado
redox de una bacteria estd basade en el potencial redox del
metal y su participacién en reacciones gque tienen coma
preducte final la formacidn de especies reactivas de
oxigeno. Sin embargo, existe una interconexion ertre estos
dos metabolismos vinculada al efecto del estade redox
intracelular provocade por oxidantes come Cu v perdxido
de hidrégeno que regulan la transcripcion de genes
refacionados con la captacién v almacenamiento de hierro
de forma independiente a la disponibilidad del metal, este
hecha estd relacionado a la pérdida de regulacicn de dos de
los factores de transcripeion {FT3 de la familia Fur (Fur.
Pert. Con el fin de estudiar el efecto de la exposicién a
cxidantes como el Cu. en la expresién de genes
relecionados al metabolismo de hierro en Enferococcus

faecalis OGIRF, se realizaron curvas de crecimiento ante la

exposicidn al metal y se evalud el efecto de la exposicidn a
concentraciones crecientes de Cu (3 horas) sobre la carga
de hierro interno v la abundancia de transcritos per gPCR a
una dosts fija de Cu (0.5 mM} para sistema de captacion de
siderdforos (ferri-enterobacting, ferri-hidroxamatos}, v el
FT Fur. La bacteria disminuyé su crecimiento de forma
proporcicnal a la concentracidn de Cu expuesto (0-1mM.3,
de 45" mL sin Cu a 2.99"mL con 0.5 mM de Cu. La
exposicion a Cu produjo en la bacteria un incremento en la
carga interna de hierre del 40% tras una exposicidn de 0.5
mM ¥ del [38% con 1.0 mM. la abundanciz de transcrito
para Fur mostrd una tendencia a la haja tras la exposicidn a
Cu sin ser significativa. el mismo comportamiento
mostraren los genes del sistema de transporte para
siderdfores cobalamina/Fe* (EF1639. EF1640, EF1641}.
Cor la evidencia anterior se puede concluir que el
crecimiento de Enterococcus faecalis OGIRF es afectado
por la exposicién & Cu, lo cual se asocia con un aumento en
la carga interna de hierro no explicado per cambios en la
expresién de proteinas propias de la maguinaria de
captacion del metal, por lo gue es posible que exista una
competencia entre Fe ¥ Cu por bombas de eflujo comunes.
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P-157 FORMULACIONES DEL HONGO
ENTOMOPATOGENQ Beauvera bassiana.
ORGANISMO CONTROLADOR DE PLAGAS
AGRICOLAS {Formulations of the
entemopathogenic fungi Beawveria bas
agricultural pest control organismy.

ana, an

Urtubia I.. France A.

INTA Quilamepu. wwrtubia@inia cl

E! use de hongos entomopatdgenos (HEPD es una
alternativa eficaz en el control de plagas agricelas. para el
desarrolle de una agricultura sustentable que preserve los
recursos naturales v el medio ambiente. Sin embarge, su
labilidad hace necesario contar con formulacienes gue
permitan reducir la pérdida de wviab ¢ ¥ aumentar su
permanenciz en el svele, ademds de facilitar su mangjo ¥
aplicacién en el campo. En este estudio se elaboraron
formulaciones granulares tipe pellet en base a alginato de
sodic (agente gelificante} de conidias del HEP Beawveria
basyigna cepa B-323 perteneciente a fa celeccitn del
programa de patologiz de insectos de INIA Quitamapu v
gue conirola Capachito de leos frutales {Asvaonichus
cervinust y Berrito de la vid [Nawpacies vanfographus). Se
utilizaron dos tipos de sustrato: Caclin (silicato de
gluminio} ¥ residues vegetales (fibra y nutrientes). mds un
aditivo especifico. Los formulacos se evaluaron en cuanto
a propiedades fisicas, viabilidad (expresado coma indice de
germinzcidn: [G) ¥ comportamienato en el tiempo de
incubaciones & disiintas temperaturas (15, 20, 25, 30 v
35°C). Los resultados indican gue les formulados
elaborados con residues vegetales. absorben mavor
cantidad de agua v registran los mds altos valeres de IG,
Hegando a 62.1. cor respecto a 9.17. en el caso del caolin.
Este valor se incremenia a 496 al usar el aditive, guedando
de esta manera frente a un formulade de excelente mivel.
Las temperaturas mejor evaivadas fueron 25, 20 ¥ 15°C.en
cuante a estabifidad en el tiempo e 1G. Los formulados que
contienen fibra y nutrieates aumentan la sobrevivencia del
HEP v permiten su desarrolio a distintas temperaturas,
alcanzando indices de germinacidn muy per sobre de lo
exigido actualmente, por lo que permitiria un mayor Exito
er eplicaciones al suelo, lo gue nes llevaria a un posible
mayor nivel de contrel de la plaga.

Financimaiento: INLA Quilamapu. Proyecto FONDEF 204-
4053
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P-158 ESTUDIO DEL EFECTO ANTIMICROBIANO
1LY VITRO DE COMPUESTOS
MONOMERICOS ISOESTRUCTURALES DE
COBALTO Y NIQUEL (ln vitre study of
antimicrobial effect of the copper and cobalt
isoestroctural-monomeric complexes|.

Gonzdlezr L2, Corsini G'., Sepilveda D, Cortés-Cortés
P!y Atria, AM.2

‘Facultad de Ciencias de la Salud. Universidad Diego
Portales. “Facultad de Ciencias Quimicas ¥ Farmacéut:
Universidad de Chile. gino.corsini@ prof.udp.cl

En los dltimos afios, la aplicacidn de complejos
metilicos se ha incrementado en relacion a su actividad
come agentes antibacterianos v antifingicos, asi como
tamhién por sus propiedades citotdxicas como agentes
antitumarales. En esie trzbajo hemos estudiade el efecto
antimicrobiano in vitro de los compuestos isoestructurales
[CoilmidH1CliH00] (1) v [NiiImidHLClLiH-01] (
donde Tmid es imidazel. mediante ensayos de difusidn en
placa. determinacidn de la concentracién minima
inhibitoria (MIC) v ensayos de inhibicién de la cinética de
crecimiento bacterizgne, Los complejos (11 v (21 presentaron
actividad sobre las bacterias Gram positivas v negativas
ensavadus, salvo K. ppeamoniae que fue resisiente a la
accidn del complejo (23 Estos complejos también
presentaron actividad antifingica tanto scbre honges
filamentosos como Penicillivm sp. ¥ Aspergillus niger,
come en Candide albicans, wn hongo levaduriforme. Desde
el punto de vista cuantitativo el complejo (1} presenta los
menores valores de MIC para las cepas hacterianas
aralizadas. Mediante ensavos rdpidos en placa ¥
modificacidn de la cinética de crecimiente bacteriano se
determing gque los complejos sintetizados presentan
actividad antibacteriana mediaatz un mecanisme
hacteriostitice. Por otra parte. estudios in vitro de
citotoxicidad indican que los complejos (1) v (2} no poseen
un efecto tixice sobre células humanas.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1071061 v VRA
Universidad Diego Portales.
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P-159 UTILIDAD DE DOS ENSAYOS DE
INMUNOFLUORESCENCIA Y UNA TECNICA
DE ELISA PARA EL DIAGNOSTICO
SEROLOGICO DE Chlamydia preumonioe EN
PACIENTES CON NEUMONIA ADQUIRIDA
EN LA COMUNIDAD {Usefulness of twa
micraimmunoflucrescence assavs and an enzyme
immuncassay for the serological diagnosis of
Chlamydia pneumoeniae in patients with community
acquired pneemon:zal.

Benilla P.'. Martinez M.A', Ruiz M.P, Zunino E.*,
Luchsinger ¥.7, Avendafio L.F.?

"Programa Microbiologia ¥ * Progm. Virologia v Fac.
Medicina, U. Chile; 3Dpto. Medicina Hosp. Clinico 1.
Chile: “*Hosp. Dr. L. Cardova mamartini@ med.uchile <l

C. preumoniae causa globalmente el 10% de las
neumonias adquiridas en la comunidad (NAC) en adultos.
El diagrdstico microbioldgico de rutina de esta bacteria se
efectiia mediante serologia. siendo la inmunofluorescencia
indirectz (IFD) la técnica de referencia. No obstante, los
resultados de la IFI varian con la composicidn del antigena
¥ su lectura requiere experiencia del observador. La técnica
de ELISA se caracteriza por su estandarizecidn, siendo
menos subsetiva que la IFL. Por otra parte, en los dltimos
afos se han desarrellado nuevos ensayos de ELISA que
poedriar tener mayor sensibilidad y especificidad que la IF1.
El objetive de nuestro estudic fue comparar dos ensavos
comerciales de IFL: Sayvon (CHLAMYDIA IgG SeroFiA
™, Israel) v Vircell [Chlamydia pneumoniae 1gG, Espaiia)
v la técnica de ELISA SeroChlamydia {Sayvon Diagnostic,
Israely. parz el diagndstico serolégico de C. prewmanios.
Se analizeron 45 muestras pareadas de suero {agude ¥
convaleciertel de pacientes con diagndstice clinica v
radioidgice de NAC. atendidos en el Hospital Clinico U
Chile ¥ Hosp. Infecciosos Lucie Cérdoba, entre septiembre
2006 ¥ mayo 2007, Las técnicas seroldgicas fueron
efectuadas en ciego. de acuerdo a las iastruccicnes de los
fabricantes. Se consideraron infecciones agudas aguellas
cuyas muestras de suero mostraron un alza de 2 4 veces &l
titulo de [gG. en coalquiera de los ensavos de IFL. Se
encontraron 6 casos {13.3%) de infeccién aguda por C.
prewmonige. La sensibifidad de las téonicas de IFD fue
66.7% (Sayvon) v S0% (Viecelll ¥ su cerrelacidn, 86.7%.
La correlacidn entre los resultados de ELISA e IFI fue 91%
(IFf Savvon} v 82% (IFI Vircell;. La sensibilidad y
especificidad delf ensayo de ELISA en comparacian con la
IFI fue 40 % v 93% y los valores predictivos positivo y
negativa $2.7% v 30% respectivamente. Estos resultados
indican gue los ensayos sercldgicos para la deteccidn de
[eG especifica para diagndstico de infeccidn aguda por C.
prewmoniae tienen baja sensibilidad. La correlacién entre
las técnicas evaluadas fue buena, ne existiendo diferencias
significativas entre ellas,

Finarciamiento: Provecto FONDECYT 1050734,
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P-160 PREDICCION DE SITIOS DE UNION DE RpoN
EN EL GENOMA DE Acidithiobacillus
Serrooxidans MUESTRA UN MODELO INICIAL
DEL SIGMULON RpoN (RpoN-binding site
predictica in the Acidithiobacillus ferrooxidans
geneme suggests an initial model of the RpaN
sigmuion),

Cardenas J.P.1; Valdés 1.7, Jedlicki E*. v Holmes, D.S2

Universidad de Santiage de Chile, Center for
Bioinformatics and Genome Biolegy. Fundacién Ciencia
para la Vida, MIFAB v Universidad Nacional Andrés Bello
e “ICBM, Facultad de Medicina, Universidad de Chile.
juan_pablo.cardenas@ gmail.com

Acidithiobacillus ferrooxidans es una bacteria
gquimiolitotréfica capaz de fijar nitrégeno atmosférico en
condiciones anaerobias. La transcripeidn de los genes
mvolucrados en los procesos de captura v asimilacidn de
distintas fuentes de nitrégenc son contrelados
principalmente por el factor sigma RpeN. aunque este
fucter podria regular otras funciones feera del metabolismo
de nitrdgenc. El genoma completo de A. ferrocxidans
[secuenciade por TIGR y anotade en nuestre laboratorio}
fue sometide 2 una bisqueda de sitios promotores
reconocidos por RpoN. utilizando un programa
bicinformitico basado en el Modelo Oculto de Markov
[HMM) a partir de un alineamiento de [86 promotores
antes descritos en varias bacterias. La bidsqueda no
solamente predijo posibles blancos ligados al metabolismo
de aitrdgeno previamente descritos en otras especies, le .
genes aif, fix. amtB y cluster iscy, sino que también rio
arribis de grupos de genes invelucrados en el ensamblaje
del pilli. transporte de hierro, estrés oxidativa, ¥
metabolismo de heme. El primer cuadro del sigmulén
RpoN descrito aqei indica una adpatacion del sigmuldn a
las carscteristicas fisioldgicas de este microorganisma v
ademds planfea nuevas conexiones entre las vias
metabdlicas  propuestzs. Esta nueva forma de
reconstryccicn funcional otorga una visidn integrativa del
metabolismo de A, ferrooxidans y plantea potenciales
puntos criticos de regulacian,

Financiamiento: Fondecyt 1050463, DI-UNAB 34-06, DI-
UNAB-15-06T v Microsoft Sponsored Research Award.



142

P-161 DISMINUCION EN LA ACTIVIDAD DE LAS
BACTERIAS NITRIFICANTES DEBIDO A La
COMPETENCIA POR OXIGENO CON
BACTERIAS HETEROTROFICAS (Activity loss
of nitrifving bacteria by oxvgen competition with
heterotrophic bacterial.

Flores M.J., Cinded G.. Jaramillo F., Bornhardt C. v
Antilee C.

Universidad de La Fronterz, mjflorescox®@ gmail.com

Una alternativa de tratamiento para la remocidn
hiolégica de nitrégenc es la nitrificacion-desaitrificacicn
simultinea (NDS). Este implica gee la nitrificacion y
desnitrificacién ocurren en el mismo reactor v al mismo
tiempo. produciendo ahorros en espacic e infraestructura.
El ohjetive de este trabajo fue desarrollar una estrategia de
aperacidn para promever la remocicn integral de nitrdgeno
mediante NDS. Se utilizé un reactor de biopelicula RDR
iRotating Disk Reactory de 8 litros inoculado con hacterias
nitrificantes v desnitrificantes, el disce se mantuvo
wpletamente sumergido. EI reactor fue alimentado en
cicles disceatinues durante 60 dias con un efluente
sintético ( 130mg NH;*L). Se trabajé con ena relacidn C/N
2, apertando carbono erginico selo al inicie de cada ciclo,
Un cicle de operacion fue compuesto de 5 etapas: 1)
llenado del reacter, 21 andéxica inicial con una duracidn de
30 min, 31 aercéhica con aireacién intermitente, 3} etapa
andxica final v 33 vaciade del reactor. Se realizaron 12
ciclos discontinuos, en los cuales la degradacién de amonic
durante la nitrificacién disminuydé desde valores schre el
Q%% hasta 15% de degradacidn, ocasionando un deshalance
en el proceso giobal de eliminacién de nitrdgenc. Esta
disminucidn se dehié principalmente a la competencia por
axigeno entre ambas peblaciones bacterianas. Con el objeto
de activar la nitrificacion, dos ciclos fueron alimentados
linicamente cen nitrdgeno. ebteriendo come resuitade unz
recuperacion en la actividad de las bacterias nitrificantes
(99% de degradacioni. La presencia de materia orgénica
puede limitar la nitrificacidn. debide principalmente a la
competencia por el oxigeno entre las poblaciones
bacterianas nitrificantes y desnitrificantes.

Financiamiento: Universidad de La Frontera. Proyecic
Fendecyt 107057

P-162 OPTIMIZACION DE LA PRODUCCION DE LA
PROTEINA RECOMBINANTE N DE VIRUS
RESPIRATORIO SINCICIAL EN Escherichia
eoli MEDIANTE UN DISENO DE SUPERFICIE
DE RESPUESTA UTILIZANDO LACTOSA
COMO INDUCTOR (Optimization of preduction
of N respiratory syncytial virus recombinant protein
in Escherichia colt by response surface desing using
lactese as inducer).

Espifieira 1.1, Riveros B.'. Papic L. ¥ Visquez A
WUnidad Biotecnologia e Inmunobiclégicos. Departamente
de Salud Ambientzl. Instituto de Salud Puablica de Chile,
*Universidad Tecroldgica de Chile. avasquez@ispch.cl.

Para lograr obtener una adecuada produccidn de
prateina recombinante s necesario wn promotor fuerte ¥
exhibir unz actividad basal minima permitiende unz alte
produccién de biomasa durante el cultiva inicial. El [PTG
induce al promoter fec ¥ es ampliamente utibizade en la
imvestigacidn primaria. Sin embarge, su toxicidad v alto

POSTERS

costo o hacen inconvenieate en produccienes a mavoer
escala. Este promotor puede ser inducido por la adicidn de
lactosa gue cumple un deble rol, como inductor ¥ como
fuente de energia y carbono. Ademds la sustitucién de la
giucasa por glicerel como fuente de carbono inicial.
disminuve la produccion de acetato gue inhibe el
crecimiento bacterianc v la produccidn de proteina
recombinante. Temperaturas de induccidn bajo 37" C
favorecen la biosintesis de proteinas recombinantes
salubles, facilitando el proceso de recuperacion. En este
trehajo se optimizd la preduccidn de la preteina
recombinante ™ del wvirus respiratorio sincicial. con un
disefin de superficie de respuesta con tres factores;
temperatura de induccidn, concentracidn de glicerel come
feente de carbone inicial ¥ concentracion de lactesa come
inductor. La expresian de la proteing N recombinante se
determina mediante un ELISA de captura v el modele
ensavado fue exitoso permitiende aumentar el rendimiento
de la expresion de la proteina.

Financiamiento: Institute de Salud Piblica de Chile.

P-163 AISLAMIENTO DE Serratia odorifera
RESISTENTES A ARSENICO Y OTROS
METALES (lsclation of Serratia cderifera
resistanl to arsenic and others metals).

Parra C.', Agurto 1!, Escalaate G2, Lobos C.!. Campos
V.25 y Mondaca M.AZ

Departamento de Microbiclogia. Facultad de Ciencias
Bioldgicas, “Centre EULA. Universidad de Concepcicn.
mmordaca@udec cl

La zena nerte de Chile se caracteriza por presentar
elevadas concentraciones de metales téxicos en el
ambiente, fos gue son fiberados a través de fendmenas
naturales v por la actividad humana. En muestras
contaminadas con arsénico, se han aislados bacilos Gram
(-3 que presentan actividad reductora de arseniato ¥ ofros
mezaies. El abjetive del preseate trabajo fue ideatificar 6
cepas bacterianas pertenecientes al género Serraifia v
determinar su mecanismos de resistencia a arsénico ¥ otros
metales. Las cepas bacterianas fueron ideatificadas
utilizande el sistema Rapid One {REMEL}. Los niveles de
tolerancia a arsénico ¥ otros metales se determinaron
medizate diluciones seriadas en agar Tripticasa. Las placas
se incubaran & 25 *C por 48 horas. El erigen genético de la
resistencia a metales se investigd mediante experimentos
de conjugacion utilizando como cepa recepiora £. coli K-
12, La actividad reductora de As (V)1 se investigd mediante
la utilizacidn de un biosensor bacteriano disefiade para la
deteccidn de As ([0, Por PCR se investigd la presencia de
genes ars ¥ arr. La reduccién de Se se detectd por
Microscopia Electronica de Transmisidn (MET). Las cepas
en estudio fueron identificadas come Serraria cderifera
con mas del 95% de probabilidad. Los niveles de
resistencia para As (W1, As (111, Cu. v Se {IV} fueron = 10
mM; para Ni v Cr, 4mM; para Cd entre 2 v 4 mM. Los
ensayos de conjugacidn dieron resultades negativos. Las
cepas ensavadas redujeron el As (V) a As {1} ¥ al
incubarias con Se(IV) se ohserva por MET la presencia de
nanaparticulas de Se (D). Estos resultades serian los
primeros hallazgo de reduccién de arsénico ¥ selenio por 5.
odorifera.

Financiamienta: Proyecto FONDECYT 1350088
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P-164 RUTA DE SINTESIS DE TOXINAS
PARALIZANTES: CIANOBACTERIAS, UN
MODELO SIMPLE DE ANALISIS COMPLEJO
(Biesynthetic  pathway of PSP toxins:
Cyenobacteria, a simpie model of complex
analvsis),

Murille A.A.. Stucken K., Fuentes 1.J. v Viasquez M.

Facuitad de Ciencias Biologicas, Pontificia Universidad

Catdlica de Chile. amurille@ puc.cl

Las toxinas producidas por dincflagelados en
ambientes marinos producen el sindrome denominado PSP
{Paralytic shellfish Poisoning) durante eventos de floracidn
de estas microalgas conocidos como blooms téxicos ¥
caloquiaimente denominados mareas rojas, por el proceso
de deceloracidn de las aguas. La ruta biosintética de estas
toxinas permanece desconocida y solo rutas quimicas
hipotéticas han sido descritas sin haber ideatificado a los
genes invalucrados hasta el momento. Ya que el estudio a
nivel gendmico es complejo en dinoflagelados se ha
escagido a las cianobacterias como modelo de estudio ¥ en
especifico a la especie Cylindrospermopsis raciborskil
cepas D% (productora de toxinas PSP} y C5-505
(prodectera de toxina CYL). Se obtuvo ADN axénico de
ambas cepas de cianobacterias para su secuenciacién por el
método 454 Life Sciences™ v Sanger. Adicionalmente se
chiuvo una biblioteca de Fasmidos de la cepa D% mediante
el sistema CepyvControl™ con lo cual se evalda la
expresion ¥ regulacién de genes v la secuenciacidn de los
extremos de cada inserte esta permitiendo completar el
genoma de Ia cepa D9 {ambas cepas estdn en proceso de
anotacion utitizando las bases de dates BLAST ¥
SWISSPROT). Hemos determinado el tamafic gendmico de
ambas cepes (3.9 Mb para CS-505 y 3,13 Mb para D%}, ¥
san los més pequefos descritos para cianobacterias
filamentesas. Andlisis de los putatives genes involucrados
en la sintesis de ambas toxinas permitira determinar cudlies
sen los blancos apropiades para experimentos de
mutagénesis ¥ expresion heterdloga.

Financiamiente: Provecto FONDECYT 1050433 Nicleo
Milenio POL/ODT-F v Beca VRAID Pontificia Universidad
Catolica de Chile.

ferraoxidans.
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P-165 REGULACION DE LOS NIVELES
INTRACELULARES DEL REGULADOR
TRANSCRIPCIONAL FUR EN Acidithiobacillus
Sferrooxidans (Regulation of the intracellulfar level
of the transcriptional regulator Fur in
Acidirtiobacillus ferrooxidans).

Lefimil C., 'Quatrin: R.,
Martinez ¥.. 'Holmes DS,

IShmaryahu A..
y Hedlicki E.
'Center for Bioinformatics and Genome Biclogy.
Fundacién Ciencia para la Vida v Universidad Andrés
Bello; *ICBM. Facultad de Medicina. Universidad de Chile.
clefimil@med.uchile.cl.

0yarce A,

El regulader transcripcional Fur (Ferric Uptake
Regulatory es responsable de coordinar los procesos de
incorporacién v almacenamiento de hierre. un
micronutriente esencial para los organismos, pero que en
exceso conduce a las células a estrés oxidativo. A
una bacteria Gram negativa que utiliza el
hierro como fuente de energia, constituye un interesante
modelo para estudiar la homeostasis de este metal ya que
vive a pH 2 en un ambiente donde la biodisponibilidad del
metal es muy elevada. Trabajos previos de nuestro
laboratorio sedalan que el regulador transcripcional Fur
estd implicado en la regulacidn de la captacidn y
utilizacidn del hierro y que sus niveles intracelulares varian
dependiendo de la naturaleza v concentracian del sustrato
energético presente en el medio de cultive. El objetivo de
este trabajo es estudiar los mecanismos involucrados en la
regulacidn de este factor transcripcional. Se utilizaron
herramientas bicinformiticas para las predicciones, v
técnicas de RT-PCR v Northern Blot para posteriores
validaciones experimentales. Hemos encontramos la
probable existencia de un RNA antisentido pare Fur.p
[aFur,zt v planteamos gue podria ser responsable en parte
de Ia variacion de los niveles de Fur,z Por otra parte,
resultados preliminares indican que Fur,z uniria grupo
hemeo. Esta unidn podria constituir una sedal de
degradacién de la proteina, como se ha descrito en otros
sistemas. La presencia de un aFur,p estariz regulande los
niveles de Fur,g, pero ademis los niveles de Fur,p podrian
ser regulados en respuesta a otras condiciones, como los
niveles intracelulares de hemo presente. Dada la inusual
fisiclogia de A. ferrooxidans v del medio en gue wvive,
consideramas de gran interds conocer estos factores ¥ su
implicancia en la expresidn de sus genes hlanco.

Financiamiento: Provecio Fondecyt 1030063 v [I060164,
DI-UNAB 34-06 v DI-UNAB 24-06/1 v ur Microsoft
Spensored Research Award.
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P-166 CLONAMIENTO DEL GEN fliC DE Salmonella
iyphimurinm, EXPRESION EN UN MUTANTE
DE Escherichia coli ¥ EVALUACION COMO
PAMP EXPRESADO HETEROLOGAMENTE
(Cloning of the Salmowella syphimuriem fiC gene,
is expression inoan Escherichia coli mutant and its
evaluation as an heterologously expressed PAMP].

Quirega L. v Venegas A,

Labaratorie de Patogenicidad Micrebiana v Vacunas.,
Depto. Gerética Maolecular v Microbiologia. Facultad de
Ciencias Bioldgicas. Pontificia Universidad Catélica de
Chile, Alameda 340, Santiage, Chile. lguirog 1 @uc.cl

Helicabacrer pylori es considerado un factor de riesgo
en el desarrolio de cincer gdstrico. Por esto hay gran
interés en desarrollar una vacuna eficaz para su
erradicacidn. Hemos planteade una nueva estrategia con el
uso de bacterias prﬂhjéticn:-: como vacuna oral presentadora
de antigenos de M. peford v que ademds expresaria PAMPs
|P.][hnuv:r| fksmuated Molecular Patternt. moléculas
reconocidas por receptores celulares TLR. Esm facilitaria
sU reconocimiento comao si fuera un “patdgeno™ induciendo
inmunidad innata y gatillando respuesta inmune adquirida
frente a antigenos de H. pylori. El objetivo final es clonar
el gen N0 de Safmownella typhimuriven ¥ ensayar su
expresian en la cepa E. coli EF 2282 (iC-) ¥ en algunas
cepas probidticas para posteriormente evaluar respuesta
inmune innmata en ratones, El gen fiC de S.vphimurivm
(ORF ¥ promotor) se ligé a pGEMT., se electrotranstormd y
expresé en EI2281 v se secuencid. La proteina se detectd
ea lisade bacteriane mediante SDS-PAGE v Western blot,
v la deteccién de motilidad microbiana se realizd en el
tipico ensayo en ggar blando, Se han ebterido clones de E.
colf que expresan un producto de 3t kDa detectable con
anticuerpe antiflageling, Ern un ensayo preliminar, no se
detectd recuperacién de motilidad en el mutante EJ22ZE1, ni
la presencia de flagelina en el sobrenadante del cultivo. La
flagelina de 5. ryphimurivin LTZ se expresé bien en un
mutante fiC- de E. coli

Financiamiento: Proyecto Puente # 02-2007. VRAID,

Pontificia Universidad Catdlica de Chile.

P-167 ACTIVIDAD NITRIFICANTE EN UN
REACTOR DE BIOPELICULA OPERADO EN
MODALIDAD POSTDESNITRIFICACION
(Nurifving- deaitrifying activity in a post-
denitrification biofilm reactor,

Beltrin, €., Gonzilez. R., Remera, R.. Ciadad, G.,

Borpharde, C., Antifea. C.

Universidad de La Frontera. cheltii4 @ pinhue.ufro.cl

Diversos estudios se kan realizado en base a la
nitrificacidn-desnitrificacion, surgiendo téenicas factibles v
ecendmicamente favorables como fa nisrificacién parcial.
Este trabajo contempla la operacidn en serie de reactores de
biopelicuta RDR (Rotating Disk Reactor) mediante la
configuracidn poestdesnitrificacidn para fa eliminacion de
nitrdgens. Ademds, se aplicd ur contral supervisor basadao
en un moedelo cinético para simular €] procese bioldgico, ef
que fue operado a distintas condiciores de velocidad de
carga aitrogenada (VCN, kg N/m3:d}, pH ¥ OD img/L). La
operacicn bajo postdesnitrificacién permitid la remaocicn de
nitrdgena en conjunto con una nitrificacidn parcial estable,
con un 8% de eficiencia en el proceso global. La actividad
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de las bacterias autetréficas ¥ heterotréficas se mantuve
estable hasta una VCN de 0.6, Sin embargo. & VON
mavaores la eficiencia global disminuvé {< 30%). provocado
probablemente per una inhibicidn por amoniace, debide a
gue esaron pH alcalinos v 200 mg NH,--N/L. Los
resuliades experimentales mostraron que la actividad
mixima de las bacterias nitrificante se logré a pH 8.5 v 2.5
mg O./L. mientras que el control supervisor predijo
éptimo a pH 82 v 2 mg O./L. El aumento de la VCI
permitic una ectividad bacteriana satisfactoriz hasta de 0.6
kg N/m3sd. Estos resultados indican que se hace necesario
aplicacion de un centrel supervisor, mediante el cual se
puede simular distintos escenarios, simplificande la
aptimizacidn de un procesa bioldgico.

Financizamiento: Trabajo financiado integramente por
Fondecyt 1070374,

P-168 AISLAMIENTO E IDENTIFICACION DE DOS
CEPAS BACTERIANAS OXIDADORAS DE
AZUFRE DESDE ENAP BIOBIO Y
DETERMINACION DE SUS CAPACIDADES
DE OXIDAR TIOSULFATO EN
COMPARACION CON Thisbacillus thioparus
ATCC 10801 (Isolation and Characterization of two
Sulfur Oxidizing Bacterial Strains from ENAP
BIOBIO and determination of its thiocsulfate
oxidation capacity compared to Thichacillus
thioparus ATCC L0801},

Valdebenito E., Arava T., Ruiz-Tagle N.. Aroca G..
Urrutia H.

Centro de Biotecnologia de la Universidad de Coencepcidn.
emkyvaldebenito@ udec.cl

Las bacterias oxidadoras de azufre (BOS) son un grupo
ampliamente usade en biofiltracidon de compuestos
gaseosos de azufre totalmente reducido (TRSs!, los cuales
san emitides por industrias de distinta iadele. son téxicos ¥
de mal olor. Thiobacilius rhioparus, una BOS
quimiolitoautotrdfica. es una de las especies utilizadas en
la degradacicn de TRSs orgdnicos, los que no son oxidados
por muchas especies de BOS. En este estudio se ha
comparado fa capacidad degradativa. sobre el tiosuifate de
dos cepas aisladas desde instalaciones de ENAP BIO-BIO
Tafcahuano, Chile. con la cazpacidad gue tiene la cepa de
Th. viioparas {ATCCy 10801, La caracterizecién de ADNr
168 |PCR de tzempo rezl) indicd que ambas cepas
pertenecerian a la especie Th. rieparss v el estudie de
capacided de oxidar tioszlfaie indicé gue ambas san
guimiclitoautoirdficas con capacidad de oxidar mostrando
patrenegs de crecimiento similares a le cepe ATCC 10801,
tanto a 24 °Ch como a 30 ("Ch. Esto nos permite concluir
que es posible aislar BOS de la especie Th. thioparus desde
un ambiente induostrial v potencialmente utilizarlo en la
macuiaciin de biofiltros destinados a la depuracida de
geses industraales.

Financiamiente: Laboratorio de Biofiltracion de fa
Pontificia Lnn”\idad Catdlica de Valparziso. Provecto
FONDECYT i
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P-169 DISTRIBUCION PREFERENCIAL DE
Cupriavidus Necator JMP134 HACIA LA
RIZOSFERA EN MICROCOSMOS PLANTA-
SUELO Y EL EFECTO DE LA ADICION DEL
HERBICIDA 24-DICLOROFENOXIACETATO
(Preferential distribution of €. kecarcr IMP134
towards the rhizosphere in plant-seil microcosms
and the effect of the addition of the herbicide 2.4-
dichlorophenoxvacetic acid).

Kraiser T.. Gonziler B,

Depro. Genética Molecular vy Microbiclogfa. Facultad de
Cieacias Bioldgicas. Nicleo Milenio en Ecologia
Microbiana v Microbiologia v Biotecrologia Ambienzai. P.
Universidad Catdlica de Chile. Santiage. Chile.
tdkraise@ue_cl

Cupriavidus necaror IMP134, es una f-protechacteria
gislada de suelo, wtilizada como modelo de estudio en
laboraterios por su gran capacidad catabdlics. que le
permite degradar una gran variedad de compuestos
werabidticos. C. wecaror IMP134 posee un plasmidio
catabélico {pIP4} conjugable, responsable de la
degradacidn y utilizacién como fuente de carboro del
cantaminante antrpico, utilizada como herbicida. 2.4-
diclorofenoxiacetato (2,4D). Evidencias de plantas de la
familia Mimosacea en los suelos de los cuales se aislé esta
bacteria y estudios realizados en rizésfera {suelo
influenciado por la raiz de la planta) han descrito que hay
una maver densidad de microorganismos en el suelo
rizosférico con respecte al seelo ne rizesférice, lo que
podria sugerir que C. necaror también seria beneficiada par
la presencia de la raiz en el suelo, Con el abjetivo de
dilucidar si hay una distribucién preferencial de C. necaror
hacia la rizdsfera de la planta v si esta distribucién se ve
afectade por la adicidn del 24D, se inocularon
microcosmes de planta-suelo: con v sin 24D, con la cepa
IMP134  marcada especificamente mediante la
incerporacidn. en su cromosoma, del TnSgfp con
resistencia a Tetraciclina {Te). Después de 3 v 4 semanas
de fa mocolecidn se abtuvieron las bacterias provenientes
del suele rizosférico v no rizosférico de fos microcosmos,
se cultivaron en placas de seleccién para la cepa
IMP134::TnSgfp {24D v Tc) v mediante microscopia de
epifleorescencia se conteren unidades formadoras de
colonia por gramo de suelo {peso seco). Los resultados
mastraron ung distribucidn preferencial de C. necator
IMP134 hacia el seelo rizosférice en los microcosmes con
¥ sin 24D Sin embargo. la adicidn del 24D auments la
supervivencia de C. mecaror en el suelo no rizosférico,
pravocando una disminucién en la distribucidn preferencial
hacia la rizdésfera. Este estudio permite un mavor
entendimiento de O, necator en sistemas reales ¥
complejos, importante pare la potencial utilizacidn de esta
bacteria para bicrremediar suelos contaminados.

Financiamiento: Provecte Fondecyt 1070343 ¥ proyecto
EMEBEA PO4AMIT-F.
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P-170 CINETZ(;A DE CRECIMIENTO DE UNA
BIOPELICULA METILAMINOGENICA
AISLADA DE UN REACTOR ANAEROBIO
Methylaminogenic biofilm growth kinetic isclated
of an anaerobic reactor).

Jopia P: Ruiz-Tagle N: Villagrin M; Sossa K- Pantcia S;
Rueda L v Urrutia H.

Laboratorio de Biopeliculas v Microbiologia Ambiental,
Centro de Biotecnologia, Universidad de Cencepcidn,
Ckhile. pjopia@udec.cl

Durante la digestién anaercbia. los efluentes con alta
carga de proteina v sulfato estimulan la actividad de
bacterias protealiticas v reductoras de sulfato (BRS},
disminuyendo la actividad metancgénica de argueas
preductoras de metzno (APM). La metilamina es usada
come fuente de carbono por APM v no por BRS, Vo osu
presencia en un reactor de biopeliculas incrementa la
produccicn de metane, proponiéndose su sintesis a partir de
betzina. Desde un reactor anaerchic fue zislada una cepa
anaerchia metilaminogénica {BMg). usande betaina coma
fuente de carbone v energia. La cepa fue caracterizada por
API Z0E, identificada por secuenciacién del gen ADNr 165
¥ por comparacian con base de datos BLAST. detectdndose
la produccién de metilaminas mediante microscopia
infrarroja. Se estudiaron la estructura de la biapelicula por
microscopia electrénica de barrido, los parimetros
cinéticos mediante ¢l modelo de crecimiento microbiano de
Gompertz v la produccién de monometilamina por
cramatografia liquida de alta resolucidn. La cepa BMg
aislada fue un bacilo Gram negative. perteneciente al
phylum Proteabacreria {API 20NE). que por secuenciacién
¥ filogenia fue identificada como Swmappia srellwiata. El
madelo de crecimiento Gompertz se ajustd a los datos
experimentales {p = 0.05: r* = 096} ¥ los pardmetros
cinéticos de crecimiento fueren A de 6.25 x10% UFCiem? v
Hmae de 0024 1'h, produciendo una concentracidn de
menometilamina de 4027 agicélid, luvego de 15 dias de
incubacién. Se confirma la capacidad de adherencia de la
cepa BMg sobre cerdmica. asegurando la produccidn de
manoretilamina en biopeliculas enriguecidas con APM.

Financiade por FONDECYT 1020999
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P-171 EXPRESION DE LA MOLECULA CRTAM EN
LINFOCITOS T CD8~ ¥ NKT ANTIGENO
ESPECIFICO PARA Salmonella typhimurivm
iExpression of the CRTAM melecule in T CDg*
and NKT lvmphocvies specific antigen of
Safmonella tvplimariun).

Salgade P., Andrews E.. Oflate A

Laboratorio de Inmunologiz Melecular. Departamento de
Microbioiogia. Facultad de Ciencias Bioldgicas,
Universidad de Concepeidn, pausalga@ edec.ci

CRTAM es un nueva miembro de la superfamilia de fas
inmunoglobulinas, expresada en linfocitos T CDE* ¥ NKT
cuando son activadas in vifro con mitdgenos. pero na
existen evidencias claras de activacidn in vive. Su funcién
estd asociada al aumento en la citotoxicidad ¥ la
produccidn de INF-y, ademds de participar en adhesién
celular en linfocizos T CD8* y NK. El objetive de este
estudio fue analizar la expresidn de la molécula CRTAM
en linfecitos T CD&* v NKT durante una respuesta
antigeno especifica mediada por Salmonella tvphiimrium.,
Para esto ratones C3ITBL/6 fueron infectados con la
bacteria, purificindose los linfocitos intrahepiticos v del
bazo. los cuales fueron reestimulades con los péptidos
OmpC 132-139 y OmpC 73-78 de S. rvphimurium. Por
citemetria de flujo se determiné la expresidn de CRTAM
en linfocites T CD8&* y NKT. Nuestros resultados
demuestran gue ambas poblaciones derivadas de ratones
infectados con Sabmonella typhimorium vy reestimulados
con ambos péptidos son capaces de incrementar los niveles
de expresion de la molécula CRTAM en su superficie, a
diferencia de los linfocitos provenientes de ratones no
infectados con la bacteria. Estos hallazgos apuntan a que el
reconocimiento antigene especifice de estos péptidoes
bacterianos tienen un impacto directo en el incremento en
ia expresién de CRTAM. sugirienco gue los linfocitos T
CD#* v NKT especificos contra antigenos de Salmonella
pueden requerir de la molécula CRTAM para atacar a
células biance infectadas con la bacteriaz, sin embargo las
células NKT a diferencia de los linfocitos T CDB* tendrian
la capacidad de regular la expresidn de CRTAM en su
superficie después de una reaccion antigeno especifica.

Financiamiente: Provecto Anille ATC DR/2006.

P-172 EXPRESION Y PURIFICACION DEL SITIO
ANTIGENICO III DE LA GLICOPROTEINA
PEL ¥IRUS DE LA RABIA (Expression and
purification of Rabies virus Giycoprotein antigenic
site TIL.

Bernales. R. Ross, A, Gémez. J. Riveros. B, Visquez, A

Unidad d¢e Biotecnologia e Iamunobicligicos.
Departamenta de Salud Ambiental. Instituto de Salud
Piblica de Chile. avasquez@ispch.cl

El sitio antigénico 111 de fa glicoprateina ribica posee
aran relevancia en la diseminacion del virus m vive. Tanta
es asi que la mutzcion de este sitic antigénico inactiva al
virns a tal grado que se ha empleado tales cepas virales
mutantes en varias vacuras de virus atenvado. El sitic
antigénico [I1 es definido come un epitopo lineal
comprendide por los aminedcides 333-338 de la
glicoproteina. La produccidn de una vacuna basada
solamente en este sitio antigénico 111 promete generar una
respuesta inmuncligica éptima, debide a que estaria
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especificamente dirigida contra un sitio relevante del virus,
lo cual es especialmente importante en individuos
inmunodeprimides (HIV, quimioterapia. desautricioni. El
fragmento de DNA de 390 ph del sitio antigénicoe I fue
obtenido por PCR a partir de un aislade nacional Calle
L51. El fragmento de DNA fue clonado y la proteina
expresada v purificada desde £. coli BLZIIDEZ). La
proteina recombinante purificada tiene un peso aproximado
de 15 KDa v mediante Western blot reacciona con un suero
policional obtenide en conejo inmunizado con una vacuna
camercial de uso humana. Este heche brinda apoye a la
etilizacién del sitio antipénico I en el desarrollo de
vacuna DNA antirrdbica.

Financiamiento: Institute de Szlud Piblica de Chile.

P-173 PREPARACION ¥ EVALUACION DE ENSAYO
DE APTITUD PILOTO DE CHORITOS
CONGELADOS CONTAMINADOS CON Vibrio
parehaemalyticus EN 30 LABORATORIOS
AMBIENTALES CHILENOS (Experimental
Profficience test of Vibrio parahaemolyticus in
frozen sea food in 30 environmental chilean
laboratorios).

Gonzalez K., °, Espinosa J. ', Acufia F. 2, Cachicas V.'

Comision Chilena de Energia Nuclear '. SernaPesca 7,
Institute de Salud Piblica de Chile . vcachica@ispch.cl.

La pehlacién chilena ha sufrido una serie de brotes de
intoxicacidn alimentaria debido a la presencia de Vibrio
parakaemolviicus en mariscos v su deteccion ha sida baja o
nula en este tipo de muestras incluso en la época de
médxima notificacién de casos clinicos. Cen el objetivo de
evaluar el desempefio de los laboratorios ambientales que
realizan la enumeracién de Vibrio parahaemolviicus desde
mariscos crudos o congelados. se disefid un ensavo de
aptitud pileto con 30 laboratories publices ¥ privados
chilenos. Se prepard un lote experimental de choritas
esterilizados por radiaciones ionizantes v contaminados con
la cepa togigénica RIMD 1025633 con dosis de de P2 {E.3-
1.0 xi0 * ufc por muestra ¥y almacenade a -70°C por £
semanas antes del envio. Se evalud la homogeneidad del
late simulando un envio con registro de temperatura
contiruo. Todos les laboratorios sefelan utilizar fa
metodelogiz BAM FDA on line con diferencias
individuales. Los resultados fueron evaluados mediante ef
estadigrafo #-score utilizando la media robusta obtenida de
los lazbaratorios. 20 iaboratorics obtuvieron resultados
SATISFACTORIOS con un valor Z score central 4.3 NMP/
. El valor de homogenenidad obtenide fue de 2.5 NMP/g.
14 laboratorios recibieron la muestra a T menor a H0°C,
como es recomendade per el FDA, Seis laboraterios que no
utilizan APA 2X chbtuvieron resultados menores a los
detectados por el méteda (<3NMP/g). La mayoria de los
laboratorios ambientales detectan el patdgeno puro en bajas
cencentraciones considerando la inestabilidad de matriz
utilizada v las condiciones de temperatura de envio.

Financiamienta: Comisidn de Energia Nuclear e Instituto
de Saled Publica de Chile.
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P-174 RESPUESTA TRANSCRIPCIONAL DE
Enterococeus faecalis FRENTE A CAMBIOS EN
LA  BIODISPONIBILIDAD A COBRE
¢ Transcriptional behaviour of Enterococcus faecalis
in response to changes in the copper availability).

Reyes A., Olivares F., Lopez G., Latorre M. v Gonzdlez M.

Laboratorio de Bioinformética v Expresién Génica, INTA,
Universidad de Chile. arevesjara®@ gmail.com

El cobre {Cu) es un micronutriente esencial para todos
las sistemas bioldgicos. pero en exceso es téxico. Con el
propdsite de asegurar un suministre adecuado de Cu. los
sistemas bioldgices sintetizan una variedad de proteinas,
que participan en el proceso de captacidn. distribucién,
almacenamiento v eflujo del metal. En bacterias £. firae,
es una de los modelos de estudic de homeostasis de Cu
mejor caracterizado donde se describe el funcionamizsnto ¥
regulacidn del operdn cop, encargado de mantener los
niveles de Cu intracelular. sin embarge, el ral de otros
camponentes en la homeostasis de Cuo se desconoce va que
ro se dispone de la secuencia gendmica de esta bacteria.
Previamente en E. faecalis (Ef) hemos identificado v
caricterizado un operdn cop con ortdlogos a los descritos
en E. @irae y como ventaja Ef posee su genoma
completamente secuenciado. El abjetivo de este estudic fue
tdentificar la presencia de potenciales componentes
codificados en el genoma de £f gue participen en el
metabolisme de Cu y que complementen lz funcién del
aperdn cop. Para la identificacién de petenciales
componentes se aplicaron tres protocolos de bisqueda, que
utilizaron herramientas bioinformdticas v la informacidn
reportada en literatura. Se identificaron 34 potenciales
candidatos en el genoma de Ef, para 19 de ellos se evalud
cambins en su expresidn génica en respuesta a Cu mediante
qRT-PCR. Los reseliades indicaron gue: 1. En Ef la
exposiciin a Cu inducen cambios en la expresién de
diversos genes cedificades en diferentes sitios del genoma:
2. En Ef'se activan al menos dos mecanismos de regulacién
en respuesta a una exposicion a Ce que dan cuenta de la
mazntencidn de la homeostasis del metal en lz célula
silvestre; 3. El genoma de Ef codifica para proteinas
ATPasas gue disminuven su expresién en presencia de Cu
las gue podrian estar participando en la captacién de Cu en
esta bacteria; ¥ 4. Los genes del operdn cop de Ef
responden transcripcionaimente a Cu cuya respuesta es
regulada por CopY. Asi mismo. es posible proponer la
existencia de un segundo factor de transcripeidn que regula
la expresicn del operdn cop.

Financiamiento: Proyecto Fondef DOMI-1257.
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P-175 DETERMINACION EN UN BIORREACTOR
DE LA CINETICA DE BIOOXIDACION DE
ACIDO SULFHIDRICO POR Sulfolobus
metallicus {Measurement in a bioreactor of the
bigoxidation kinetic of hydrogen sulfide by
Sulfolobus metallicus).

Hollmann C., Aroca G.. Gentina 1.C.

Escuela de Ingenieriz Bioguimica. Pontificia Universidad
Catdlica de  Valparaiso.  Valparaise, Chile.
consuh @ gmail .com

El dcido sulfhidrico es uno de los principales
componentes de las mezclas de gases sulfurados cuva
presencia provoca  graves problemas de corrosién, olor y
dafios a la salud. La biofiltracién es una de las alternativas
de tratamiento bicldégico que se han propuesto como
ventajosas para su eliminacidén. Se presenta la
caraterizacidn cinética de la archea terméfila Sulfolobus
metallicus en la bicoxidacion de H:S en cultive por lotes
con alimentacidn continua de H,S. El sistema experimental
consitid en una columna generadora de dcido sulfhidrico el
cual entra continuamente al biorreactor a una concentracion
contrelada. Se montd un bierreactor de 0.6 (L) de
capacidad (til, agitado mecinicamente. el cual se dispuso
en un bafio fermostdtico a T0°C. la temperatura dptima de
crecimiento del microorganismo. El cultivo se inicié con
un pH de 2.5 v se utilizé el medio Norris modificado con
0.1 gLy de extracte de levadura, El H,S8 se determing por
cromategrafia gaseosa, utilizando un detector TCD, en la
entrada ¥ salida del reactor. Se realizaren tres cultivos por
lotes: en el primer cultivo, el microorganismao se adapté al
écide sulfhidrico come fuente de energia. En el segundo
cultivo, se determinaron la velocidad especifica de
crecimiente maxima de 0.3 (d-'1, un rendimiente en células
de 1.66% 10 ycélulasimal H.S) v una velocidad de
consume de 4074101 {mol H.S/células*d). En el tercer
cultivo, el HaS entra a una concentracién de 4.3 ppm v ose
enriguece el aire con 2.5 % de CO., en el que se obtiene
una velocidad especifica de crecimiente mdxima de 0.27
(d'), un rendimiento en células de 2.3%10'% [células'mol
HoS50 v una velocidad de consuma de 4.44%10°1 {maol H,S¢
células*d}. No se observd fase de fatencia al alimentar el
H.5. Durante el cultivo se observan dos etapas. en la
primera de ellas, este compuesto es oxidade completamente
a idn sulfato. provocando la scidificacidn de! medio venla
segunda etapa. debido a gue alcanza su mixima capacidad
oxidativa, forma azufre elemental v disminuve su velocidad
de crecimiento. El enriquecimiento de didxido de carbono
favarece tanto la velocidad de consumo del H.S como su
rendimiento en biomasa.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 1050318
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P-176 MICROORGANISMOS HIPERTERMOFILICOS
PROVENIENTES DE ESTUFAS DE
ESTERILIZACION (Hyperthermophiles from

sterilization drying ovensh.

Correa D.'2, Amendbar M.P2,

JALL
IFundacién Biociencia: “Universidad de Santiago de Chile.
jblamey @bioscience .cl

Askenasy 1.°7, Blamey

Los hiperterméfilos, microorganismos capaces de vivir
aptimamente a temperaturas iguales o superiores a 8
han side aislados tipicamente de ventos hidrotermales
profundes de origen marino v de sitios terresires
ceotérmicamente actives. Sus proteinas y los lipidos
componentes de sus membranas poseen esiruciuras
inusnales en comparacion con sus centrapartes mesofilicas
que les permiten mantener la integridad celular a elevadas
temperaturas. En el presente trabajo reportamos el
aislamiento ¥y el cupltive de microorganismos
nipertermofilices provenientes de material depositada en
los intersticios de estufas de esterilizacion. Estas estufas se
caracterizan por tener ura alta temperatura de operacicn
| ita 150°CY ¥ una atmdsfera interna de extrema
sequedad. En este trabajo se presenta la caracterizacicn
microbiolégica de estos microorganismos, incluvendo
estudios de la resistencia gque estos poseen a niveles
fluctuantes de desecacion v radiacidn UV. Ademds. con el
ohjeto de estudiar la termoestabilidad de algunas enzimas
claves. hemos aislado y caracterizado parcialmente dos
enzimes modelos: glutamato deshidrogenasa v 21 complejo
piruvate deshidrogenasa. La complejidad que involucra el
rompimiento de estos inusuales microorganismos ka sido
no de los pasos determinantes en la cbtencién de las
enzimas involucradas en este estudio. Estas pmwiedudeﬁ
reportadas hacen a estos MIiCTOOrganismos aun mas
interesantes en términos de las propiedades que poseen sus
enzimas v los lipidos que componen ses membranas. El
énfasis del presente trabajo estard centrado en el
aislamiente de estos microorganismos, a sus propiedades
microbiclégicas ¥ a la resistencia a radiacidn ¥ desecaciin
gue ellos presentan.

Financiamiento: Fundacidn Bicciencia. Santiago-Chile.
AFQSR- Air Force Office for Scientific Research, USA.

P-177 DIVERSIDAD MICROBIANA Y PLASMIDOS
CONJUGATIVOS ASOCIADOS CON
RIZOSFERAS DE SUELOS CULTIVADOS DEL
SUR DE CHILE iMicrobial diversity and
conjugative plasmids associated with rhizosphere m
cultivated soils frem southern Chitel.

Jorquera M., Hernindez M., Cea M. y Maora M.L.

Cenire ée Ciencias v Biotecaclogia de Recursos Naturales,
Universidad de La Frontera, Temuco. mjorquera@utro.cl

La rizdsfera es considerada como el principal hdbitat
para la actividad microbiana ¥ ha sido implicadz en la
estimulacidn de fransferencia lateral de genes eatre
microorganismos en ambientes terrestres. Electroforesis en
geles con gradiente denaturante (DGGE} fue utilizada para
estudiar fa diversidad microbiana en rizdsferas de ballica
perenm trébal blanco. trige, svena ¥ lupino. Ademdés, la
ia de plismidos conjfugatives, con resistenciz a
ilira. tetraciclina v tolerancia a aluminio, fue
estudiacda mediante aislamiente exdgeno. Tres plismicos
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(pRPA2L, pOPA2T v pRPA45) con telerancia a aluminio {2
mM a pH 501 fueron seleccionados v preliminarmente
caracterizados por restriceidn enzimitica v resistencia a
antibidticos v metales pesados. DGGE reveld una alta
diversidad microbiana  (bacterias, hongos ¥
arqueabacteri asociada a fas rizdsferas. El wvse de
Excherichia coli, Pseudomonas putida v Pseudomonas

fuorescens como recipientes, permitic el aislamiento de

transconjugantes conteniendo bandas plasmidiales desde
todas las rizdsferas muestreadas. Restriccidn enzimdtics
mostrd similar patrén para pRPA21 y pRPA43, pero
diferente para pOPAZI. P. putida albergando a pRPAZIL
adguirié resistencia a estreptemicina, gentamicina ¥
tolerancia a plomo. P. purida albergando a pOPAZL
adquirié telerancia & plomo. P. fluorescens albergando a
pRPALS adquirid resistencia a cloranfenicel ¥ tolerancia a
cobre v plomo. Este estudio ne solo revela una alta
diversidad microbiana en rizdsferas, sino también la
presencia de elementos moviles, los cuales podrian estar
envueltos en la trasferencia lateral de genes de resistencia-
tolerancia en sistemas agro-pasterales.

Financiamiente: Programa Bicentenario PSD26, Fondecyt
Ne 061262, Beca Doctoral Conicyt de Marcela Herndndez..
Fundacidn Andes proyecto CL4033 |

P-178 DETERMINATION OF MOST STABLY
EXPRESSED HOUSEKEEPING GENES IN
Acidithiobacillus ferrooxidans UNDER DIVERSE
EXPERIMENTAL SETUPS (ldentificacidn de
genes “Housekeeping” de Acidithichacifing
Jerrooxidans de expresion estable bajo diversas
condiciones experimentales).

ieto P.. ‘Bravo V., Jedlicki E.. *Holmes D8

'ICBM., Universidad de Chile,
& Genome Biolegy. FCPV,
Chile. rquatrini@ bionova.cl

. Huatrin R,

Center for Bioinformatics
MIFAB-UNAB. Santiago.

Quantitative PCR assays can detect subtle changes in
the expression of target genes. However, such evaluations
must be benchmarked and normelized against reference
transcripts to correct for variations between samples and in
PCR efficiencies. making the choice of appropriate
reference genes @ central isswe for valid interpretation.
Housekeeping genes (HKGs) are often selfected as a
reference on the basis of arbitrary criteria or on
abservations from previeus studies, in spite of
demanstrated differential regulation of many HKG.

Based upen three different transcriptional prefiling
experiments (Fe vs 5. SFe vs 8, Fe2DD vs F62) we have
selected a subset of HKGs from A. ferrooxidans that show
invariant expressien in the conditions under study, and
which are fully cerserved in other acidithiebacilli,
Expression of these genes was analyzed in different
experimental setups {energy source, pHI to determine those
most stably expressed by calewlating the average pairwise
variation of each expression profile. In addition, since the
wse of multiple control genes has been shown to improve
normalization. combinations of the reference genes were
evalvated to determine which and how many HKGs were
required for accurate normalization. We analyze the results
in the light of frequently used control genes in bacteria, and
in particular in A ferrooxidans.

Finaaciamiente: DI-UNAB 34-06-R, Fendecyt 11060164,
Feadecyt 1050063 and Microsoft Sponsored Research
Avward.
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P-179 RESISTENCIA A ANTIBIOTICOS EN CEPAS
DE Campylobacter jejuni AISLADOS DE
POLLOS FAENADOS EN LA REGION
METROPOLITANA (Antibiotic resistance in .
defuni strains isolated frem poultry carcasses in the
Metropolitan Areal.

Rivas P., Serrano N_, Fierro E.. Toro M.. Trenceso M ¥
Figuerca G.

Laboratoric de Microbiclogia v Prebidticos, INTA, U,
Chite. Santiago. Chile. privas@inta.cl

. jejun: es un frecuente agente de infecciones
entéricas & nivel mundial. Su principal reservorio son las
aves ¥ ¢l consuma de camne de pollo mal cocido la primera
fuente de infeccidn en humanos. El tratamiente antibictice
de los cases graves se ha visto complicado per la
emergencia de cepas de C. jejeni resistente a
antimicrebianos, en especial 2 las fluoroquinolenas, une de
los agentes de eleccidn para el tratzmiento de este
patdgenc. El objetive de este estudio fue determinar la
resislencia a seis antibidticos en cepas de C. jejuni aisladas
de polles broiler. Se analizaron 104 cepas de C. jejuni
provenientes de pollos broiler temadas de dos puntos del
proceso de faenamiento, en dos plantas de la Regidn
Metrapolitana. El patrén de susceptibilidad antibidtica de
los wislades se determind mediante concentracidn
inhibitoria minina (CIM] para los siguientes antibisticos:
dcide  nalidixico, ciprofloxacine, cloranfenicel.
eritromicina, gentamicina y tetraciclina. Se demostré altos
niveles de resistencia para dcido nalidixico (94/102),
ciprofloxaxino 104} v tetraciclina (68/104}. Se detectd
una alta tasa -1 de resistencia simultdinea a 3 o mis
antibidticos (T8/104) v Ilama la atencién que solo 6/104
(6%1 de las cepas resultaran sensibles & todas las drogas
evaluadas. Los resultados presentados confirman 13 la
importancia que tiene la aplicacién de las Buenas Pricticas
Ganaderas para impedir que el consumider reciba aves
contaminadas v 21 el control que se requiere parz evitar la
efevada presenciz de cepas de C. jejuni resistentes a los
antibigticos.

Financiamiento: Provecto FONDECYT 10611541

P-1300 DESARROLLO DE UNA VACUNA DNA
ANTIRRABICA EN UN MODELO MURINO
{Development of an antirabies DNA vaccine in a
mice model}.

Ross A, Alarcdn 8., Riveros B Favi M. v Visquez A,

Unidad de Biotecnologia ¢ Inmunobioldgicos.
Drepartamento de Salud ambiental. Instituto de Salud
Piblica de Chile. avasguez@ispch.cl

Salmonella tvphinerium es utilizado como carrier para
la entrega de vectores plasmidiales en ef desarrollo de
vacunas debide @ las ventajas ascciades o su manejo v
bajos costos. En este contexto. la utilizacién de cepas
atenuadas de 5. fvphimuriem como vectores para la entrega
de wacunas DNA representa una ventaja en términos de
costos 4 las vacunas antirrdbicas actualmente existentes

desarrelladas en cultivos celulares. El gen de la
glicoproteina ribica. la proteina viral de mds relevancia

inmunoldgica fue amplificado mediante PCR v clenado en
un vector de expresidn ewcarionte para luego transformar
una cepe atenuada de S, ryphimerivm v oadministrada
oralmente en una concentracidn de 10¥ UFC/ml en ratones
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BALB/c. Los resultados indican que el suero de los
animales inmunizados fueron capaces de neutralizar la
infeccidn in-vitre para incluso alcanzar titulos de
anticuerpes neutralizantes sebre 0.5 Ub'ml {método de
inhibicidn de focos fluorescentes, RFFITI. nivel
considerado protector por la OMS, indicande con esto que
S wvphimarivm entrega de maners eficiente & las células
presentadoras de antigénos (CPAs) el vector con el gen
clonade |, produciéndose su expresidn. procesamiento v
presentacidn antigénica, ceastituvendo asi ena eficaz
alternativa en el desarrollo de una vacuna DNA zatirribica.

Financiamiento: Instituto de Salud Piblica de Chile.

P-131 PCR MULTIPLE PARA LA DETECCION
SIMULTANEA DE Chiamydia prewmoniae Y
Mycoplasma prneumoniae EN MUESTRAS DE
ASPIRADO NASOFARINGUEQ (Multiplex PCR
for the simultaneous detection of Chlamydia
pacumanta and Mveoplasma prewmeoniae in nasal
pharvny samples).

QOjeda P.!. Bravo P.!,
Strahsburger E .

Cuadros C.'. Girate C.!.

'Escuela de Tecrologia Médica. Campus Vifda-UNAB.
*Departamento de Ciencias Bioldgicas, Campus Vina del
Mar, Universidad Andrés Bello. estrahsburger@unab ¢l

Mycoplasma preumoniae v Chlamydia pneumoniae son
patdgenos asociados a las neumonias atipicas adguiridas en
la comunidad. afectando principalmente a los nifios. Su
deteccidn es indirecta evaluando la respuesta seroldgica del
paciente. o directa mediante inmunofluorescencia gue
reconoce a estos patdgenos en un frotis de aspirade
nasefaringec. La posibilidad de cultivarlos es inviable
debide 2l tiempe de cultivo e infraestructura requerida.
Alternativamente, herramientas moleculares como el PCR
muitiple, el cual no estd disponible en la V-Regida.
permitiria identificarios simulténeamente de forma ripida v
especifica, en muestras de aspirades nasofaringeos
obtenidos desde nifios sospechoses de neumonia atipica. Se
utilizaron partidores descritos en la literatura para
amplificar distintas regiones def gen 165rDNA, aungue uno
de estos partidores fue modificado para semejar las
temperateras de fesidn, optimizando les condiciones del
PCR miltiple. Comao centrol interro amplificamos una
regidn del gen de albdémina a fin de poder detectar la
presencia de irchibidores de a reaccidn de amplificacién.
En resumen se obtuviercn 3 bandas de distintos tamaifao.
gue son ficilmente visualizados por electroforesis v que
representan claramente a M. prewmicniae, C. prewmoniae v
el gen de Albimira. Durante el trabajo se determind la
concentracicn dptima de la enzima DNA polimerasa. su T°
annealing. v la posibilidad de obtener amplificados
inespecificos. Luego evaluamos su sensibilidad v
especificidad, apovando su uso come herramienta
diagrostica molecular en la V-Regidn,

Financiamiento: Provecto Regular UNAB DI 05-05-R,
Universidad Andrés Bello,
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P-182 CONTAMINACION MICROBIOLOGICA EN
LA ZONA COSTERA DE ZIHUATANE]O,
GRO., MEXICO (Microbiological contamination
in the Zihuvatanejo. Gro.. Mexico coastal zone).

Bahena-Diaz G., Guedea J.. Sdnchez 1.

Profesor-Investigador del Centre de Estudios Tecneldgicas
del Mar No. 27 ubicado en Puerto Vicente Guerrera, Gro.
Carretera Aca-Zihuva Km 155 Teléfono ¥ Fax
{+174242204133. bahenadiaz®@hotmail com

La ceataminacidon de las playas representa en la
actuzlidad wn grave problema ambiental ya que ocasiona
dafios econdémices, turisticos v disminuye su calidad
sanitaria; esta contaminacidn se debe principalmente a los
desechos que se producen en fa tierra ¥ que son vertidos a
las plavas u etros medios acudticos que desembocan en el
mar. El municipio de Zihvatanejo, Gro, no se escapa de
esta prohlemdtica, ¥ como tiene una economia orientaca al
turisme, se ha cuestionado el efecto de tedos los desechos
esparcidos al mar per las distintas vias sobre le belleza de
estas plavas v la aptitud para el uso recreativa. Ante esto,
se realizd una investigacion cuvo objetivo fue conocer e
erade de contaminacidn de las plavas de este destino
turistico. Para el estudio se temaren muestras de agua cada
mes durante B meses (enerc-junio de este afol.
colectindolas por duplicada en cada una de las 5 zonas de
muestreo. usando la técnica sugerida por COFEPRIS
(19943 v se determinaron los pardmetros fisicoquimicos
simuitdneamente v se realizaron  les  andlisis
microbioldgicas de enterococos fecales utilizando el
Método de Tubos Maltiples. Los resultados chbrenidos
indican gue el agua de las playvas de Zihuvatanejo, Gro., fug
inadecuada para la recreacién por contacto primaric. Las
playas que regisiraron mayor contaminacidn por
enterccocos fue la principal (698 NMP enterccocos! 100
mi1 v el Morre (315 NMP/ 100 ml) cuando el COFEPRIS
menciona que selo de 0-500 NMP de enterococos! 100 m] e
agua de las plavas es apta para recreaciones. Concluyendo
se puede mencionar que los resultades microbioldgicos
obtenidos la mayoria de las plavas de Zihuatanejo, Gro no
son aptas para recreaciones pues en el 36 66 % de los
puntos de muestren existen mas de 30K enterococos! 100 ml
v fisicoguimicas coma las agui estudiadas, no presentaron
mucha variabilidad en los resultados v ne afectaron el
crecimiente © disminucién de los enterococos. Le
contaminacion se asocid a los aportes que reciben las
playas del canal de aguas negras por lo que es necesario
que las avtoridedes municipales pengan un mayor interds
en el tratamiento antes de ser arrojadas & las playas.

Financiamiente: Provecto CoSDAT 909-97,
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P-183 EVALUACION DE UN PLAN BASICO DE
SEGURIDAD SANITARIA EN LA
ALIMENTACION ENTREGADA EN LOS
JARDINES INFANTILES DE LA JUNTA
NACIONAL DE JARDINES INFANTILES DE
CHILLAN, CHILE ({Evaluation of a basic plan of
sanitary security in the feeding surrendered in the
nursery schools of the “Junta Nacional de Jardines
Infantiles™ from Chitlan, Chile}.

Parra J.. Pincheira T,

Departamente Nutricidn v Salud Piblica, Universidad del
Bio-Bio. juparra@ubichio.cl

Diariamente se entregan 1000 raciones alimentarias a
rifios ¥ aifas de JUNHE de 3 meses a 5 afios, este servicie
esti licitado a terceros v controlade por Bases Técnicas gque
rigen ei programa. Por ser un grupo etario vulnerable, es
necesaric conocer la seguridad sanitariz en el proceso
preductive de la racidn alimentaria segin Reglamento
Sanitario de los alimeatos ¥y conocer el impacte de
capacitar con un plan bdsico de seguridad sanitaria basado
en el Reglamento sanitario de los alimentes en el proceso
productivo de fa alimentacion servida & nifios v nifas.
Estudio descriptivo de corte transversal en un universo de 4
jardines Infantiles, en que se utilizd para el diagndstico un
instrumente validado previamente basado en ef Reglamento
sanitario de los alimentos que contiene 34 preguntas
distribuidas en 4 itemes que son Materia Prima {alimentos
potencialmente peligrosos. almacenamiento de perecibles ¥
no perecibles), Planta fisica (infraestructura, instalaciones e
higiene). Eguipos v utensilios {Higiene v sanitizacidn) e
Higiene del persenal. Se capacita con un manuzl de
seguridad sanitaria & manipuladeres v se procede a evaluar
su impacto ¥ se analizan los resultados con frecuencias
relativas, promedios ponderados ¥ comparacidn de
proporciones. EI cumplimiento al diagndstico de seguridad
sanitaria fue de un 57.4% de cemplimiento considerado
regular, al aplicar el manual de seguridad sanitaria
alimentaria con capacitacidn y supervisidn profesional al
persenal manipulador, mejora a un 89% postintervencién
considerado bueno. 1.3 Los bajos niveles de cumplimiente
en todos los itemes son riesgo latente de cuadros de ETA.
231, El almacenamiento de los alimentos, la infraestructura,
el equipamiente v su higiene son los aspectos de mis riesgo
para la salud de los pdrvulos. 3.) Se evidencia fa necesidad
de implementar sistemas preventivos de aseguramiento de
inocuidad alimentos. Buena pricticas de Manufactura,
SOP. 80P HACCP.

Financiamienio: Direccidn Regional del Bio-Bio. Junta
Nacional de Jardines Infantiles - Departamento de
Nutricién v Salud Péblica Universidad del Bio-Bio .



POSTERS

P-184 DETECCION DE GENES DE VIRULENCIA EN
CEPAS DE Escherichia coli PRODUCTORAS
DE SHIGATOXINAS (STEC}, AISLADAS DE
BOVINOS SANOS DESTINADOS AL
CONSUMO (Virulence genes detection in Shiga
toxin preducing Escherichia coli iselated from
healthy bovine at slaugther).

Vivanco, 8.. Valenzuela, P., Prado, V., Vidal, R.

Programa de Microbiologia v Micologia, Facultad de
Medicina, Universidad de Chile. selvivanco@ gmail .com

Escherichia coli productora de Shigatexinas {STEC) es
un patdgeno emergente asociado a enfermedades
transmitidas poer alimentos (ETA}. Esta bacteria es
responsable de cuadros tan graves come colitis hemorrdgicas
¢ del sindrome hemolitico urémice {(SHU) en nifios menores
de 5 afos. Se describe a nivel internacional a la especie
bovina como principal reservorio, ¥ en Chile, su prevalencia
alcanza un 28.7% {19973, Debido a que es esta especie la
fuente de contagic mds importante a través del consumo de
sus productos crudos o mal cocidos. este trabajo pretende
determinar lz prevalencia de STEC en contenide intestinal
de hovinos, la presencia de genes ascciados con adhesidn en
estas cepas v los serotipps més prevalentes de las cepas
aisladas. Se tomaren 385 muestras de heces bovinas. las
cuales fueron sembradas en agar McConkey. Aquellas
colonias con fenotipe de £, coli se lisaron para la obtencidn
de su ADN. Luego. mediante PCR se estudidé la presencia de
genes saa, AivA. tha, efal, Ipf, eae, asociados con adhesidn y
la presencia de las toxinas sty sir;, Mediante serclogia se
determiné el serotipe de las cepas aisladas. La frecuencia de
aislamiento de STEC fue 11,9%. EI perfil toxigénico fue de
un %.6% para stxy, un 69.2% para seep, v de un 21, 1% para
51 ¥ §ixa. Se determind la presencia del gen eae en el 9.6%
de las cepas. El resto de los genes asociados con adhesidn
fueron detectados en diferentes porcentajes. El serngrupo
miis prevalente fue el 0171, ¥ una cepa resultd positiva para
Q157 El bovino sigoe siendo un reservorio importante de
cepas de STEC a pesar de fa disminucién en la frecuencia de
aislamientes de estas cepas. Esta disminucién podriz estar
relacionada con las mejoras en el tipo de produccién a nivel
nacienal. Por otro ladoe, la presencia de los genes de
virulencia relacionados con adhesidn v la presencia de
serogrupos frecuentemente asociados con cuadros clinicos,
incluido el serogrupo O137 asociado a les cuadros més
severos en humanos, nos demuestra el riesgo que representa
la refacién entre el consumo de productes cémicos crudos o
semicocidos ¥ la aparicidn de los cuadros asociados a STEC.

Financiamiento: Proyecte Fondecyt 1061088

P-185 PCR MULTIPLE PARA LA BUSQUEDA DE
INTEGRONES CLASE 1, CLASE 2 Y GENES DE
RESISTENCIA  ASOCIADOS A ESTOS
ELEMENTOS EN CEPAS de Shigella {Multiplex
PCR for screening of class 1 and class 2 integrons and
antimicrobial resistance genes from Shigelia strains).

Brave V., Almirzaga R.. Garav T., Toro CS.

Laboratorio de Antibidticos, Programa de Microhiologia v
Micologia, ICBM. Facultad de Medicina, Universidad de
Chile. vbravoz@ gmail.com

Los integrones representan el principal mecanismo de
captura ¥ diseminacidn de genes de resistencia a
antibidticos en bacterias Gram negativo. La amplificacidn
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de zonas conservadas de estos elementos constituve una
herramienta de diagndstico (til en la deteccidn y vigilancia
de bacterias multirresistentes a antimicrobiancs. El
abjetivo de este trabajo fue desarroflar una técnica de PCR
miltiple para detectar la presencia de integrones y los
genes de resistencia mids cominmente asociados a estos
elementos en cepas de Shigella. El métode definide en este
trabajo contiene una combinacién de partidores gue
amplifican a 36°C determinantes que codifican resistencia
al ampiciling, blogy,,; streptomicina, gadl: trimetoprim,
dhfri. streptotricina, sar. Ademds incluye partidores para
los genes de integrasas especificas de integrones clase | v
2. Se utilizaren lisados bacterianos obtenidos por ebullicidn
de un cultiva ligquide saturado como DNA templado.
Finalmente, se analizaron 100 cepas mediante este PCR
miltiple ¥ reacciones individuales para cadz marcador,
validando la reproducibilidad del métode. De esta forma, se
cuenta con una herramienta de ficil implementacidn v
manejo en el laboratorio para la caracterizacién de
determinantes genéticos de la resistencia a antimicrobianos
en Shigella.

Financiamiente: Provecto FONDECYT 1040539,

P-186 PRESENCIA EN Vibrio cholerae NO-O1 NO-0139
DE SEGMENTOS GENICOS HOMOLOGOS A
LA ISLA DE PATOGENICIDAD DE Vibrio
parahaemolyticus {Homologous genetic segments of
Vibrio parahaemelyiicus pathogenicity island are
detected in Vibrio cholerae no-01 no-0139).

Niidiez H.. Ulloa M.T. v Osorio G.

Facultad de Medicina de la Universidad de Chile. Programa
de Microbiologia. haroldnunezburgos@ gmail .com

Vibrio cholerae no-01 no-013%  causa
mayoritariamente cuadros de gastroenteritis aguda. Se han
descrite, sin embarge, algunos cases de manifestaciones
extraintestinales como bacteremia, septicemiz e infeccion
de tejides blandos. A diferencia de las cepas clisicas de V.
cholerae, es escasa la informacién scbre genes de
virulencia en cepas no-O1 no-139. Estudios recientes en
cepas de V. chelerde no-01 no-013% demuestran la
existenciz de un sistema de secrecidn tipo [ homdlogo al
descrito en la cepa pandémica de Vibrio parakaemolyiicus
(S5TT2Z). Este sistema de secrecitn de V. parahaemalyticis
se encuentra ubicade en una isla de patogenicidad (1P
gendmica. Debido a esto, surge la posibilidad de gue e
S8TT2 de V. cholerae no-01 no-0139 también se
encuentre inserte en una IP homdloga a la de V.
parakaemalviicas. Para testear esta hipdtesis se realizé un
amilisis genético mediante PCR de una cepa chilena de V.
chalerae no-OL no-139 causante de un cuadro de
septicemia fatal. Los genes analizados correspondieron a
los siguientes genes contenidos en la IP: rdhA, 1di§. zonas
advacentes a rdhAd vy rdhS, el gen VPAL1355,. el gen
VPAIIRD v los extremos 57 v 3

3" de Ia IP. Ademis fuercn
anafizados fos genes de la subupidad A de la toxina del
calera (cixd) v la subunidad mavor del pilus tipo IV (icpA)
e V. cholerae. Esta cepa de Vibrio cholerae no-O1 no-
Q139 resultd positiva para algunos marcadores genéticos
de la IP de la cepa pandémica de V. parahaemolviicus v
negativa para cixd v repd. Los resuitados obteaidos
sugieren fuertemente que lz cepa de Vibric cholerae no-01
ne-013% estudiada contiene regiones homdlogas a la isla
de patogenicidad de ¥, parahaemolviicns,
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P-187 LAS GLICOPROTEINAS DEL VIRUS HANTA
ANDES MEDIAN LA FUSION DE CELULAS
VERO E6 (Hantavirus Andes glyceproteins
mediate fusion of Vero E6 cells}.

Cifuentes N. ', Valeazeelza P.D.T. "2y Tischler N.D. **

‘Fundacian Ciencia para la Vida, “Instituto MIFAB v
Universidad Nacional Andrés Bello.
nic.cifuentes@uandreshello.edu

El virus Hanta Andes. miembro de la familia
Bunvaviridae, es el agente causante del sindrome
cardicpulmonar en Chile. La ausencia de tratamientos
eficientes se refleja en la alta mortalidad ccasionada por €]
virns, alcanzande el afo 2006 el 41% de los casos. Al
inicio del ciclo infectiva. las glicoproteinas del virus, Gn v
Ge, interactiéan con los receptores celulares ¥ median la
fusidn de la memhbrana viral con la de la célula. EI rol que
cada una de ellas cumple en estos proceses ain no ha sido
dilucidado. Se ha sugerido, mediante herramientas
higinformiticas v ensgyos in vitro con péptidos, que Ge
seria la proteina fusogénica. Para caracterizar las
propiedades fusogénicas de la glicoproteina Ge. en esie
trabaje se implementd un ensaye de fusicn entre células.
Para ello se clond la secuencia gue codifica las
gliceproteinas en un vector de expresién eucarionte (pi.1¥},
¥ mediante transfeccidn de células Vero E6 se determind en
ensaves de inmunofluorescencia la expresién de Ge en la
membrana plasmdtica, condicidén reguerida para Ia
formacidén de sincicios. En las cinéticas de expresidn de Gn
v Ge a diferentes tiempos. se observd gue a las 48 horas
postransfeccion se produjo el mayer nivel de expresidn en
la membrana citoplasmatica. Subsecuentemente. los
ensayos de fusion célula-célula se realizaren mediante
disminucicn del pH del medic a tas 48 hrs postransfeccicn.
Se logré observar la formacidn de sincicios mediante
inmunoflucrescencia a 4 v 24 horas post disminucidn de
pH, a 33 v 5.8. Los resultados demuestran por primerz vez
que las glicoproteinas del virus Andes producen la fusidn
de células Vero Ef en easayes in wirro. El ensavo
establecido censtituye la base para estudiar las
caracteristicas de la proteina de fusién ¥ para ensavar
potenciales inhibidores de la entrada del virus a la célula.

Financiade por Microseft Collab. Res. Project ¥ Fondecyt
NT 1063231,

P-18% DETECCION DE Enterobacter sakazakii EN
FORMULAS LACTEAS DESHIDRATADAS
(Detection of Exterobacrier saxazakit in dried infant
milk formula).

Sdez M., Rosas C. ¥ Tamavo R.

Institute de Medicina Preventiva Veterinaria. Facultad de
Ciencias Veterinarizs, Universidad Austral de Chile.
msaez @ uach.cl

Con el chiete de detectar la presencia de Enrerobacrer
sakazakil en formulas licteas en pelve, se recolectaren 100
muestras de leche entera en pelve desde una empresa lictea
de fa X Regidn. La norma actual del Ministerio de Salud no
indica la bisqueda de patdgenos emergentes v de baja
incidencia en Chile. Para la deteccién se utilizd el
protecoio establecido por ISOVTS 22964 ¢ IDF/210 2006 en
coniunto. No se detectd fa presencia de Ewmrerobacrer
sakazakii en las muestras aaalizadas. Sin embargo, por ser
el primer estudio que intenta su aislamiento. se requiere
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continuar investigando no selo en otras industrias sino
tamhién en otras férmulas lécteas infantiles, que puedan ser
de riesgo.

P-189 TECNI{ZA‘ DE PCR MULTIPLE PARA LA
DETECCION DE Salmonells spp EN HARINA
DE PESCADO Y MARISCOS (Multiplex PCR
technigue for detection of Safmonella spp from
fishmeal and seafoods).

Marcoleta A.. Estay F., Gonzidlez S., Lizama C., Silva J. ¥
Aravena C.

Departamento Biomédico, Departamento Tecnelogia
Meédica, FACSA. Departamento Ingenieria en Alimentos.
Facultad Recursos del Mar. Universidad de Antofagasta.
caaravena@uantof.cl

El género Safmonella es agente etieldgice de
intoxicaciones alimentarias v fiebre tifoidea en humanos.
Las normas de exportacidn de productos del mar
puntualizan total ausencia de Salmonella, por lo gque e
diferentes etapas de produccidn se debe tener estricto
control de este microorganismo. Para la deteccion de este
patégeno hemos desarrellade un PCR midltiple (PCR-m)
con genes especificos del género Salmonelln pefA. sefA.
JTiB, fiC e inv, Para detectar la presencia de Salmonelia en
productos del mar. proponemes evaluar la téenica de
PCR-m en harina de pescado y mariscos. Utilizando la
técnica de PCR-m. se determind la detectabilidad y se
caracterizaron los patrones de PCR-m en 30 serotipes de
Salmonella, Los ensayos de deteccidn se hicieron
inoculande ertificialmente harina de pescade v mariscos
con 5. enierica serotipo Enteritidis ATCC 17036, La
detectabilidad del PCR-m fue de 5 ng v 20 UFC/g. Los
serotipes mis frecuentes (Enteritidis, Typhimurium, Tvphi,
Paratvphi A ¥ B. Moentevideo ¥ Agonal presentaron: fnv
100, sefd 37%, fIiB 57%, pef 28% v fUC 143% ¥ de los
serotipos menos frecuentes {23). el 1009 presentaren el
gen inv. Al inocular artificialmente., se detectaren U4 UFCY
o de muestrz lwego de 12 h de incubacién en caldo de
enriquecimiento & 37°C. Se concluve que la téenica de
PCR-m es altamente sensible ¥ es posible identificar
perfiles de PCR-m en los serotipos frecuentes. sin embarga
otros serotipos menos frecuentes son detectados selo por €l
gen dnv. Es posible aplicar esta técnica en harina de
pescado v mariscos, incubande las muestras 12 horas en
calde de entiguecimiento a 37°C.

Financiamiento: Direccidn de Investigacién, Universidad
de Antofagasta, Provecto PEI-1307-04
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P-190 TAPETE BACTERIANO EN SEDIMENTO
MARING DE CALBUCO CON
ENRIQUECIMIENTO ORGANICO POR
CULTIVO INTENSIVO DE SALMONES
{Bacterial mat in organically eariched marine
sediments beneath an intensive salmon farm in
Southern Chilel.

Aranda C. y Maldonade M.
Centro i~mar. Universidad de Los Lagos. Puerto Mantt.

El conocimienta de los procesos microbiznes asociados
a lz hipexia en sedimentos marinos gue reciber fecas ¥
alimentes ne consumides durante el cultive intensive de
salmonidos permitiria desarrollar ¥ cperar moedeles de
capacidad de carga y autodepuracidn. Se conoce que la
sucesion microbiana beatdnica por enriquecimiento
orginico asociado a esta actividad calmina con la aparicidn
de tapetes bacterianos sulfero-oxidantes. Estas bacterias
tienen la capacidad para modificar los ciclos de carbono,
azufre v nitrégeno en los sedimentos, pero los mecanismos
detallados de estas interacciones permanecen poco
entendides ¥ hasta shora no estudiados en el leche marino
bzjo estas instalaciones en el sur de Chile. En este studio,
las secuencias de gemes ARNr 165 detectadas en
sedimentos marines impactados por un centro de cultivo en
Calbuce en 3 diferentes estratos i0 a 6 cm) ¥ a diferentes
distancias desde un tren de halsas jaola indicaron un
enriquecimienta de: {i) una poblacién heterogénea de
Beggiatea spp. putativamente capaces de acoplar la
cxidacidn del sulfuro con la reduccidn disimilativa de
nitratos, {:il diversas e-Profecbacteria putativamente
invelucradas ea oxidaciones v reducciones de sulfuros ¥
azufre elemental concentrado en el tapete bacteriano w {iki)
bacterizs reductoras de sulfato en los estratos superficiales
del sedimento: adicionalmente se comprobd  un
desplazamiento de bacterias tipicamente aerdbicas v suh-
Gxicas. Estos resultados representan la primera
identificacidn taxondmica mundial de filamentos de
Beggiaroa en sedimentos impactados por la acuicultera,
ademis sugieren ¢l establecimiento de un cicle de arufre
compiejo que limitaria la emisién de sulfuros v
posiblemente favoreceria la mineralizacion dei mayor flujo
de materia orgdnica.

Financiamiento: Programa de Fortalecimiento de la
Investigacidn ¥ Docencia en Universidades Regionales de

la Fundacidn Andes; DAAD-CRUCH: A/0T/03361.
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P-191 PREVALENCIA DE ENTEROCOCCUS
RESISTENTES A LOS ANTIBIOTICOS EN
AGUAS RESIDUALES EN CUSCO (Prevalence
of antibiotic resistant enterococci in sewage in
Cusca),

Espinoza H.', Flores D.°. Ferez F.2, Fernindez EZ2. Silva

'Facultad de Ciencias Bioldgicas, Universidad Nacional de
San Antonic Abad del Cusce, Peri. *Labeoratoria de
Microbiologia Ambiertal, Universidad de Antofagasta,
Antefagasta. Chile. heldyiyi@hotmail.com

Existe escasa informacidn disponible en Perd acerca de
fa distribucidn de Enterococcus spp en aguas residuales y
de su implicancia en la transmisicn de la resistencia a los
antibidticos a través del agua. Enterococcns spp oson
comunes ex fas infeceiones nosocomiales ¥ son capaces de
diseminar fa resistercia @ los antibidticos por la cadera
alimenticiz. El objetivo de este trabajo fue determinar la
presencia de Enferococcus spp resistentes a los antibidticos
en las aguas residuales del Cusco. Muestras de aguas
residuales se obtuvieron de 3 sectores diferentes: colector
del Hospital Regioral, Hospital Lorena ¥ colector gue
vierte sus aguas en el rio Huatanay. Las cepas de
Erteracoccus fueron aisladas en agar m-Enreracoccus. Las
colenias aisladas fueron identificadas par pruebas
bioguimicas ¥ titpificadas por el sistema Phene-Plate. La
Concentracion Minima Inhibitoria (CMI} a diversas drogas
antimicrobianas fue determinrada por una técnica de
dilucitn en agar. Un total de 98 cepas de Enterccoccus spp
fueron aisladas ¥ se identificaron 10 especies diferentes.
encontrindose en mavor proporcidn E. faeciwm (4126,
seguido de E. faecalis {33.3%). La tipitificacién por Phene-
Plate detectd la existencia de 9 fenatipes bioquimicos
(PhP} diferentes. PhP 2 fue el més frecuentemente aislado
cen 11 cepas v estaban presentes en las aguas de los 3
celectores. Estos fenotipes presentaron gran resistenciz a
aminoglicésidos (36 a 87%). ampiciling (74.7%).
maoderamente resistencia a eritromicinz. cloranfenicol.
tetraciclina ¥ cipofloxacine. Se observd ausenciaz de
resistencia @ vancomicing. La presencia de Enterococcus
multirresistentes a los antibiGticos en las aguas residuales
puede ser una importante via de diseminacidn de estos
microorganismos en el Cusco.

Firanciamiento. DINV, Universidad de Antofagasta,
Proyecto 1357,
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P-192 ROL DE RESIDUOS CARGADOS DE LAS
PORINAS OMPD Y OMPW DE Salmonella
enterica serovar Typhimurium EN LA
EXPULSION DE METIL VIOLOGENO POR
SIMULACION ¥ MUTAGENESIS (Role of
charged residues at the OmpD and OmpW porins
fram Salmenella enterica serovar Typhimurium in
the efflux of the methvl viclogeno by simulation
and mutagenesisl.

Aguayo V.D.!. Ipinza F.' Gongilez-Nile D v Saavedra
e

Laboratorio de Microbiolegia Molecular. Dpto. Ciencias
Biolégicas, UNAB': Centrc de Bicinformitica ¥
simulacion molecular, UTALCA®. csaavedra@unab.cl

Las porinas son proteinas de membrana exteraa ¥
pueden ser definidas coma canales acuosos gue permizen la
difusién de maoléculas hidrofilicas, nutrientes v téxicos. La
resistencia bacteriana a antibidticos o toxinas mediada por
caznales es descrita come subyacenie a la expresidn
deficiente de este tipo de proteinas [porinas), asi camo la
ausencia de expresion de estas ye la presencia de
medificaciones estructurazles gue se traducen en una
reducida permeabilidad. Esto mds el efecto sinérgico de fos
sistemas de expulsion de téxices provocarian una
disminuciaon en la cenceatracion de este ¥ un subsecuente
incremento en la resistenciz. Se ha repartado que las
porinas OmpD ¥y OmpW de Salmonella erterica seravar
Typhimurium (STm) funcionan come canales de salida de
sustancias toxicas, en particular de la sal de amonic
cuaternario metil violdgeno (MY, siendo la expulsidn a
través de estos canales un mecanismo de resistencia
bacteriana distinte & los descritos anteriormente.

En este trabajo por medio de simulacién molecular,
aproximaciones bicfisicas ¥ bioguimicas. se han
determinado in sifico residuos invelucrados en el fendmeno
de transperte de MV. Ademds, confirmamos que ambas
porinas OmpD v OmpW de STm tienea las caracteristicas
necesarias para participar en el fendmeno de expulsion de
MV desde el periplasma al medio extracelular. Para
demostrar lo predicho in silico se obluve proteinas
madificadas (OmpDD107Q, OmpDK16Q; OmpWRIA,
OmpWW1334) con las propiedades del poro, alterada v
con un cambio en la resistencia 2l toxico MV,

Financiado por FONDECYT 103{(H137 v UNAB D1-39-04.

P-193 HETEROGENEIDAD INTRAGENOMICA DE
LOS 165 rRNA EN Vibrio parahaemolyticus (155
rRNA Intragenomic heterogeneity in Vibrie
parahaemelVicus}.

Harth E., Romero I.. Torres R, and Espejo R.

[nstitute de Nutricién v Tecnclogia de los Alimentos,
Universicad de Chile. Santiago. erikanikitza@ yahoo.com

Vibrio parahaemolvticus contiene 11 copias del operdn
ribosomal. La cepa RIMD2210633, cuyo genoma ba sido
secuenciado, contiene copias idénticas de sus genes 163
RNA (rrs) en los [l operones. Sin embargo, otras cepas
poseen copias diferentes {heterogeneidad intragendmical.
En este trabaje mostramos los resultados de la
ceracterizacién de los rry en 21 grupos genotipicos de V.
parahaemolyiicus. La heterogeneidad intragendmica de los
rry se evalué por la formacidn de heterodupletes entre los
productos de PCR. La secuencia de los rrs en las cepas que
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no moestrzban heterogeneidad intragendmica se obtuvo por
secuenciacion directz del amplicén de los rrs de DNA
bacteriano total. La secuenciacidn de les aleles en cepas
con heterogeneidad intragendmica se realizd después de la
separacidn de los alelos por restriccidn con I-Cexl ¥
electroforesis en campo pulsante. Trece de los 21 grupos
mostraren heterogeneidad intragenémica en un segmento
de 23 ph, que conserva una estructura de herquilla (hairpin}
en el rry a pesar de las diferencias en su secuencia. Se
observaren un total de 16 secuencias en este segmento con
diferencias en hasta 12 de los 25 nucledétidos. Las
secuencias encontradas solo han sido reportadas en cepas
del género Vibrie o muy relacionadas. Los resultades
ohservados parecen ser consecuencia del reemplazo de
algunos de los #ry en el genoma por rrs que evolucionaron
independientemente en otros vibrios, por medio de
transferencia lateral, Estos datos apoyan los resultados de
otros  estudios que sugieren que recombinacién
intergendmica entre vibrios es muy frecuente en el mar.

Proyecto FONDECYT 1040875 y programa regional de
hecas DAAD.

P-194 INTIMIDADES DE LA UNION DEL VIRUS IPN
A CELULAS SUSCEPTIBLES iIntimacies of PNV
hinding to susceptible cells).

Kuznar J., Pavloy M_, Sdanchez C.. Espinoza J.C.

Laboratorio de Biogquimica y Virclogia. Facultad de
Ciencias. Universidad de Valparaiso. Juan Kuznar@uv.cl.

La capacidad que tiene un virus para seleccionar al fipo
de célula gue le permitird replicarse es clave en ta
patogénesis. La seleccidn de las respectivas células ¥
tzjidos depende fundamentaimente de la existencia de
moléculas celulares a las cuales el virus se une. El virus
[PM es un imperiante patégenc gue infecta diferentes
tejidos de peces salmonideos. La replicacicén del virus en
estos determina el curse de la enfermedad. Para visualizar
v cuantificar la unidn virus - célula. desarrollamos un
ensayo que permite Iz individualizacidn de particulas
virales marcadas con anticuerpos fluorescentes. Con esta
metodologia exploramos aspectos no investigados
previzmente en el virus IPN. Para elio infectamos células
en cultive en diferentes condiciones experimentales ¥
analizamos la cantidad v distribucidn del virus fluorescente
en elias. Los resultados muestran que la cantidad de virus
que se une a las células es muy variable, le cual puede ser
un reflejo de las caracteristicas individuales de las células
en un cultivo. Otro aspecto relevante es que del conjunto de
viriones que constituyen un indculo, prefereatemente se
unen a la célula agquellos que efectivamente tienen ia
capacidad de replicarse en la célula invadida, es decir, en la
prictica, una muy bajz proporcidn de los viriones
generados por una infeccién. En Ia actualidad estamas
investizgande si diferencias en la patogenicidad entre cepas
del virus pueden ser explicadas por cambios 2n la
capacidad de unidn a distintos tipos celulares.

Financiamiento CIGREN -UV.
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P-195 ONICOMICOSIS POR DERMATOFITOS EN
PACIENTES DIABETICOS DEL CONSULTORIO
DE SALUD DE ATENCION PRIMARIA “DR. J.
ASTABURUAGA™ DE LA CIUDAD DE TALCA
(Omychomycoses by dermatophytes in diabetic patients
from Primary Health Center *Dr. J. Astaburuaga” of the
city of Talcal.

Mora C_, Brevis P., Abaca P.

Laboratorie de Micologia, Facultad de Ciencias de la
Salud, Universidad de Talca. clmora@utalca.cl

Las enicomicosis representan un grapoe de afecciones
de las ufas preducidas por une o més hongos. El objetivo
de este trabajo fue investigar fa prevalencia de infecciones
micdticas en los pies de pacientes diabéticos que asistian al
Consulterio de Salud de Atercién Primaria “Dr.
I Astaburvaga”™ de la ciudad de Talca. Se estudiaron 76
pacientes de los cuazles 40 eran mujeres v 36 hombres. EL
rango ce edad de les pacientes fue 37 a 80 afios. Los
pacientes debian estar sin terapia antimicética (tipica ¥
cral) durante un pericde de 30 dias. Se obtuvieron muestras
de raspado de uias de los pies v en algunos casos, al
encantrar signos sugerentes de compromisc cutdneo se
procesaron muestras de escamas de los espacios
interdigitales v plantares. Las muestras se chservaron con
KOH al 204 v posteriormente fueron cultivadas en agar
selectivo para hengos patdgenos ¥ agar Sahouraud
glucosade con cloranfenicel e incubadas a 25°C v 3717 por
un periede de 7 & 21 dias. Los resultados indicaron gue el
531.3% de los pacientes diabéticos presentaban infecciones
micéticas, siendo 30.2% hombres v 21.1 % mujeres. Del
tatal de cultivos positivos, el 8%.7% correspondid a
Trichophyron rubrum y el 102 % a Trichophvion
mentagrophyies. Los resultados obtenidos permiten
concluir gue los pacientes diabéticos son un grupo muy
vulnerable a presentar infecciones fingicas.

P-196 ESTUDIO DE LA REGION PROMOTORA DEL
GEN ompW DE Salmonella enterica SEROVAR
TYPHIMURIUM (Study of ompW gene promoter
of Salmeneila enterica serevar Typhimurium).

Gil F!._ Pacheco N, Nardocei G2 v Saavedra, C!.

'Laboratorio de Microbiclogia Molecular, *Laberatorio de
Biologia Celular ¥ Molecular, Departamento de Ciencias
Bio as, Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad
Andrés Belle. csaavedra@unab.cl

Las bacterias Gram (-} estin redeadas por dos bicapas
lipidicas concéntricas. Ambas poseen proteinas que
facilitan el transporte de nutrientes, productos finales del
metabalisme, sustancias téxicas e iones. El gen ompW de
Salmonella enterica serovar Tvphimurium (STm). cuvo
producte es una porina menor de la membrana externa, esti
invelucrade en la resistenciz al téxico Metil Vialégeno
[MV). AL ser reemplazado por el gen reportero facZ
lactividad P-galactosidasay se determind gque presenta una
induccidn de 2 veces aproximadamente. en presencia de
MV, ¥ & su vez se ohserva un aumente en el tiempo del
RNA mensajero (RT-PCR1 v la proteina {Western Biog).
Metil violégeno es un compuesto generader de estrés
oxidativo que produce radical superdxido activande la via
del regulon soxRS. Per lo tanto. nuestra hipdtesis es que el
gen ompW de STm se activa por SoxS. Entonces, el
objetivo de este trabaje es demostrar la uridn de fa proteina
SoxS al promotor del gen ompW de STm. Nuestros
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resultados indican que en la regidn rio arriba del gen ompW
existe un posible dominio de unidn a la proteina SoxS.
Ademds, mediante cambios en la movilidad electroforética
(EMSA) se demoestrd que en presencia de fa proteina SoxS
ceurre un cambio en la movilidad, lo gue daria cuenta de la
unién de la proteina Scx8 a la regidn promotora del gen
oinpW de STm.

Financiado por Provectos Fondecyt 1050037, UNAB DI1-
3006 y UNAB DI-08-06/1

P-197 ANALISIS DE DIVERSIDAD MICROBIANA
POR DGGE DE v SUELO CONTAMINADO
POR PENTACLOROFENOL SOMETIDO A
BIORREMEDIACION (Analisis of microbial
diversity by DGGE of a PCP contaminated soil
under bioremediation treatment}.

‘M. Cea. 'M. Jorquera, *H. Langer, °M.L. Mora v 'M.C.
Diez.

‘Instituto de Agroindustria, “Depto. de Ciencias Quimicas,
‘Depto. de Ingenieriz Quimica. Universidad de La
Frentera, Temuco. meea@ufro.ck.

Electroforesis en geles con gradiente denaturante
{DGGE) fue utilizado para evaluar diversidad de hongos v
bacterias en un suelo comtaminado con pentaclorofencl
{PCF) sometido a biorremediacién. Muestras de 75g de
suglo {35% humedad) fueron colecadas en recipientes de
vidrio estableciéndose los siguientes tratamientos: T1
(control suelo), T2 (suelo contaminado con PCF), T3
(cantral suelo mezclado con rastrojo de trigod, T4 (suelo
contaminado con PCF ¥ mezclado con rastrojo de trigo), TS
feontral suelo mezclade con rastrojo de trigo inoculado con
Antracophvivm discolory, T8 (suelo contaminado con PCF
mezclado con rastrojo de trigo inoculade con A, discolor).
El suele fue artificialmente contaminado por adicidn de una
solucidn stock de 10g L't de PCF diluido en KOH 0,1 mol
L alcanzando una concentracidn de 250 mg de PCF por kg
de suelo. Las muestras fueron incubadas 25=1°C por 28
dias. Las pérdidas de agua por evaporacién fueron
compensadas semanalmente. Al final del periodo de
incubacion se realizd andlisis por DGGE para establecer
diferencias en diversidad microbiana. Este estudio no selo
reveld uma alta diversidad microbiana (hongos v bacterias}
entre los diferentes tratamientos, sino gue ademds se
abservd una estimulacidn de ciertos grupes de hongos v
bacterias por la presencia de PCF ¥ rastrojo de trigo.

Financiamiento: Programa Bicentenaric PSD26. Fondecyt
N 1030614, Fundacidn Andes Cl4035.
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P-198 DISENO DE UN MEDIO DE CULTIVO
ECON()M[CQ Y ALTERNATIVO PARA LA
PRODUCCION DE UNA SUSTANCIA TIPO
BACTERIOCINA INHIBITORIA FRENTE A
Listeria monecytogenes (Design of ecenomic and
afternative culture medium fer the production of a
hacteriocin substance tyvpe inhibiting against
Listeria monocytogenes).

Gonzalez A.°. Costa M. !, Schébitz R. . Martinez M.A 2

!Institute de Ciencia v Tec. de los Alimentos; © [nstituto de
Farmacia. Universidad Austral de Chile. Campus Isla Teja
Valdivia, 63-221512, Fax 3-221355,
alge23@gmail.com

s'n,

La hipdtesis de trabajo plantea gue si Carncbacterinm.
piveieola L103 produce una sustancia tipo bacteriocina
{STB}. en el medio de cultivo D-MRS, entences, también la
producird en un medio caltivo alternative generado por el
reemplazo, de las fuentes proteicas de origen vegetal ¥
animal, por otras mas baratas.

Para lograr ¢l objetiva de esa investigacidn. se
procedid primero a seleccionar conforme la concentracidn
de proteing soluble de fuentes proteicas de origen vegetal ¥
animal para reemplazar las originales del medic. Luego se
prepararon tres formulas ¥ se verificsd el crecimiento v la
lineracidn de la STB a nivel de matraces, siendo al
parimetro decidor fa actividad antzgonista frente a L.
monocyicgenes utilizando la Técnica de fa Gota sobre
Césped. La farmula que presentd Ia mavor actividad de
antagonista de la STB. fue usada para cultivar la cepa
ldctica en fermentador en modalidad barch duraante 26
horas. donde se efectuaron recuentes en superficie ¥ en
profundidad. se monitored el consumo de neutralizante
(NaQOH), ardcar v preteina residual v la actividad
antagonista de la STB.

Los resuitados muestran mayeres actividades
inhibitorias a nivel de matraces (800 UASmL) que en
fermentador {400 UA/mL). debide a wn exceso de
crecimiento celular en este dltimao.

Finaaciamiente: Provecto FONDEF DO<i-1133.
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P-199 INDUCCION DE LA RUTA alk DE
DEGRADACION DE HIDROCARBUROS POR
SURFACTANTES PRODUCIDOS POR
BACTERIAS MARINAS (Inducticn of the alk
pathway mediated by marine microbial
hinsurfactant).

Zamorano C.. Ibacache-Quiroga C.. Aceituno A, &
Dinamarca M. A.

Laboratorio de Biotecnolegiz Microbiana. Facultad de
Farmacia. Universidad de Valparaiso.
alejandro.dinamarca@uy .cl.

Las  surfactantes  sintéticos son  compuestos
tensioactives que pueden ser usados en la recuperacidn de
ambientes contaminados por hidrocarburos, Fisicamente.

de los contaminantes haciéndoles mds susceptibles al
atague microbiano. Bioldgicamente. se ha establecide gue
eslos Compuestos son fxicos, afectan procesos fisioldgices

refacionados con la metabolizacidn y reducen la
bicdispenibilidad de los contaminantes. A su vez, los
surfactantes sintéticos son persistentes en el ambiente. En
este contexte, la descripocién de nuevos surfactantes de
origen bioldgice (biosurfactantes) junto al la descripeidn de
sus mecanismos de accidn bioldgica son actwalmente de
gran interés. Este trabajo busca describir les mecanismos
de accidn de nuevos bosurfactantes. Para este, se aislaron
bacterias marinas que utilizan hidrocarburos alifitices
como dnica fuente de carbono capaces de producir
compuestos fensicactivos. Los microorganismes fueron
identificados por secuenciacion del ADNr 168 v se realizé
una bisqueda del gen de la enzima alkano hidroxilasa
AIKB. Los biosurfactantes se evaluaron en su actividad
tensioactiva ¥ se determind su capacidad para activar la
ruta de degradacidn de hidrocarburos usando la fusicn
transcripeional PalkB::lacZ. La metodelogia permitic
obtener biosurfactantes desde bacterias identificadas como
Acinerebacter spp. Las cepas contienen el gen alkB.
necesaric para fa degradacidn de hidrocarburos. Los
surfactantes obtenidos actian como emulsionantes, v a
diferencia de surfactantes sintéticos evaluados, inducen la
actividad transcripcional de lz ruta de degradacion de
gleanos. Se concluye que. ademas de actuar como
tensipactivos, los  biosurfactantes pueden  actuar
bioldgicamente induciendo rutas de degradacion.

Fingnciamiento: DIPUY 18-05 Universidad de Valparaiso.
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P-200 EFECTO DE LA FUENTE DE CARBONO EN
EL COMPORTAMIENTO DE CELULAS DE
OVARIO DE HAMSTER CHINO {CHO) EN
CULTIVOS CONTINUOS (Effect of the carbon
source on the behaviour of chinese hamster avary
{CHOG cells in contineous cultures).

Berrios, J. & Altamirano, C.

Escuela de Ingenieria Bioguimica, Pontificia Universidad
Catdlica de Valparaiso. claudia_altamirano@ucy cl.

Fundamento: Los cultivos de céiulas mamiferas han
sido ampliamente usades para la produccién de preteinas
recombinantes con aplicaciones terapéuticas por su
capacidad de realizar glicosilaciones. Los procesos
metebéiicos involucrados en la produccidn v glicosilacian.
¥ cdmo estos se ven afectados por el entorno. no estd
totalmente esclarecide. En este contexto hemos estudiado
el uso de manosa ¥ combinaciones de glacatosa/lactate &
distintitas concentracicnes, sobre el crecimiente de las
células CHO en cultive continua.
étodos: Cultivos centinuos en biorreactores de 130
mL & 37°C, 3% CO; y 95% H.R. Alimentacidn con medic
Biopro 1 con las sigeientes fuentes de carbono: manosa
iMany o glucesa (Gled a 2.5; 10 ¥ 13 mM; Galactosa’
Lactato {Gal/Lacy a 1005 v 20010 mM. Se cuantificad
numere de células (cdmarz de Neubauer). fuentes de
carbono ¥ lactato {¥SI 2700 v HPLC).

Resultados: El comportamiento de Man v Gle es
similar a todas las concentraciones en todas fas variables
medidas, siende la concentracidn de lactato ligeramente
mener con Man ¥ el mimero de células ligeramente mayor.
L& refacidn Lac/células en eestado estacionarie cuando se
usa Man o Gle, estd entre 0.5-0,7 a 2.5 mM v 1.4-2.1 con
)y 15 mM, mientras que la concentracidn celular aumenta
sola en un 109, En los coltives cen Gal/Lac, se ohserva un
co-metabolizacidn de ambos metabolitos.

Conclusién: Los resuftados indican que a 2,5 mM de
exosa el metabolismo de las células CHO es mis
eficiente. Las experiencias con Man indican gue es posible
cultivar la células CHO en caltivos continues con con en
comportamiento similar al de la Gle. Esto es de gran interés
pues ka Man ha mostrado tener un efecto faverabie en las
glicosilaciones de los biofdrmacos. Por otro lado, la
combinacién GaliLac se presenta una interesante
alternativa de use de una fuente cuves efectos en las
glicostlaciones estin siendo evaluades.

Financiamiento: FONDECYT 1070337 v DI 203.731

(PUCVY.
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P-201 DETECCION Y CARACTERIZACION
PARCIAL DE BACTERIOCINAS
PRODUCIDAS POR LACTOBACILLUS SPP
CON ACCION ANTI HELICOBACTER PYLORI,

Contreras, F., Gonzilez C., Garcia A.

Laboratorio de Patogenicidad Bacteriana, Departamento de
Microbiofogia, Facultad de Ciencias Bi spicas.,
Universidad de Concepeidn. fecantreras@udec cl

Fundamentacién: Los probidticos pueden modelar la
colonizacién de la mucosa gdstrica. Estz actividad puede
ser realizada por las bacterias dcido licticas mediante la
produccion de dcide lictico, perdxide de hidrégeno ¥
bacteriocinas, estas dltimas capaces de afectar la integridad
de la membrana por formacidn de poros.

El objetivo fue determinar si cepas de Lactobacilluy
spp. procedentes de biopsias gdstricas de pacientes son
capaces de inhibir a una cepa de referencia de Helicobacrer
prlori (ATCC 435045, Investigar, ademds, si la inhibicidn
estd dada por bacteriocinas ¥ cdmo afecta su produccion las
condiciones del medio.

Metodologia: Se realizeron ensaves de difusidn en
agar para chservar la capacidad de los sohrenadantes de
cultivos de Lacrobacillus spp. para inhibir el crecimiento
de la cepa de referenciz. Se observd tambiga el efecto del
tratamiente con temperatura de 37°C v 100°C del
sobrenadante. Se realizé una curva de crecimiento en
medioc MRS v un medio alternativo con merores
capacidades nutricicnales ¥ se ohservé el efecto de la
variacién del pH def medic.

Resultados: Algunas de las cepas ensayadas fueron
capaces de inhibir Helicobacter pyvlori in virro v esta
inhibicidn se pierde al aumentar Ia temperatura. La
produccidn de bactericcinas es un procese dependiente de la
fase exponencial de crecimiento bacteriano v el pH puede
afectar el crecimiento de la cepa productora, pero la actividad
inhibitoria se mantiene en un rango de pH (3.5 - 6.8).

Conclusién: Los resultados sugieren que algunas cepas
de Lactobaciflus spp. mhibirfa a la cepa de Helicobacrer
pvleri através de bacteriocinas.,

Financiamiento: Universidad de Concepcidn - Provecto
Fondef DO3i11405.
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P202 EFECTO DEL SECADO SPRAY SOBRE LA
VIABILIDAD Y CAPACIDAD ANTAGONISTA
DE CELULAS DE BACILLUS SUBTILIS
CONTRA ERWINIA CAROTOVORA {Spray
drying effects of cells of Baciflus swbulis over
viabiity and antagonist capacity against Erwinig
carofevoral.

Ojeda, C.; Cesta, M. Ciampi, L.; v Ah Hen. K.5.

Faceltad de Ciencias Agrarias, Universidad Austral de
Chile, Campus Ista  Teja Valdivia.
caralinaojeda@uach.cl

sn,

Esie trabajo se ha planteade cemao hipdtesis gue
aplicado un proceso de deshidratade por atomizacion,
controlade a suspensiones concentradas de Bacifius
subiilis, se obtiene an polve seco de células visbles. El
objetiva es uotilizar este procese como método de
conservacidn, de ficil aplicacién como biopesticida ¥ con
capacidad antagonista contra Erwinia carofovera agente
responszble de la pudricidn blanda cremosa que afecta a fos
cultivos comerciales de cala (Zanredeschia spp.h

Para legrar el objetivo planteade se procedid
inicialmente con fa produccidn masiva de un cultive puro
de B. swhtiliz er un fermentador i(capacidad 10 L)
controldndose temperatura, aireacida y crecimiento det
cultiva, seguide de la adicidn de un agente protecior para
firalmente someter estz mezcla a secado spray a
temperaturas controladas. En esta etapa se estudiaron los
efectos de diferentes agentes protectores v temperaturas de
pracesa. generindase ¥ protetipos de biopesticidas. Para
determinar el protatipo ideal, se estudid la persistencia de
la capacidad antagonista ¥ la respectiva viabilidad in vitre
por un periode de 60 dias, selecciondndose Iz formulacidn
que presentd la mavor actividad antagonista hacia E.
carctevera con hales de inhibicién de 1047 mm v una
viahilidad residual de un 90%. Se realizd wna prucha de
campa en un vivero comercial de la zona, con resultados
muy efectivos para contzolar fa enfermedad.

Financiamiento: Proyvecte FONDEF DO33- §140,
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P-203 EVALUACION DE LA PROMOCION DEL
CRECIMIENTO VEGETAL DE PANTOEA
AGGLOMERANS INOCULADA EN FORMA DE
BIOCAPSULAS EN TRES VARIEDADES DE
TRIGO (Evaluation of the promotion of the vegetal
growth of Panfoea agglomerans inoculated in form
of biocapsules in three varieties of wheat)

Lagos-Pailla, L.. Ciampi. L.

Laberatorio de Fitopatologia. Instituto de Produccidn v
Sanidad WVegetal. Universidad Asustral de Chile.
lerenalagos@uach.cl

Las bacterias de vida libre representan un amplio ¥
variade grupo de microorganismos de suele, las cuales
habitan junte & las raices de fos vegetales v crecen en
asociacidn con la planta hospedera influenciando su
crecimiento positivo. Reciben el nombre de bacterias
promotoras de! crecimiento vegetal (Plan: Growth
Promating Rhizehacteria. PGPR). Un grupo de ellas tiene
la capacidad de sumerntar el contenide de fitchormonas de
las plantas v de transfermar el nitrdgeno atmosférice en
amaonio (Fijacidn Bioldgica de Nitrdgeno, FBN). Esta es
una forma guimica ficilmente aprovechable por las plantas,
que frente a las PGPR responden con un aumento de la
parte aérea v radical {biomasa).

El objetivo principal de este trabajo es informear sobre
el encapsulamiento de la rizebacteria Panteea agglomerans
cepa RSC en una matriz de alginato. Asimismo. se evaiud
la premocion del crecimiento en macetas de tres variedades
de trigo. Huanil-INIA, Quijote-INIA, Ouo-BAER. Se
midié el crecimiente de la parte drea y radical: peso seco.
superficie radical v drea foliar, junte con la capacidad
endofitica de la cepa en 3 estados de desarrelle de los
cultivares de la graminea.

De las variedades utilizadas, Quijote presenta mejor
respuesiz en ¢l tratamiento corntrol en los estados de
espigazdn: peso seco tallo. y antesis: peso seco espiga ¥
raiz. Sin embargo. las 2 variedades restantes presentan
diferencias significativas en el tratamientc con hacterias.
La presencia endofitica de la bacteria comienza a disminuis
a medida que avanza en los estados de desarrolio de la
planta.

Financimiente: Provecto European Community RHIBAC.
Provecto RUE 22 {Apovo Complementaric Uridn Europea
Conicyt).
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P-204 DETERMINACION DE LA PRODUCCION DE
ACIDO INDOL ACETICO {AIA), CAPACIDAD
FIJADORA DE NITROGENO Y ACCION
PROMOTORA DE CRECIMIENTO EN
RIZOBACTERIAS, AISLADAS DE RUBUS
CONSTRICTUS ¥ EVALUADAS EN TRIGO
(TRITICUM AESTIVUM). {Determination of the
acetic acid production indo! {AIA}. fixation
nitrogen capacity and promotienal action of growth
in rizobacterias, isolated of Rubus constricies and
evaluated m wheat [Triricum aestivam).

Silva, J., Ciampi, L., Fuentes, R.. Pincchet, D.. Calderini. D.

Facultad de Ciencias Agrarias, Universidad Austral de
Chile. Isla Teja s/n, Valdivia. juanluis silva@ gmail .caom

Las rizobacterias cemplen diversas fuaciones
bicldgicas, entre ellas fijar libremente nitrdgeno
atmosférice ¥y promaver el cecimiento vegetal. La
aplicacion de estos procesos a la agricultura permitiria un
menor uso de fertilizantes sintéticos. productos mis
inestables ¥ que se pierden facilmente en ! suele o hacia la
atmdsfera. lo que originag preblemas al medio ambiente. El
abjetivo de este trabajo fue aislar, identificar v evaluar ia
capacidad prometora del crecimiento de rizobacterias sobre
plantas de trigo cv. Pandora en tres estados fenclégicos. En
la determinacién de la capacidad fijadora de nitrégeno fas
bacterias se inocularon en el medio NFb {sin nitrdgencd.
Para determinar la produccién de fitchormonas se wtilizd
AlA en concentraciones conocidas comoe patrén por
colorimetriz a 530 nm. Se seleccionaron las 5 mejores
cepas  producteras  de  AIA, las cuales fueron
bicencapsuladas e inoculadas junto a semillas de trigo ¥ un
testigo. Se aislaren bacterias pertenecientes a tres géneros:
Kiebsiella spp.. Baciflus spp. v Pseudomonas spp. Las
cepas produjeren entre 20 a 40 ppm de AIA, en el tiempo
comprendido entre O y 72 h de incubacién. Se destaca la
preduccion de una cepa de Baciflus v otra de Klebsiella que
& las 72 heras produjeron 70 ppm de AIA. La cepa JS 2
[Bacilius spp.) produjo un mayor efecta prometor en
plantas de trigo schre todo en la parte radical, valores que
fueron estadisticamente significatives v maveres a los
cemds tratamientos v al testigo con un 23 34% en el estado
de tres hojas. Ademds, fue superior al testigo en un 49 426
en floracidn.

Financiamienta: Proyecto European Community RHIBAC.
Proyecte RUE 22 {Apoyo Complementario Unidn Europea
de Conicyt)
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P-205 ESTUDIO DEL EFECTO DE INOCULACION
DE RIZOBIUM LEGUMINOSARUM BYV.
TRIFOLIT Y PANTOEA AGGLOMERANS A LA
RIZOSFERA DE TRIFOLIUM PRATENSE.
{Study of the effect of the inoculation of Rizebium
leguminosarum  bv. rrifelii  and  Pantoea
azglomerans to the rizosphere of Trifolium
pratense.

Véliz, D., Westermever, M. Ciampi. L., Fuentes, R..
Pinocket, D, Calderini, D.

Laberatorio de Fitopatologia. Instituto de Produccidn ¥
Sanidad Vegetal. Universidad Austral de Chile.
apis.dvv@gmail.com

La fertilizacién en un cultivo es esencial para una
buena produccién, sin embargo. constituve la mavor parte
de la inversidn total. Una alternativa viable a este costo es
aprovechar la fijacién bialégica de nitrdgenc, levada a
cabe por microorganismos de la rizésfera. Esta
investigacidn se basa en la siguiente hipdtesis: cepas
seleccionadas de Rhizobium leguminosarum by. trifolii ¥
Pantoea agglomerans al ser aplicadas a la rizdsfera de
trébol rosado ov. “Quifiequeli” promueven el crecimiento.
E! objetivo general de este trabajo fue evaluar el efecto de
estas bacterias inoculadas a la rizdsfera de plantas de
Trifolium pratense.

Cepas de R. leguminosarum v P. agglomerans se
aislaron y cultivaron in vitre. para luego ser encapsuladas
en matrices de alginate, e inoculadas junto a semillas de T.
pratense. Después de cuatro meses se realizé el primer
corte, al quinto mes se realizd el segundo. Se efectuaron
andlisis de nitrégenc {N}, materia seca (MS) v se evalud la
nodulacidn. Esto se hizo en la parte aérea en ambos cortes
v en la raiz para el segundo corte.

Se establecid un efecto positivo de las cepas
bioencapsuladas sobre el crecimiento de la planta. El
cemportamiento de P. agglomerans, bajo condiciones
contreladas, fue benéfico para el trébol. Esta cepa. a
diferencia de R. leguminosarwm, logré colonizar la
rizdsfera v fue capaz de llevar a cabo procesos que vieron
medianamente incrementados los conteridos de N v MS
tanto en la parte aérea como radical.

Financiamiento: Proyecto Eurepean Community RHIBAC.
Provecto RUE 22 (Apovo Complementario Unién Europea
de Conicyt}.



MOLECULAR DE LA
MICROBIOTA RESIDENTE EN EL
INTESTINO DEL PEZ HERBIVORO
CHILENO APLODACTYLUS PUNCTATUS
(Malecular analvsis of the microbiota resident in
the intestine of the Chilean herbivorous fish
Aplodactylus punctatus).

P-206 ANALISIS

Mardones P.'2, Navarrete P2, Opaza R, Riveros M2,
Karaciclo A%, Espejo R & Romero 1.7

“niversidad de Chile, laboratorio de Biotecnelogia. INTA,
Santiago, Chile. 'Estudiante de doctorado en
Biotecnologia. USACH. Santiago, Chile.
mardones_pamela® gmail.com.

OBIETIVO: Caracterizar la microbicta presente en
intestina de Aplodactylus punctatus {jerguilial. une de los
peces herbivoros mis abundantes de la costa central de
Chile.

METODOS Y RESULTADOS: La composicidn
bacteriana fue anzlizada mediante PCR- TTGE
amplificando el gen 168 rDNA de DNA extraido
directamente del contenido intestinzl de diez individuos
adultos. Para todes los andlisis, el intestino de
aproximadamente 130cm, fue dividido en tres segmentos
arhitrarios: distal. medio ¥ proximal. Los perfiles obtenides
mostraron una estructura similar de la comunidad
bacteriana presente en los tres segmentos intestinales
estudiados. La secuenciacidn de las bandas del TTGE
indicé la presencia de especies bacteriznas que
correspondieron a los géneras Clostridium v Desulfovibric.
Las bandas mis intensas correspendieron a las bacterias
fermentativas C. propionicum, C. colinum y C.
lactatifermentans. No se observd crecimiento de estas
hacterizs en los medios v condiciones de cultivo probades.
En contraste. una gran diversidad de heterdtrofos que no
estaban representados en los perfiles de TTGE fuercn
recuperados en el medio de cultive TSA. Entre los aislados
mis abundantes se encontraron bacterias pertenecientes i
los géneros: Bacillus. Psychrobacter, Acinetobacter,
Arthrobacter v Jeotgalicoccus.,

CONCLUSIONES: Nuestros resultades sugieren que
en el intestino de Aplodactvius puntatus. se aloja un
consercio bacteriane, liderado por bacterias fermentativas
del género Clestridium, gue podrian participar en la
hidrélisis de palisacaridos algales constituventes de la dieta
de peces herbivoros.,

FINANCIAMIENTO: Provecto INNOVA-CORFO N"
DSCTAPPT-09. Becaria CONICYT.

P-207 ESTUDIO DE LA MICROBIOTA INTESTINAL
DE TRUCHA (Oncorhynchus mykisst DURANTE
UNA SUPLEMENTACION DIETARIA CON
ACEITE ESENCIAL DE Thymus vulgaris.
{Maonitoring intestinal bacterial communities of
trout  (Onrcorhvachus  mykisst during  diet
supplementation with Thwmus vwigaris essential
oil k.

Navarrete, P.; Toledo. 1.; Mardones, P., Opazo. R: Espejo.
R. ¥ Romere, §.

Labaratorio de Biotecnelogia, INTA, Universidad de Chile.
pravarre@inta.cl

Fundamento: Actualmente, se propone en acuicuitura
la aplicacion de sustancias menos nocivas v mis naturales
como alternativa ai uso de antibidticos o antifingicos.
Debido a su actividad antibacteriana, se sugiere el uso de
aceite esencial de tomillo {AET) en la alimentacidn de
peces para el control de patdgenos. Sin embargo. se plantea
gue esta inclusién podria modificar la microbiota intestinal
normal de los peces, recenacida por su sugeride tol en la
nutricién y desarrello del sistema inmune local. En este
estudio, se evalud el efecto de la inclusidn de este aceite en
la dieta. sohre la composicién v estabilidad de la
microbiota intestinal de truchas juveniles. Métodos:
Mediante PCR-TTGE, se estudid semanalmente. la
microbiota intestinal de 30 truchas (15 con dieta control ¥
15 suplementadas con AET) durante 5 semanas. El grada
de similitud de los perfiles de TTGE fue cuantificado
mediante ¢l indice de Dice. La identificacidn de los
componentes bacterianos fue realizada mediante
secuenciacion de los reamplificados de las bandas eluidas
del gel v comparadas con lz base de datos RDP IL
Resultados: Mediante visualizacién directa de los geles ¥
cilculo de los indices de Dice. se detecté una estabilidad de
los perfiles TTGE durante las 5 semanas que durd el
ensavo. Al incluir AET en las dietas no se observaron
cambias significativas (p>0.051 en los perfiles. con un
promedio en el indice de Dice de 76%. La composicién de
la microbiota en los peces controles v tratados fue
dominada por bacterias pertenecientes a los Phylum
Proteabacteria v Firmicutes. Conclusién: La inclusiin de
aceite esencial de tomille en la dieta en la dosis evaluada,
na altera significativamente la composicién de la
microbiota intestinal analizada por métodos maoleculares
directos. Se requeririn futuros estudios para evaluar su
efectividad en peces infectados.

Universidad de

Financiamiento: INTA, Chile,

FONDECYT 1061121,
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